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HIV-1/SIVcpz Proteins
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G ettt bbbt h b bt h e bt et eh e et bt et e bt e bt e bt b e eb b e bt eaeeebeenee 568
POttt et h bt bt h b bttt s bbb at bbbt eae et b e 578
Vet bbbt ettt et et e h bbb ettt ettt et sae et 594
D ettt et et h ettt a e a e a e e st et e e neeane 598
T bbb b et b b sttt et ettt et sae et 600
ROV ettt ettt ettt e a e s ae e st st b e eeae e 602
VDU ettt bttt e e h e ettt et et et 604
BNV ettt ettt e a e sttt neeane 606
N ettt ettt ettt ettt 622

The HIV-1/SIVcpz protein alignments presented here contain the same sequences used in the HIV-1/SIVcpz
complete genome alignment. Please refer to the tables on pages 177 and 180 for information about these se-
quences. Because of the abundance of HIV-1 complete genomes there was no need, and no more space, to
include additional sequences in these protein alignments.

Explanation of Symbols in Alignments

Symbol Meaning

X nucleotide missing from codon

# frameshift, or codon contains N or illegal character
* stop codon

[- -1 domain boundaries

/ protein start point

\ protein end point

V splice site or exon join

*

AN INXS, NxT]
AN INCS, NCT]
CD4

MHR

NLS

phos site

PKC

Zn-motif

M41L etc.

cysteine (in annotation)

glycosylation site

glycosylation site with cysteine

residue critical for CD4 binding

major homology region

nuclear localization signal

phosphorylation site

protein kinase C binding

Zinc finger binding motif

site of common drug resistance mutations in RT
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B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

A2.
A2.
A2.

B.AU.

AR Q4 D@D Q@

.CO.
.GA.
.NL.
.RU.
.TH.
.US.
.US.

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BWO7621
.86 .ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9_11
.01.TRA3011
.04 .SK144B1
.04 .SK164B1
.96.967ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MN012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

CD.
CD.
Cy.

.SN.
.SN.
.SN.

.AR.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94.SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

97.97CDKFE4
97.97CDKTB48
94.94CY017_41

01.DDI579
01.DDJ369
96 .DDJ360

00.ARMS008
96 .MBCD36
01.PCMO074
88.0YI
00.671_00T36
- .04RUTI29005
90.BK132
90.WEAU160
98.1058_11

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VI997
.90.056

.93.SE7887
.94 .SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz

proteins

membrane binding

|- nuclear localization- |

H-M---L---N

- —--K-

Q---E----T-K

“L--8----T---Q--ME---SA-R--T----

L--8----T---Q--MQ----A-K--T
--L--8----A---Q--IE---SA-K--T---K--F
L--8----T---Q--MD----A-K--T

--K--MK----A----TK--I--H

K--IK----A----T

L
-L--D--D--A--K--IK----A----T---K--F
--A---K--IK----A----T
-A---K--IK--H-A----T----

--A---Q--Ms
--A---V--MK----A-*--T

SAK--Q---V----A----TQ-IK
SAK--Q---V----A----T--IK

W---S-QVR
I-V--F---K--V

nuclear localization

19
MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQNK.

“phos site

LSKLUKK. oo

site

116

116
116
115
114
116
116
114

116
114

115
115
115

114
116
114
116
119
116
116
116
112

114
116
116
116
116
116
116
114
118
110
116
116
116

116
116
114
114
116
111
116
114
113
117

116
116
116
116
116

114
116
116
114

114
114
116
116
116
116

116
116
116

116
116

116
116

89S
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B.FR.83.HXB2

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.
03_AB.

037AB.
037AB.

TH.
TH.
TH.
TH.

CM.
FR.
NG.
Uz.
BY.

RU.
RU.

-.I
02.
00.

97.
98.

.OUR200I
.OUR414I
.OUR7691I
.CM240

.02CM_1669LE
.DJ264

BNG
0207693
98BY10443

KAL153 2
RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05_DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.99.X492

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08 _BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

15_01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16_A2D.KR.
18_cpx.CM.

.CM. -
.CM.0

OO000 =222

CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97CNOOL
CN54
98CN009

.97CNGX_6F
.97CNGX_7F
.97CNGX_9F
.98CN00O6

.GH.96.96GH2911
.SN.95.95S8N1795
.SN.95.95SN7808
.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10°CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32879
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12_BF.UY.99.URTR23

13 _cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 _cpx.CM.96.1849
13 _cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14 BG.ES.99.X421

97.

.02TH_OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.97KR004
CM53379

.YBF106
2.DJo0131

.CM.95.YBF30

.BE.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD.-.ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

|- membrane binding - |- -
pl7 |- nuclear localization- | “phos site
MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQNK. .SK.KK. ... ....... AQ

--T--K--A--
_K_ _A__
_K_ _A__

--A---Q-LMK---SA-G--
--A---Q-LME---SA-R--
-A---Q-LME---SA-K--

--K--F--I---W--
-T--F--I---W-

--Q-LME---ST-K------------
--Q-LME----T-R-
--Q-LME---ST-K------

--Q--IE---ST-K-
--Q--ME---SA-R-
--Q--ME---SA-R-
--Q--IE---8A-K---------

----------- K--MK----A--- e .
- -K--MK----A--- - -TE-DVR-- S IQQ. T e 0-
- -K--MK---SA--- --TE-DVR--R S IQQ. T e 0-
----- MK----A--- - -TE-DVR-- -.I0Q.-T.eeennn...Q-

--K--IK----A---
--K--IK----A---
--K--IK----A---

----------- K--IK----A--- T

———————————— D-S----TG--Q-=-E--===-R-====-K-======ooouoo-
--8----A---Q--ME----A-R-
--SF---T---QK--E----A-RA
------- A---Q---E----A-K-

--L--§----A---Q--
——————————— L--8----G---K--M-----A-G-

--A-K-
—-A---
R S

————— -SN-K-
--A---Q--IE---ST-K--
-SA---Q---E---ST-K--
——————————————————— A---Q--IE----M-K-----

C----MD-AN--A-LIN--E-A-K----G----X--L-V
C----MD-AS--A-L-N--E-A-A----G------ AL-V
C----MD-AD--AKL-N--E-A-K----------- AL-V

--A--NETL-Q--E-A-K---XX-K--W--I-V-W---N-FKVE--QQ-IQ-LK-VMGN. .R-.SA.......... DTA
--A--TE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-FD-R--QQ-IQ-LK-VMAS..R-.SA.......... E-A
C--E----A--NEEL-Q--E-A-K----8-Q--W--I-V-W---K-FKVE--QQ-IQ-LK-VMGS..R-.SA.......... G-A

-------- EKATH--S--IEIR-P-II--F--ICV-W---KGEK----EQ-.V-TVKMKVM. .QT.QA..........E..

v CD- - -M-SK---TKL-Q--E-A-K----G----F--L-V-W-I-SD-TVE--QK--EQLK. . .. ... RH . HGEQQSKTESNSGS
-------- R-DK--T--S---KSR-R---LI--L---GS--Q---M----M-NV---WK-IL-----VDI--P-II--F--ICV-----AGERVQ--E--.V--VKMKLTVQKN.NS. . . TATSSGQRQN
———————— T--R--A-----========-MM--L-----------C-~--M--AD--L-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---S-VIVE--QQ--V-LK-VVQ......LQ........KOQEE

HIV-1/SIVcpz

proteins
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114
114
114
116

114
116
116
114

116
116
116

116
116
116

117
117
117

116
116
116
116

117
117
117
117

116
117
116
121

116
116
116
114

116
116
116

114
116
116
114

120
116
116
116

114
116
116

115
115
115
115

116
116
116
116

116
113

116
119
116

117
117
117
117

114
122
125
116
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Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

A2.
A2.
A2.

AR O4 IOND QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

CD.
CD.
Cy.

.SN.
.SN.
.SN.

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132

.90 .WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BW07621
.86.ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9 11
.01.TRA3011
.04.SK144B1
.04.SK164B1
.96.962ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MN012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

97.97CDKFE4
97.97CDKTB48
94.94CY017_41

01.DDI579
01.DDJ369
96 .DDJ360

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165
.93.VI991

.93.VIo97
.90.056

.93.SE7887
.94.8SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz

proteins

cyclophilin A
pl7 \/ p24 |- binding domain (CyPA)
VSQNYPIVONIQGOMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMOMLKETINEEAAEWD 213

————————————————————— 213
—————————————————————— 213
———————————————————————————— 212
-A----I--NL--- 211
--A----T--SM--- 212
--A----I--SL-- 213
211

86
219
209

212
213
212

212
213
214
213
216
213
213
213
211

209
211
211
210
211
210
219
208
212
205
210
210
212

213
210
211
211
213
208
213
211
209
214

209
209
209
211
209

207
209
213
207

206
211
213
213
213
213
215

213
213

213
213

209
209

0LS
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01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01"AE.

02_AG.
027AG.

02”AG.NG.
027AG.UZ.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

BY.
RU.
RU.

-.I
02.
00.

97.
98.

.OUR200I
.OUR4141
.OUR7691
.CM240

.02CM_1669LE
.DJ263

BNG
02UZ693

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

04 cpx.CY.94.CY032
04~ cpx.GR.91.97PVCH
04~ cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 _DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

15_01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16 A2D.
18_cpx.

.CM. -
.CM.O

CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97CN001
CN54
98CNO009

.97CNGX_6F
. 97CNGX_7F
. 97CNGX_9F
.98CN006

.GH.96.96GH2911
.SN.95.955N1795
.SN.95.955N7808
.US.99.99DE4057

10 _CD.TZ.96.96TZ BF061
10°CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
147 BG.ES.99.X421

CM.

97.

.02TH OUR1331
.02TH OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.97KR004
CM53379

.YBF106
2.DJ0o0131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70

.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1

CPZ.US.85.CPZUS

OO0O00 =Zz4=z
w
=

KPE-....... GTAAA. .. oeeeeeee.. ADSS
NPE-....... GAAAA. ... oo AD-N
NPE-....... GAAAA. .. \eeeieaan. TDSN
KEDT........ SAR. .ot -
KEN......... NSK. o woeeeeeee e -
KEET........ SPR. ettt -
KEDT........ SAR. .« ittt -
TGSS........ Q-ASRGMLLRLLLLNKQWCQR . -LSG
EGG-SQGASA. .« e vee e e -AG
AGEKEET . . VPPSGNTGNTGRATETP. . ... ...... s
KEQQQ. ....... QEAS. . ooeeeie G--1

HIV-1/SIVcpz

proteins

cyclophilin A

pl7 \/ p24 |- binding domain (CyPA)

VSQNYPIVONIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMOMLKETINEEAAEWD

--A----T--PM---
--AK---T--SM---

I-R---L---A
I-R---L---A--

213

211
211
211
213

208
210
210
208

213
213
213

213
213
211

214
214
214

212
213
213
213

210
210
210
210

209
210
209
214

213
213
208
211

213
213
213

211
213
213
211

213
209
215
209

211
213
213

212
212
212
212

212
212
213
213

211
210

215
218
215

211
210
211
211

229
221
236
215
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cyclophilin A binding domain

B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

A2.
A2.
A2.

AR O4 IOND QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

CD.
CD.
Cy.

.SN.
.SN.
.SN.

.00.
.96.
.01.
.88.
.00.
.-.0
.90.
.90.
.98.

.01.
.-.0
.BR025-d
.00BWO07621
.ETH2220
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.BD9 11
.TRA3011
.SK144B1
.SK164B1
.96ZM651

.ELI

.NDK
.01CM_4412HAL
.NKU3006
.MNO12

.A280
.94UG114
.99UGD23550
.99UGK09958
.R482

94

01

01
01
96

03.
94.

00.
92.
98.

97.
97.
94.

.023_17
03RT20_06_13
SE7253

.A173
98UA0116
92UG037
98UG57136

97CDKFE4
97CDKTB48
94CY017_41

.DDI579
.DDJ369
.DDJ360

ARMS008
MBCD36
PCMO074
ovI
671_00T36
4RUT29005
BK132
WEAU160
1058_11

ARG4006
4BR013

V1850
.BZ126
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.X138
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165
.VI991

.VIS97
.056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

-L--TQ---FP
-L--A----V

L--TQ----P---I

HIV-1/SIVcpz
proteins

(CyPn) -]
RVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT. . .

major homology region (MHR)

T----G---D
T----G---D

NNPPIPVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPA

340

340
340
339
338
339
340
338

213
346
336

339
340
339

339
340
341
340
343
340
340
340
338

336
338
338
337
338
337
346
335
339
332
337
337
339

340
337
338
338
340
335
340
338
336
341

336
336
336
338
336

334
336
340
334

333
338
340
340
340
340
342

340
340

340
340

336
336
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01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01"AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

TH.
TH.
TH.
TH.

CM.
FR.
NG.
UzZ.

BY.
RU.
RU.

00.
0l.
02.
90.

02.
91
-.I
02.
00.

97.
98.

cyclophilin A binding domain (CyPA) -|

QOUR200I
OUR4141I
QUR7691I
CM240

02CM_1669LE

.DJ264

BNG
02UZ693

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

04 cpx.CY.94.CY032
04~ cpx.GR.91.97PVCH
04~ cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 _DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.99.X492

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

15 _01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16 A2D.
18_cpx.

.CM. -
.CM.O

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97.
97.
97.
98.

97CN001
CN54
98CNO009

97CNGX_6F
97CNGX_7F
97CNGX_9F
98CN006

.GH.96.96GH2911
.SN.95.955N1795
.SN.95.955N7808
.US.99.99DE4057

10 CD.TZ.96.96TZ BF061
10°CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.T%.96.96TZ BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
147 BG.ES.99.X421

TH.
TH.
TH.
TH.

KR.
CM.

97.

.02TH OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.97KR004
CM53379

.YBF106
2.DJ0o0131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70

.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD.-.ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OO000 Zz4=z
w
=

major homology region fMHR)

RVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT. . .NNPPIPVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPA

~L--AQ---FP------
~L--AQ---FP------
-L--AQ---FP------

-L--LQ----P---I--
-M--QR---FP---I--

-M--QQ---FP---L-- --T----G---D--

--T----G---D--
--T----G---D--
--T----G---D--

———————— T----G---D-----mmmmmmm -

~I-==Q-==FP-=-Lm---=-mmmmmmmmmmmmooo- .
~T--APV--LP----- D
ST -XPX--LP---Lm-mmmmmmmmm oo
-T---PV--LP---L-D

“T--PPV--LP---T---T---m-mmm- Q----H-T-..
“T--PPI--LP---T---T--------- NQ---VH-I-..
-T--PAM--LP---I---T -Q----I-T-..
“T--QA---LP---T---T-----mm-=- Q---VH-I-..

B T T T-...A
“BA--A----QQA-ML---T-A------------ VL- - -TPQAQGGV - - -D
B A N

HIV-1/SIVcpz

proteins

340

338
338
338
340

335
337
337
335

340
340
340

340
340
338

341
341
341

339
340
340
340

337
337
337
337

336
337
336
341

340
340
335
338

340
340
340

338
340
340
338

340
336
342
336

338
340
340

339
339
339
339

339
339
340
340

338
337

342
345
342

339
338
339
339

359
348
366
342

judwudipe urjoxd zddAIS/T-ATH
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HIV-1/SIVcpz

proteins
p24 \/ p2 p2 \/ p |- Zn motif -| - Zn motif -| p7 \/ pl pl \
B.FR.83.HXB2 ATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAM. . SQVTNS. ...... ATI. MMQRGN FRNQRKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT. . .ER. . .Q.ANFLGKIW.PSYK. . .G.RPGN 447
A1.KE.94.Q23 17 .---  asas
A1.RU.03.03RU20_06_13 —mm-- 445
Al.SE.94.SE7253 B 445
Al.TZ.01.A173 B 443
A1.UA.00.98UA0116 B 444
A1.UG.92.92UG037 —m--- 445
Al1.UG.98.98UG57136 B 445
A2.CD.97.97CDKFE4 B 320
A2.CD.97.97CDKTB48 B 451
A2.CY.94.94CY017_41 B 443
A3.SN.01.DDI579 B 444
A3.SN.01.DDJ369 B 445
A3.SN.96.DDJ360 B 444
B.AR.00.ARMS008 Co--— 445
B.AU.96 .MBCD36 - . -QE- 447
B.CO.01.PCM074 _oT0. 448
B.GA.88.0YI S~ 446
B.NL.00.671_00T36 B 450
B.RU.-.04RU129005 B 447
B.TH.90.BK132 B 447
B.US.90.WEAU160 [ 447
B.US.98.1058 11 Sl 443
C.AR.01.ARG4006 - 442
C.BR.-.04BR0O13 ..~ 445
C.BR.92.BR025-d @ -8----------------—-———-—-———— -K-N-T........ ————S- - 444
C.BW.00.00BW07621 ~-AN-T........ N- . -L-KN- S o--— 443
C.ET.86.ETH2220  -S--------------A---------- ---N-T........ --.---KS-. R 444
C.IN.95.95IN21068  =-S--------------8---------- --TNSA......... -.L---8-. I — 442
C.IN.99.01IN565_10 = -S--------------8---------- --ANS-......... -.L---8-. R, 451
C.KE.00.KER2010 ~-AN-A........ N-.-I--S-. —mm-- 441
C.TZ.01.BD9 11 S-ANSN......... - ----S-. Sooo- 444
C.UY.01.TRA3011 S N-T........ N-.----S-. S.o--- 4338
C.ZA.04.SK144B1 --AS-P........ H-.----N-. S-o- 443
C.ZA.04.SK164B1 S-IN-G........ N-.----S-. Sooo- 443
C.ZM.96.96ZM651 —mmmmmmmmmmmmmoSemmemmoo oo S-TNSV........ N-.L--KS-. S~ 445
D.CD.83.ELI [, 448
D.CD.83.NDK S~ 445
D.CM.01.01CM_4412HAL S - 447
D.KE.01.NKU3006 S~ 446
D.TD.99.MN012 S~ 448
D.TZ.01.A280 Soo- 443
D.UG.94.94UG114 B 448
D.UG.99.99UGD23550 So._ a6
D.UG.99.99UGK09958 Soo.. 444
D.ZA.86.R482 [, 449
F1.BE.93.VI850 L ==-KS-.-KG--RV---m-mmm=n Ceee— 441
F1.BR.89.Bz126 .L--KS-.-KG--R-- - ---- 442
F1.BR.93.93BR020_1 .---KS-.-KG--R-- - - 442
F1.FI.93.FIN9363 So=-KS-.--G--Re—mmmmmmmm o~ 413
F1.FR.96.MP411 ==m=m--mmmmeeemmmoeeee__A--A........A-.---KS-.YKGP-RFI---------- Sooo. 442
F2.CM.02.02CM 0016BBY ----------mmmmmmmmmo-Tommmm S -AT. .. ... .. SV.L--KS-. Co-—— 440
F2.CM.95.MP255 .---KS-. oo~ 442
F2.CM.95.MP257 .---KS-. .-~ 446
F2.CM.97.CM53657 .L--KS-. .- -- 440
G.BE.96.DRCBL L ---KS-. Ceee— 441
G.CM.01.01CM_4049HAN .---KS-. .-~ 445
G.ES.99.X138 L ---KS-. S~ 446
G.FI.93.HH8793 12 1 .---KS-. .- -- 4438
G.NG.92.92NG083 .---KS-.-KGP-R-I- - - 449
G.SE.93.SE6165 .----S-.-KGP-RTI---------~- e 448
H.BE.93.VI991 .---K--.-KGP-RT---8 -.---- 450
H.BE.93.VI997 .---KS-.-KGP---- - .---- 448
H.CF.90.056 == -K--.-KG---Fr-mmmmmmmmn S~ 448
J.SE.93.SE7887 = mmmmmmmmmmmmmmmmmmmmmmeeoo - --T L N- e --DHKR--------- [, 446
J.SE.94.SE7022 @ mmmmmmmmmmmmmmmmmemmmmemoo—-—--T o N- e --DHKR--------- [, 446
K.CD.97.EQTBL1C mmmmmmmmmmmmmm e oo AV “KG--R-T---mmmm==- E.---- 442
K.CM.96.MP535 VV.---K--.-KGH-------------- [E— 442

pLS

judwrusife urjoxd zddAIS/T-ATH

VO



24 \/ p2 p2
B.FR.83.HXB2

01 _AE.TH.O00.
01 AE.TH.O01.
01 _AE.TH.02.
01 _AE.TH.90.CM240

02_AG.CM.02.02CM_1669LE
02_AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG
027AG.UZ.02.02UZ693

03_AB.BY.00.98BY10443
03 AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04~ cpx.GR.91.97PVCH
04~ cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96.BFPI0
06 _Cpx.EE.-.EE0359

06 _Cpx.ML.95.95ML127
06 _cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08”BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM_2190SA
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
147 BG.ES.99.X421

15 01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH OUR1332
15 01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KR.97.97KR004
18_cpx.CM.97.CM53379

QOUR200I
QOUR4141I
QUR7691I

N.CM.-.YBF106

N.CM.02.DJO0131

N.CM.95.YBF30

O.BE.87.ANT70 ------- V- -- T---------- ATAQQD. . LKGGYTAV.
O.CM.-.96CMABB637  ------- V- -- T----I----- AS-NQD. .LKGGYTAV.
O0.CM.91.MVP5180  ------- V- -- T---KI----- ASAQQD. .LKGGYTAV.
O0.SN.99.8EMP1300 ------- I-------- T---------- -AAQDL. . .KGGYSAV.
CPZ.CD. - .ANT \ASAN-A..... QGTAV.
CPZ.GA.-.CPZGAB ..-M-Q-Q..... GR-DV.
CPZ.TZ.-.TAN1 ASATAGGV ....... NML
CPZ.US.85.CPZUS C-MK-P....... SSV

HIV-1/SIVcpz

proteins

|- Zn motif -| |- Zn motif -|

\/ p7
.MMQRGN FRNQRKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT .

.-KGP-RSI
.-KGP---I
.-KGP--SI-
-KGP-RSI---------~--
. ~KGPKRSI----------~

. -KGPKRNI -
. YKGPKRSI-
.-KG---NI-

. -KGSKRS--

L -KGI--TI---------- L----K---RR------
. -KGI-RTIR --L----K---RG--- G- ..
. -KGI--PI---------- L----K---RG------ G- ..
F----Q.NPIRKGTI---------- e . .CK...
F----Q.NPTRQRPI---------- Limmmmmmmmmm - .CK. ..
F----Q.NP-RKGPI---------- T-K------- R------ LG ..
F----Q.NPGRKGPI---------- Limmmmmmmmmm e .CK. ..
FL----GN-GGKRPL----=========-~ K---R----R--Q----L-N-PATNTG. . .

FF-K-Q.GAGPKRKI -
. -G-KRPPLKKGQLQ

-L----K---R----R--Q

.FL-K--.AGKPGRKI----------

.GX.. .

p7 \/ pl
.ER...Q.ANFLGKIW.PSYK...G.RPGN

pl \

sl

447

446
443
443
445

440
442
442
439

445
445
445

448
448
446

449
448
448

445
448
448
448

442
442
442
442

441
442
441
446

445
445
440
443

448
447
447

443
445
445
443

446
442
448
442

446
449
448

445
445
445
445

444
443
444
445

446
442

451
454
452

452
451
452
451

473
457
478
455

judwudipe urjoxd zddAIS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2

Al.KE.94.023 17
A1.RU.03.03RU20_06_13
Al.SE.94.SE7253
Al.TZ.01.A173
Al.UA.00.98UA0116
A1.UG.92.92UG037
A1.UG.98.98UG57136

A2.CD.97.97CDKFE4
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

A3.SN.01.DDI579
A3.SN.01.DDJ369
A3.SN.96.DDJ360

B.AR.00.ARMS008

B.AU.96.MBCD36
.C0.01.PCMO74
.GA.88.0YI
.NL.00.671_00T36
.RU. -.04RUT29005
.TH.90.BK132
.US.90.WEAU160
.US.98.1058_11

B

B

B

B

B

B

B
C.AR.01.ARG4006
C.BR.-.04BR013
C.BR.92.BR025-d
C.BW.00.00BW07621
C.ET.86.ETH2220
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_10
C.KE.00.KER2010
C.TZ.01.BD9_11
C.UY.01.TRA3011
C.ZA.04.SK144B1
C.ZA.04.SK164B1
C.ZM.96.967ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CM.01.01CM_4412HAL
.KE.O01.NKU3006
.TD.99.MNO12
.TZ.01.A280
.UG.94.94U0G114
.UG.99.99UGD23550
.UG.99.99UGK09958
.ZA.86.R482

F1.BE.93.VI850
F1.BR.89.BZ126
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE. 96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.ES.99.X138
.FI.93.HH8793 12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165
.VISol

BE.93.VI997
CF.90.056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535

AR O4 IOND QQQQQQ
w
=
©0
w

HIV-1/SIVcpz

proteins

Vpr binding Vpr binding
/ B¢ - -] ps\
FLOS.......... R ELY.PLTSLRSLFGNDPSSQ*
-P-No...oooLl - -QAQ--V--K------
“P-- - -QRP-SI--K-------
“P-- - -QNS-SV--K------
“P--L - -QVP--V--K---
“P--iliaall - -QHP-SI--K---
“P-- - DONP-SV--K---
SPeNLLL - -QNS--V--K---
P - -PHT-AI--K----S-LL---
“P-- . - -PST-AI--K---

KD

CKGE. .. ... “QAP--V--K----8--%
K-l -QVP--I--K----8-Q%*
____________ .
N SR 0*
————— K----S--*
S BA--K----S--*
A--K----S--*
o o-K----§--*
____________ .
“FA--K------- I
--A------- S--LL--
————— K----S--L---
—————————— S--L---
————— K----S--L---
————— K-------TL---

501

499
499
499
497
498
500
499

366
498
497

497
498
497

499
501
503
500
511
507
501
501
494

492
502
497
493
505
492
501
491
500
488
493
493
495

501
498
502
499
503
498
503
499
497
502

492
493
493
494
495

491
493
497
491

491
495
495
498
499
496
499

500
501

498
498

496
496

9LS

Juwugife ujoad zddAIS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01"AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

TH.
TH.
TH.
TH.

CM.
FR.
NG.
UzZ.

BY.
RU.
RU.

00.
0l.
02.
90.

02.
91
-.I
02.
00.

97.
98.

.DJ264

Vpr binding Vpr binding

- p6 \
........................ .. ee+e.....ELY.PLTSLRSLFGNDPSSQ*

QOUR200I
OUR4141I
QUR7691I
CM240

02CM_1669LE
BNG
0207693

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

SS- --A.-N-GM-..... E-I.--S...... L---Q..K-R........ -QHP-SI--K--
SS- --A.-N-GM-..... E-I.--S...... L---Q..K-R........ -QHP-SI--K--
SS- --A.-N-GM-..... E-I.--S...... L---Q..K-R........ GQHP-SI--K-------

05_DF.BE.-.VI1310  ----..........
05 DF.BE.93.VI961  ----..........
05_DF.ES.99.X492 ----..........

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

97.
97.
98.

97.
97.
97.
98.

97CN001
CN54
98CNO009

9TCNGX_6F ===t
9TCNGX_7F mm =i
9TCNGX_9F ===t
98CN00E v

.GH.96.96GH2911  -P--..........
.SN.95.958N1795  -P--..........
.SN.95.955N7808 -P--..........
.US.99.99DE4057  -P--..........

10 _CD.TZ.96.96TZ BF061
10°CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879 = ---N..........
12 _BF.AR.99.ARMA159 = ---N..........
12 BF.ES.02.X1241 ----..........
12 BF.UY.99.URTR23 = ---N..........

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849 ---
13 cpx.CM.96.4164 ----KPGPTAPPES- . .

14_BG.ES.00.X605 ---N........ .. ..
14_BG.ES.00.X623 ---N....... . -
14_BG.ES.99.X397 ---N......o. .. -
14_BG.ES.99.X421 ---N........ .. ..

15 _01B.TH.
15 01B.TH.
15_01B.TH.
15_01B.TH.

16_A2D.KR.
18_cpx.CM.
-.YBF106
02.DJo0131
95.YBF30
.87.ANT70
.-.96CMABB637

.91.MVP5180
.99.SEMP1300

.CM.
.CM.
.CM.

OO000 Zz4=z
w
=

CPZ.CD. - .ANT

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

97.

RPGPTAPPES-.

L02TH OUR1331 -P--.......... -
L02TH OUR1332 -P--.......... -
L99TH_MU2079 ~P--..vnnn... -
L99TH R2399  ~P--.......... -

.97KR004
CM53379

Q .
EAVKEQENQS. ..--GDQ..EE.......... -— . -FA--K----T-Q%
E-M.KGQ. ..... EN--Q..KGDQ. .. ... N---.-FA--K----T-Q%

HKR.-........ --GLK..GEE........ --P.-8Y--K----K-Q%*
E-E.......... KS--K..KEG..... ESSLYP.-.---K----S------
Q--AQT-VVPTAPPLEM. .. ........... TMK.GGF--K-I--S-Q*
E--.VTQ...... E--G...KE-........ -PF.Q----K----S----E-

HIV-1/SIVcpz

proteins

501

500
496
497
504

491
493
493
490

499
499
499

501
501
499

503
502
502

498
499
498
503

496
496
496
496

491
492
491
496

498
498
494
492

501
501
498

494
498
498
496

497
493
499
493

503
507
506

495
495
495
495

503
497
498
497

500
493

512
513
513

499
500
499
498

523
509
525
507

judwudipe urjoxd zddAIS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR O IO QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579

.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132

.90 .WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BW07621
.86.ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9 11
.01.TRA3011
.04.SK144B1
.04.SK164B1
.96.962ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MN012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165
.93.VI991

.93.VIo97
.90.056

.93.SE7887
.94.8SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

/ Gag-Pol TF start
.KAREFSSE..........

FFREDL

____N_
____N_
----NV
____N_

- -KN-.

.AFLQ. ..

.--QK..
--0- ..
L--0- L
L--0- L.

----N-.
----N-.

----N-.

e

HIV-1/SIVcpz
proteins

E----PT-

Gag-Pol

TF end \/ Pol protease start
GTV.SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEAL

8LS

Juwugife upjoad zddAIS/T-ATH
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/ Gag-Pol TF start

B.FR.83.HXB2 FFREDL.AFLQ. . .G.KAREFSSE
01 AE.TH.00.0UR200I ----I-.--P-...
01 AE.TH.01.0UR4141 fee - N-.--Q-. ..
01 AE.TH.02.0UR7691 cee-N-.--Q-...
01 AE.TH.90.CM240 cee-N-.--Q-...
02_AG.CM.02.02CM_1669LE ----N-.--0-...
02_AG.FR.91.DJ264 - -N-.--0-...
02 AG.NG. - .IBNG —e--N-.--0Q-...
02 AG.UZ.02.02U%Z693 cee-N-.--Q-...
03_AB.BY.00.98BY10443 ----N-.--0-...
03”AB.RU.97.KAL153_2 Se--N-.--0-...
03_AB.RU.98.RU98001 ----N-.--Q-...
04 cpx.CY.94.CY032 S NV.--Q-...
04 cpx.GR.91.97PVCH ----NV.--Q-...
04 cpx.GR.97.97PVMY ----NV.--Q-...
05 DF.BE.-.VI1310 —e—-8-.--P-...
05 DF.BE.93.VI961 —e--8-.--P-...
05 DF.ES.99.X492 CN-.--P-...
06_cpx.AU.96 .BFP90 ----N-.--Q-...
06 cpx.EE.-.EE0359 fee-N-.--Q-...
06 cpx.ML.95.95ML127 =------ --0-...
06 cpx.SN.97.97SE1078 ——--N-.--P-...
07_BC.CN.-.CNGL179 ----N-.-LP-...
07_BC.CN.97.97CN001 ----N-.-LP-...
07_BC.CN.97.CN54 ----N-.-LP-...
07_BC.CN.98.98CN009 ----N-.-LP-...
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----I-.--P-...
08 BC.CN.97.97CNGX_7F —---I-.--P-...
08_BC.CN.97.97CNGX_9F ----I-.--P-...
08_BC.CN.98.98CN006 ----N-.--P-...
09 cpx.GH.96.96GH2911 - N-.--Q-...
09 cpx.SN.95.958N1795  ------ e
09_cpx.SN.95.95SN7808 ----N-.--0-...
09_cpx.US.99.99DE4057 ----N-.--0-...
10 CD.TZ.96.96TZ BF061 S N-.--Q-...
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071 -=--N-.--P-...
10 CD.TZ.96.96TZ BF110 - N-.--Q-...
11 cpx.CM.02.02CM 2190SA ----N-.--Q-...
11 cpx.CM.96.4496 ----N-.--Q-...
11 cpx.FR.99.MP1298 cee-N-.--Q-...
11 cpx.GR.-.GR17 ----N-.--Q-...
12 BF.AR.97.A32879 T --0-. ..
12 BF.AR.99.ARMA1S9 e N-.--0O-...
12 BF.ES.02.X1241 ----N-.--PE...
12 BF.UY.99.URTR23 feeN-.--Q-. ..
13_cpx.CM.02.02CM_3226MN ------ --Q-L .
13_cpx.CM.96.1849 ----N-.--Q-...
13_cpx.CM.96.4164 ----N-.-8Q....
14 BG.ES.00.X605 Se--N-.--Q-...
14_BG.ES.00.X623 -—--N-.--0Q-...
14_BG.ES.99.X397 -—--N-.--0Q-...
14_BG.ES.99.X421 Se--N-.--Q-...

15 01B.TH.02.02TH_OUR1331 ----T-.--Q-...

15 01B.TH.02.02TH OUR1332 --Q..

15 01B.TH.99.99TH MU2079 --Q..
15_01B.TH.99.99TH R2399 --0-.
16_A2D.KR.97.97KR004 --p-
18_cpx.CM.97.CM53379 .--0-.
N.CM.-.YBF106 VS--...R.ET-KLPPDN
N.CM.02.DJO0131 VS--...R.ET-QLPPDN
N.CM.95.YBF30 .VS--...R.ET-KLPPDN
0.BE.87.ANT70 .-SGG...H.E--QLCA-
0.CM. - .96CMABB637 .-SGR...H.E--QLCT-
0.CM.91.MVP5180 .-SGG...H.E--QLCA-
0.SN.99.SEMP1300 .-SGG...H.E--QLCT-
CPZ.CD. - .ANT ----TD.PHVV...-VQT--LCA-G
CPZ.GA.-.CPZGAB ----R-.--P-...R.E--QLCA-
CPZ.TZ.-.TAN1 ----T..HP-V...-VQT--LCA
CPZ.US.85.CPZUS ----T-VPIVERGIK.ET--LPGK

E--lal --88--8---I--

HIV-1/SIVcpz

Gag-Pol TF end \/ Pol protease start

DRQ........ GTV.SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEAL
CEG-L L --88--8---T----mmmm—
Bl --.8--8---I--

Ee-ao --AS--8---I--

..EGR........ - -P-LS---I------
L.EGR........ -E-P-LS---I-F
VEGR. ... .. -A-P-LSL--I------

LE-R........ ---P-L8§---I--

LE-R........ ---P-L8---I--

..EGR........ ---P-LS---I--

E-R........ ---8-L8---T------

e G VI.---C-=I----=-n-- V---E--M---
EG. ... DI.-LSC--I------I-IV---E--I---
EG. ... AI.---C--I-- ---VR--E--I---
JEGK........ -GI.PLSL--I--

JEGE........ -GL.PLSL--I--
JEGK........ -DI.PLSL--I--
EGK........ -DI.PLSL--I---------
E-PGAETQ. ..-PSS--8---T---------
P -KSS--S---I--
E-mnnnn --YS--S---I--
E-mnnns SS--8---I--
EK-........ - TH-C-m-T-mmmmm -
EGK........ “AIl.--G---I-mmmmmmm-
AGEPGEDR. .DLS-PTL----T------

LH-E........ LSIPTL----I------VI-V---KEVR---
.AGEPGEDR. . ELS-PT----- T-—---- VI-V---KEVR---

..E-GP...... ERAL.-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-
.RGGP....... -RAL-VCL--IP--D--V-VA-V--H-C-V-

LG A-.PICL--IP--D--I--A-V--H-C---
.EGGP...... ER-L.-VCL--IP--D--I-PARV--H-C-V-
LGCG........ --T.-LV--EIP----- MMEVL-Q- -KCQ- -
LE-G..... REQSIS.T.-L--I-------IPV-VE---C---

.............. DDE.RRVL- - -N- - - - -MM-V-VQ- -VCQ- -
JKGK. . ...... AL -A----T------- LR--VA--IV---
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B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR QL IDD QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579

.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132

.90 .WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BWO7621
.86 .ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9_11
.01.TRA3011
.04 .SK144B1
.04 .SK164B1
.96.967ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MNO012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96.MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VI997
.90.056

.93.SE7887
.94 .SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

Protease \/ p66, p51 Reverse transcriptase

(RT)

M41L

LDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKOQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYN

212

212
212
212
212
212
213
212

204

205
212

211
211
211

212
212
213
212
222
218
212
212
209

208
216
211
208
219
208
208
208
214
208
208
208
208

211
211
213
211
213
213
213
211
211
211

212
212
212
212
214

212
212
212
212

211
211
210
211
211
209

210
210
211

210
210

212
212

08s
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M41L

Protease \/ p66, p51 Reverse transcriptase (RT) |
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B.FR.83.HXB2 LDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNI IGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEI CTEMEKEGKISKIGPENPYN 212
01 _AE.TH.00.0UR200T I S 212
01 AE.TH.01.0UR414T T---K---E 211
01 AE.TH.02.0UR769T 212
01 AE.TH.90.CM240 217
02 AG.CM.02.02CM 1669LE 212
02 AG.FR.91.DJ264 212
027AG.NG. - . IBNG 212
02"AG.UZ.02.02UZ693 212
03 AB.BY.00.98BY10443 212
03_AB.RU.97.KAL153 2 212
03_AB.RU.98.RU9800T 212
04 cpx.CY.94.CY032 211
04 cpx.GR.91.97PVCH 211
04 cpx.GR.97.97PVMY 211
05 DF.BE.-.VI1310 212
05 DF.BE.93.VI961 212
05 DF.ES.99.X492 212
06_cpx.AU.96.BFP90 214
06 _cpx.EE.-.EE0359 212
06 _cpx.ML.95.95ML127 211
06 cpx.SN.97.97SE1078 216
07 _BC.CN.-.CNGL179 212
07 BC.CN.97.97CN001 212
07 BC.CN.97.CN54 212
07 BC.CN.98.98CN009 212
08 BC.CN.97.97CNGX_6F 208
08 BC.CN.97.97CNGX_7F 208
08 BC.CN.97.97CNGX_9F 208
08 BC.CN.98.98CN00G 208
09 cpx.GH.96.96GH2911 211
09 cpx.SN.95.95SN1795 211
09 cpx.SN.95.95SN7808 212
09 cpx.US.99.99DE4057 207
10 CD.TZ.96.96T% BF061 211
10 CD.TZ.96.96T% BFO71 212
10 CD.TZ.96.96TZ BF110 209
11 _cpx.CM.02.02CM 2190SA 211
11 cpx.CM.96.4496 211
11 cpx.FR.99.MP1298 211
11 cpx.GR.-.GR17 211
12 BF.AR.97.A32879 212
12 BF.AR.99.ARMA159 212
12 BF.ES.02.X1241 212
12 BF.UY.99.URTR23 212
13 _cpx.CM.02.02CM 3226MN 218
13 cpx.CM.96.1849 219
13 cpx.CM.96.4164 218
14 BG.ES.00.X605 211
14 BG.ES.00.X623 211
14 BG.ES.99.X397 211
14 BG.ES.99.X421 211
15 01B.TH.02.02TH OUR1331 Te--K---Brmmmmmmmmmmmmm 217
15 01B.TH.02.02TH OUR1332 -T---K---E-- ————-- 211
15 01B.TH.99.99TH MU2079 -T---K---E-- ————-- 211
15 01B.TH.99.99TH R2399 R----T---K-=-E-----mmmmmmmnn 210
16 _A2D.KR.97.97KR004 -=--======-DIN---K----mmm-o--coooooeeeoToee sERR- ==~ === === == m == -M=V=Limmm— = T 212
18_Cpx.CM.97.CM53379 =======-e=eoIN-==Kemmmmmmmmmmmmmemceeeece oo o oKRmmmmmmmmmmmmmm e e e = m m m m e e e e e e e e Kmmmmmmmmmmmmmee 212
N.CM.-.YBF106 @ ========-T=-IQ-E-K-=-=======cceeccceoN-T-D=Q-R--Vemmmmmmmmmmm e e e e e e e oo e oo _Re-oooo-A---E--Ro------cececoRemmoonan 219
N.CM.02.DJO0131 A---E--RQ--A---Q-----R-------- 217
N.CM.95.YBF30  ========-T=-LQ-E-K-----=-==mmmmmmeeeoN=TVD=0-Re=Vmmmmmm s s e e e e e T=--E--Ro--------ceeoRemmmooan 219
0.BE.87.ANT70 KE- -NVTV--E-REVQ-----------=---T==GL--------=--AP--mmmmmmmmmmmmmm—— SK---E--TA--Q---Q-----R-------- 208
0.CM. - .96CMABB637 KE-GNVTV--E-K-VQ------------=---T=-GL-----------AP------------ Lo - SR---E--TA--Q---Q----- 210
0.CM.91.MVP5180 KE-NNVTV-VQ-KEVQ- - --SR---E--TA--Q---Q-- 208
0.SN.99.SEMP1300 KE-N-VPV--E-REVL---=========n===l==@L-==========AP-----ooooooo-Touo-- SK---E--TA--Q---Q---=-R--=nnnnn 208
CPZ.CD. - .ANT S-Q--NKVP-Q-GDRTVLA- - -L- -N 212
CPZ.GA. - .CPZGAB K-F-NVH---E-R-VV--- Q 210
CPZ.TZ.-.TAN1 VP-SE-YN-PVQ-GNKEVRA- - - - - 208
CPZ.US.85.CPZUS K---HVN---E-R--Q-8-------------- 214

HIV-1/SIVcpz

proteins




B.FR.83.HXB2

Al.KE.94.023 17
A1.RU.03.03RU20_06_13
Al.SE.94.SE7253
Al.TZ.01.A173
Al.UA.00.98UA0116
A1.UG.92.92UG037
A1.UG.98.98UG57136

A2.CD.97.97CDKFE4
A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

A3.SN.01.DDI579
A3.SN.01.DDJ369
A3.SN.96.DDJ360

B.AR.00.ARMS008

B.AU.96.MBCD36
.C0.01.PCMO074
.GA.88.0YI
.NL.00.671_00T36
.RU. - .04RUT29005
.TH.90.BK132
.US.90.WEAU160
.US.98.1058_11

B

B

B

B

B

B

B
C.AR.01.ARG4006
C.BR.-.04BR013
C.BR.92.BR025-d
C.BW.00.00BW07621
C.ET.86.ETH2220
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_ 10
C.KE.00.KER2010
C.TZ.01.BD9_11
C.UY.01.TRA3011
C.ZA.04.SK144B1
C.ZA.04.SK164B1
C.ZM.96.96ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CM.01.01CM_4412HAL
.KE.O01.NKU3006
.TD.99.MNO12
.TZ.01.A280
.UG.94.94U0G114
.UG.99.99UGD23550
.UG.99.99UGK09958
.ZA.86.R482

F1.BE.93.VI850
F1.BR.89.BZ126
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE. 96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.ES.99.X138
.FI.93.HH8793_ 12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165

.VISol
BE.93.VI997
CF.90.056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535

AR QL IDD QQQQQQ
w
=
0
w

D67N K70R

HIV-1/SIVcpz
proteins

Asp 110 catalytic site

polymerase motif

TPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVG

345

345
345
345
345
345
346
345

337

338
345

344
344
344

345
345
346
345
355
351
345
345
342

341
349
344
341
352
341
341
341
347
341
341
341
341

344
344
346
344
346
346
346
344
344
344

345
345
345
345
347

345
345
345
345

342
344
343
344
344
342

343
343
344

343
343

345
345

78S
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B.FR.83.HXB2

01 _AE.TH.00.
01 AE.TH.OL.
01 AE.TH.02.
01 AE.TH.90.

02_AG.CM.02.02CM_1669LE
02_AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. -.IBNG

02 _AG.UZ.02.02UZ693

03_AB.BY.00.98BY10443
03_AB.RU.97.KAL153_2
03_AB.RU.98.RU98001

04 cpx.CY.94.CY032
04~ cpx.GR.91.97PVCH
04~ cpx.GR.97.97PVMY

05 DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96.BFP90
06_cpx.EE.-.EE0359
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OO0L
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10°CD.TZ.96.96TZ_BF071
10-CD.TZ.96.96TZ_BF110

11_cpx.CM.02.02CM 2190SA
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 cpx.CGR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32879
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

15_01B.TH.02.02TH OUR1331
15_01B.TH.02.02TH OUR1332
15_01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KR. .97KR004
18_cpx.CM.97.CM53379

.CM.-.YBF106
.CM.02.DJ00131
.CM.95.YBF30

.BE.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

QOUR200I
QOUR4141I
QUR7691I
CM240

OO000 zz22

D67N K70R

--I---R----§
--I---R----8

HIV-1/SIVcpz

proteins

Asp 110 catalytic site

TPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVG

polymerase motif

345

345
344
345
350

345
345
345
345

345
345
345

344
344
344

345
345
345

347
345
344
349

345
345
345
345

341
341
341
341

344
344
345
340

344
345
342

344
344
344
344

345
345
345
345

351
352
351

344
344
344
344

350
344
344
343

345
345

352
350
352

341
343
341
341

345
343
341
347
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B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR QL IDD QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579

.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132

.90 .WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BWO7621
.86 .ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9_11
.01.TRA3011
.04 .SK144B1
.04 .SK164B1
.96.967ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MNO012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96.MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VI997
.90.056

.93.SE7887
.94 .SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

T215Y K219Q

SDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSK

A----D-VT
A----DIVT

A----K---R----A----DIVT

----A----DIVTM-

478

478
478
478
478
478
479
478

470

471
478

477
477
477

478
478
479
478
488
484
478
478
475

474
482
477
474
485
474
474
474
480
474
474
474
474

477
4717
479
477
479
479
479
477
477
477

478
478
478
478
480

478
478
478
478

475
4717
476
4717
477
475

476
476
477

476
476

478
478
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B.FR.83.HXB2

01_AE.TH.00.0UR200I
01 AE.TH.01.0UR4141I
01 AE.TH.02.0UR7691
01 _AE.TH.90.CM240

02_AG.CM.02.02CM_1669LE
02”AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. - . IBNG

02 AG.UZ.02.02UZ693

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.EE.-.EE0359
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08”BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09_cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11_cpx.CM.02.02CM_2190SA
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12_BF.ES.02.X1241

12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

15 01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH _OUR1332
15 01B.TH.99.99TH MU2079
15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KR.97.97KR004
18_cpx.CM.97.CM53379

.CM.-.YBF106
.CM.02.DJ00131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OO0OO00 zZ2z4=2
w
=1

--S-LA---ETV----S---K--F--
----LA---EAV-D--D---K--F

---PLTE--KR--L--E--YQ--F
-~ -PLVE--KRV-L--E--Y---F--
---PLAE--KRV-L--E--YQ--F
---PLTE--KRV-L--E--YQ--F

HIV-1/SIVcpz

proteins

SDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSK

Q--R-KE----I----8----V--SK
Q--R-KE----I----8----V--SK

E--KQ----K-Q-A----KL
VNF-H---M--E

478

478
477
478
483

478
478
478
478

478
478
478

4717
477
477

478
478
478

480
478
477
482

478
478
478
478

474
474
474
474

4717
4717
478
473

4717
478
475

477
4717
4717
4717

478
478
478
478

484
485
484

4717
4717
477
477

483
477
4717
476

478
478

485
483
485

474
476
474
474

478
476
474
480

1oad zddATS/T-ATH

(6)

JudwuIfe ur

T10d
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HIV-1/SIVcpz
proteins

p51 end \/ Rnase H start
B.FR.83.HXB2 DLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPFKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK. TPKFKLPIQKETWETWNTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKA 610

A1.KE.94.023_17 610
A1.RU.03.03RU20_06_13 610
Al.SE.94.SE7253 610
A1.TZ.01.A173 610
A1.UA.00.98UA0116 610
A1.UG.92.92UG037 611
A1.UG.98.98UG57136 610
A2.CD.97.97CDKFE4 602
A2.CD.97.97CDKS10 11
A2.CD.97.97CDKTB48 603
A2.CY.94.94CY017_41 610
A3.SN.01.DDI579 609
A3.SN.01.DDJ369 609
A3.SN.96.DDJ360 609
B.AR.00.ARMS008 610
B.AU.96.MBCD36 610
B.CO.01.PCMO74 611
B.GA.88.0YI 610
B.NL.00.671_00T36 620
B.RU.-.04RUT29005 616
B.TH.90.BK132 610
B.US.90.WEAU160 610
B.US.98.1058_11 607
C.AR.01.ARG4006 606
C.BR.-.04BR013 614
C.BR.92.BR025-d 609
C.BW.00.00BW07621 606
C.ET.86.ETH2220 617
C.IN.95.95IN21068 606
C.IN.99.01IN565_10 606
C.KE.00.KER2010 606
C.TZ.01.BD9 11 612
C.UY.01.TRA3011 606
C.ZA.04.SK144B1 606
C.ZA.04.SK164B1 606
C.ZM.96.962ZM651 606
D.CD.83.ELI 609
D.CD.83.NDK 609
D.CM.01.01CM 4412HAL 611
D.KE.01.NKU3006 609
D.TD.99.MNO12 611
D.TZ.01.A280 611
D.UG.94.94UG114 611
D.UG.99.99UCD23550 609
D.UG.99.99UCK09958 609
D.ZA.86.R482 609
F1.BE.93.VI850 611
F1.BR.89.BZ126 610
F1.BR.93.93BR020_1 610
F1.FI.93.FIN9363 610
F1.FR.96.MP411 612
F2.CM.02.02CM_0016BBY 610
F2.CM.95.MP255 610
F2.CM.95.MP257 610
F2.CM.97.CM53657 610
G.BE.96.DRCBL 607
G.CM.01.01CM 404 9HAN 609
G.ES.99.X138 608
G.FI.93.HH8793 12 1 E----V- . R--T---P----Y--- 609
G.NG.92.92NG083 E----V-- . - -T---P----Y--- 609
G.SE.93.SE6165 . R--T---P----Y 607
H.BE.93.VI991 . T---E----Y 608
H.BE.93.VI997 . A---A----Y 608
H.CF.90.056 . T---A----Y-I 609
J.SE.93.SE7887 E----V-==-LD----=======mmmmmmm o KR-S--------~ A-V----AL-A------ .===-R----R-------- Dmmmmmmmmmmm e m e M---mmm - - S----- T--- 608
J.SE.94.SE7022 E----V-==-LD--=-=======mmmmmm o KR-S--------- SQV----AL-A------ R CEEENEEEEEEE Dmmmmmmmmmmmmmmm s M--mmmm - oo S----- V--- 608
K.CD.97.EQTB11C  ======---- H----mmmmm - Yommmmmmm - I-§----------- V---VAM-------- sm==-R-------- Gmmmmm e Tommmmmmmmm e Q--- 610
K.CM.96.MP535  —-mm—----o ND---------- R S A--G------ R e Tommmmmmmmm oo H----K-R- 610

98¢

Juwugife upjoad zddAIS/T-ATH

T10d



p51 end \/ Rnase H start
B.FR.83.HXB2 DLIAEIQKQGQGOWTYQIYQEPFKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK. TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKA 610

01 AE.TH.00.0UR2001I 610
01 AE.TH.01.0UR4141I 609
01 AE.TH.02.0UR7691 610
01 AE.TH.90.CM240 615
02_AG.CM.02.02CM_1669LE .-==-R----R----A--M---- 610
02_AG.FR.91.DJ264 .-==-8----R----A--M---- 610
02 AG.NG. - . IBNG .----R----R 610
027AG.UZ.02.02UZ693 .----R----R---DA 610
03_AB.BY.00.98BY10443 610
03”AB.RU.97.KAL153_2 610
03”AB.RU.98.RU9800T 610
04 _cpx.CY.94.CY032 609
04_cpx.GR.91.97PVCH 609
04_cpx.GR.97.97PVMY 609
05 DF.BE.-.VI1310 610
05 DF.BE.93.VI961 610
05 DF.ES.99.X492 610
06_cpx.AU.96.BFPIO 612
06 _cpx.EE.-.EE0359 610
06_cpx.ML.95.95ML127 609
06 cpx.SN.97.97SE1078 614
07_BC.CN.-.CNGL179 610
07_BC.CN.97.97CNO001 610
07_BC.CN.97.CN54 610
07 BC.CN.98.98CN009 610
08_BC.CN.97.97CNGX_6F 606
08_BC.CN.97.97CNGX_7F 606
08”BC.CN.97.97CNGX_9F 606
08”BC.CN.98.98CN006 606
09 cpx.GH.96.96GH2911 609
09_cpx.SN.95.955N1795 609
09 cpx.SN.95.955N7808 610
09 cpx.US.99.99DE4057 605
10 CD.TZ.96.96TZ BF061 609
10°CD.T%.96.96TZ BF071 610
10°CD.TZ.96.96TZ BF110 607
11 cpx.CM.02.02CM 2190SA 609
11 cpx.CM.96.4496 609
11 cpx.FR.99.MP1298 609
11 cpx.GR.-.GR17 609
12_BF.AR.97.A32879 610
12 BF.AR.99.ARMALS9 610
12 BF.ES.02.X1241 610
12 BF.UY.99.URTR23 610
13_cpx.CM.02.02CM_3226MN R--T---L----Y 616
13 cpx.CM.96.1849 R--T---L----Y- 617
13 cpx.CM.96.4164 R--T---P----Y- 616
14 BG.ES.00.X605 609
14 BG.ES.00.X623 E----V----LD 609
14_BG.ES.99.X397 E----V----LD 609
147 BG.ES.99.X421 E----V----LD 609
15 01B.TH.02.02TH OUR1331 615
15 01B.TH.02.02TH OUR1332 609
15 01B.TH.99.99TH MU2079 609
15_01B.TH.99.99TH R2399 608
16_A2D.KR.97.97KR004 610
18_cpx.CM.97.CM53379 610
N.CM.-.YBF106 617
N.CM.02.DJ00131 615
N.CM.95.YBF30 617
0.BE.87.ANT70 T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----. 606
0.CM. -.96CMABB637 DEH---------- QKAS---EIR--A-V---VAQ-------- . 608
0.CM.91.MVP5180 --WVS---H-E------V--DEH---------- QKAS----IR--A-V---VSQ-A------ . 606
0.SN.99.SEMP1300 DEH-------- TKQKAS- - - -IR--A-VL--VSQ-A-TI----. 606
CPZ.CD. - .ANT IR---N-LAD--PE 610
CPZ.GA. - .CPZGAB S--T---PTTD-Y--- 608
CPZ.TZ. - .TAN1 IR---N-LSD--PE------- 606
CPZ.US.85.CPZUS K--T-A-F---mmmm-- 612

HIV-1/SIVcpz
proteins

1oad zddATS/T-ATH

(6)

JudwuIfe ur
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B.FR.83.HXB2

Al.KE.94.023_17
A1.RU.03.03RU20_06_13
Al.SE.94.SE7253
Al.TZ.01.A173
Al.UA.00.98UA0116
A1.UG.92.92UG037
A1.UG.98.98UG57136

A2.CD.97.97CDKFE4
A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

A3.SN.01.DDI579
A3.SN.01.DDJ369
A3.SN.96.DDJ360

B.AR.00.ARMS008

B.AU.96.MBCD36
.C0.01.PCMO074
.GA.88.0YI
.NL.00.671_00T36
.RU. -.04RUT29005
.TH.90.BK132
.US.90.WEAU160
.US.98.1058_11

B

B

B

B

B

B

B
C.AR.01.ARG4006
C.BR.-.04BR013
C.BR.92.BR025-d
C.BW.00.00BW07621
C.ET.86.ETH2220
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_10
C.KE.00.KER2010
C.TZ.01.BD9_11
C.UY.01.TRA3011
C.ZA.04.SK144B1
C.ZA.04.SK164B1
C.ZM.96.96ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CM.01.01CM_4412HAL
.KE.O01.NKU3006
.TD.99.MNO12
.TZ.01.A280
.UG.94.94U0G114
.UG.99.99UGD23550
.UG.99.99UGK09958
.ZA.86.R482

F1.BE.93.VI850
F1.BR.89.BZ126
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE. 96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.ES.99.X138
.FI.93.HH8793 12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165
.VISol

BE.93.VI997
CF.90.056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535

AR O IO QQQQQQ
w
=
©0
w

o
GYVTNRGRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQITEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD .

----DK-K----S--E
----D--K--T-S--E-

----DK-K--II---E-
-H--DK-K--II---E-
----DK-K--II---E

----DK-K----A--E
----D--K----S--E

HIV-1/SIVcpz
proteins

66 RT and pl5 Rnase H end \/ p31l Integrase start

Q---I--8
K----I--K---K--Q--R---8

EHEKYHSNWRAMASDFN

742

742
742
742
742
742
743
742

734
143
735
742

741
741
741

742
742
743
742
752
748
742
742
739

738
746
741
738
749
738
738
738
744
738
738
738
738

741
741
743
741
743
743
743
741
741
741

743
742
742
742
744

742
742
742
742

739
741
740
741
741
739
740

740
741

740
740

743
742

88S

Juwugife upjoad zddAIS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2

01_AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
02°AG.
02"AG.
02°AG.
03 _AB.
03”AB.
03”AB.

RU.

02.

.00.
.97.

98.

.OUR200T
.OUR4141I
.OUR7691I
.CM240

.02CM_1669LE
.DJ263
I

BNG
02UZ693

98BY10443
KAL153 2
RU9800T

04 _cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05_DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08 _BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97.
97.
97.
98

97CN001
CN54
98CN009

97CNGX_6F
97CNGX_7F
97CNGX_9F

.98CN006

.GH.96.96GH2911
.SN.95.95S8N1795
.SN.95.95SN7808
.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10 CD.TZ.96.96TZ BF071
10°CD.TZ.96.96TZ BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298

.GR

12_BF.AR.97.
127BF.AR.99.
127BF.ES.02.
127BF.UY.99.

13 _cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 _cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14 BG.ES.99.X421

15_01B.
15 01B.
15_01B.
15_01B.

16_A2D.
18_cpx.

.CM. -
.CM.O

OO000 =222

TH.
TH.
TH.
TH.

KR.
CM.

99

97

02.
02.
99.

97.

GR17

A32879
ARMA159
X1241
URTR23

02TH_OUR1331
02TH OUR1332
99TH MU2079
.99TH R2399

97KR004
.CM53379

.YBF106
2.DJo0131

.CM.95.YBF30

.BE.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD.-.ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

p66 RT and pl5 Rnase H end \/ p31l Integrase start
GYVTNRGRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQITEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD . EHEKYHSNWRAMASDEN

--I-DK----A-S--E----- A----- Hemmmmmmmmmmmmm e K-----mmmmmm o= E-K--==§mmmm === o e o e e
----DK----A-S--E-------- He--mmm-mm - S mmmmmmm e K------- K----- VQ--R---8-==-mmmmmmmmmm oo N----I--------=- E.------ N-----mm---

- -D--KK-I-S--E-----mmmmm-
----D---K-I-S--E-
----D---K-I-S--E-----------
----D---K---§--E--------

B T B
B O e
----D---K-I-8----

~==-D---K-I-§--E-----------~

- -D--K--TI---BE---mmmmm-
----D--K--II---E-
-==-D--K--II---E-----------

-~ -DK-K--TII---E-----
----DK-K--II---E-
- -~ -DK-K--II---E----- .

- -~ -DK-K--II---E-----A----- QI------ Smm ReomoVemmmmmmmmm e oo S Neommmmmm e E.cmmmmmmmmmmmmmo
____D _______

[N P
e —-D---

----EQ-K--IIK-DE-----A--M--L------KET-------~---- V-$S--T----PI-Q----E-T---Q---T
----EQ-K--IIN-EE- V----88--T--D-PI-Q----E-T---RT-IT-
----EQ-K-NIIK-EE- --V----88--T--D-PI-Q----E-T---R---T-
----EK-K--I-K-EE-----A--M-VL------KET--------- V----88--T----P--Q----E-TQ--Q-F-T

HIV-1/SIVcpz

proteins

742

742
741
742
747

742
742
742
742

742
742
742

741
741
741

742
742
742

744
742
741
746

742
742
742
742

738
738
738
738

741
741
742
737

741
742
739

741
741
741
741

742
742
742
742

748
749
748

741
741
741
741

747
741
741
740

742
742

749
747
749

738
740
738
738

742
740
738
744

1oad zddATS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR U4 IOND QQQQQQ

SE

KE.
RU.

TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94.Q23 17
03.03RU20_06_13
.94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579
.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132
.90.WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BRO13
.92.BR025-d
.00.00BW07621
.86.ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9 11
.01.TRA3011
.04.SK144B1
.04.SK164B1
.96.962ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006

.99 .MNO012
.01.A280

.94 .94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR0O20_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VIo97
.90.056

.93.SE7887
.94 .8SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

LPPV.VAKEIVASCDK

HIV-1/SIVcpz
proteins

. CQLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGKVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKT IHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKEL

873

873
873
873
873
873
874
873

865
274
867
873

872
872
872

873
873
874
873
883
879
873
873
870

869
877
872
869
880
869
869
869
875
869
869
869
869

872
872
874
872
874
874
874
872
872
872

874
873
873
873
875

873
873
873
873

870
872
871
872
872
870

871
871
872

871
871

874
873

065

Juwugife upjoad zddAIS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2

01_AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
02°AG.
02°AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

TH.
TH.
TH.
TH.

CM.
FR.
NG.
UzZ.

BY.
RU.
RU.

00.
0l.
02.
90.

02.
91
-1
02.
00.

97.
98.

OUR200I
OUR4141I
QUR7691I
CM240

02CM_1669LE

.DJ264

BNG
02UZ693

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

15_01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16 A2D.
18_cpx.

.CM. -
.CM.O

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97.
97.
97
98.

97CN001
CN54
98CN009

97CNGX_6F
97CNGX_7F

.97CNGX_9F

98CN006

.GH.96.96GH2911
.SN.95.95SN1795
.SN.95.95SN7808
.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12_BF.ES.02.X1241

12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

.97.
CM.

97

.02TH_OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH_R2399

97KR004
.CM53379

.YBF106
2.DJo0131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70

.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OO0OO00 zZ2z4=2
w
=1

LPPV.VAKEIVASCDK.CQLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGKVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKEL

-1,
---I.
---1.
---I.

e I---P-.-HI----I-=======EV--I-==-M-=-I-T------e-FommmmmecocccccccccccAaaeVeomaaaaPenn8T-MK---==-N-QH---------------A-----
B I---P-.-HI----1I-
R I---P-.-HI----T-----
. I-N-P-.-HI----T-----

HIV-1/SIVcpz
proteins

873

873
872
873
878

873
873
873
873

873
873
873

872
872
872

873
874
873

875
873
872
877

873
873
873
873

869
869
869
869

872
872
873
868

872
873
870

872
872
872
872

873
873
873
873

879
880
879

872
872
872
872

878
872
872
871

873
873

880
878
880

869
871
869
869

873
871
869
875

1oad zddATS/T-ATH

(6)

JudwuIfe ur

T10d

16S



B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR U4 IOND QQQQQQ

SE

KE.
RU.

TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94.Q23 17
03.03RU20_06_13
.94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579
.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132
.90.WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BRO13
.92.BR025-d
.00.00BW07621
.86.ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9 11
.01.TRA3011
.04.SK144B1
.04.SK164B1
.96.962ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006

.99 .MNO012
.01.A280

.94 .94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR0O20_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VIo97
.90.056

.93.SE7887
.94 .8SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

KKIIGQVRDQAEHLKTAVQOMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITK

. IQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED*

1004

1004
1003
1004
1004
1004
1005
1004

996
405
998
1004

1003
1003
1003

1004
1004
1005
1004
1014
1010
1004
1004
1001

1000
1008
1003
1000
1011
1000
1000
1000
1006
1000
1000
1000
1000

1003
1003
1005
1003
1005
1005
1005
1003
1003
1003

1005
1004
1004
1004
1006

1004
1004
1004
1004

1001
1003
1002
1003
1003
1001

1002
1002
1003

1002
1002

1004
1004

768

Juwugife upjoad zddAIS/T-ATH

"10d



B.FR.83.HXB2 KKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITK. IQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED*

01_AE.TH.00.0UR200I
01 AE.TH.01.0UR4141I
01 AE.TH.02.0UR7691
01 _AE.TH.90.CM240

02_AG.CM.02.02CM_1669LE
02”AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. - . IBNG

02 AG.UZ.02.02UZ693

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.EE.-.EE0359
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08”BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09_cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11_cpx.CM.02.02CM_2190SA
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12_BF.ES.02.X1241

12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

15 01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH _OUR1332
15 01B.TH.99.99TH MU2079
15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KR.97.97KR004
18_cpx.CM.97.CM53379

.CM. - .YBF106 . G----G---NQ
.CM.02.DJO0131 . ---G----G-A-NQ
.CM.95.YBF30 . G----G---NQ

.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB S

CPZ.TZ.-.TAN1 . --AGGMDD--N-T-
CPZ.US.85.CPZUS . A-SM-G----S-

OO0OO00 zZ2z4=2
w
=1

HIV-1/SIVcpz

proteins

1004

1004
1003
1004
1009

1004
1004
1004
1004

1004
1004
1004

1003
1003
1003

1004
1006
1004

1006
1004
1003
1008

1004
1004
1004
1004

1000
1000
1000
1000

1003
1003
1004

999

1003
1004
1001

1003
1003
1003
1003

1004
1004
1004
1004

1010
1011
1010

1003
1003
1003
1003

1009
1003
1002
1002

1004
1004

1011
1009
1011

1000
1002
1000
1000

1004
1002
1000
1006

1oad zddATS/T-ATH

(6)

JudwuIfe ur

T10d

€65



B.FR.83.HXB2

Al.KE.94.023_17
A1.RU.03.03RU20_06_13
Al.SE.94.SE7253
Al.TZ.01.A173
Al.UA.00.98UA0116
A1.UG.92.92UG037
A1.UG.98.98UG57136

A2.CD.97.97CDKFE4
A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

A3.SN.01.DDI579
A3.SN.01.DDJ369
A3.SN.96.DDJ360

B.AR.00.ARMS008

B.AU.96.MBCD36
.C0.01.PCMO074
.GA.88.0YI
.NL.00.671_00T36
.RU. -.04RUT29005
.TH.90.BK132
.US.90.WEAU160
.US.98.1058_11

B

B

B

B

B

B

B
C.AR.01.ARG4006
C.BR.-.04BR013
C.BR.92.BR025-d
C.BW.00.00BW07621
C.ET.86.ETH2220
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_10
C.KE.00.KER2010
C.TZ.01.BD9_11
C.UY.01.TRA3011
C.ZA.04.SK144B1
C.ZA.04.SK164B1
C.ZM.96.96ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CM.01.01CM_4412HAL
.KE.O01.NKU3006
.TD.99.MNO12
.TZ.01.A280
.UG.94.94U0G114
.UG.99.99UGD23550
.UG.99.99UGK09958
.ZA.86.R482

F1.BE.93.VI850
F1.BR.89.BZ126
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE. 96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.ES.99.X138
.FI.93.HH8793 12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165
.VISol

BE.93.VI997
CF.90.056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535

AR G4 IOND QQQQQQ
w
=
©0
w

HIV-1/SIVcpz

proteins

MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLV . KHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLG.

.-Y--N--K---K-L
.-Y--N--K---Q-L

=Y K--NR-R
.-Y--HI-K--NR-Y

.DARL.

VITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIE.WRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALL

.--L I--D
.--QE-C---I--D-

125

125
125
125
125
125
125
125

125
125
125
125

125
125
125

125
125
125
125
125
125
125
125
125

125
125
125
125
125
125
125
125
125
125
125
125
125

125
125
125
125
125
125
125
125
125
127

125
125
125
125
125

126
126
126
126

125
125
125
125
125
125
125

125
125

125
125

125
125

v6S

Juwugipe upjoad zddA IS/T-ATH

dIA



B.FR.83.HXB2

01_AE.TH.00.
01 AE.TH.OL.
01 AE.TH.02.
01 AE.TH.90.

02_AG.CM.02.02CM_1669LE
02”AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. - . IBNG

027 AG.UZ.02.02UZ693

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.EE.-.EE0359
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11_cpx.CM.02.02CM_2190SA
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12_BF.ES.02.X1241

12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

15 _01B.TH.O02.
15 01B.TH.02.
15 01B.TH.99.
15 01B.TH.99.

16_A2D.KR.97.
18_cpx.CM.97.

.CM.-.YBF106
.CM.02.DJ00131
.CM.95.YBF30

.BE.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OUR200I
QOUR4141I
QUR7691I
CM240

99TH MU2079
99TH R2399

97KR004
CM53379

OO0OO00 zZz4=2

02TH_OUR1331
02TH OUR1332

MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLV . KHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLG. .

I-K--K--I----F--G--KV
I-K--K--I----F--G--KV

. -Y-K-X-K--QK-Y--
. -Y-K-M-K--AN-R--

HIV-1/SIVcpz
proteins

.VITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIE

T---QS----H
MP----E---H

---MP---EE---H--
MP----E---H--

.WRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALL

.--QR---8-I--D

.-IQRS----I--D
.--QR---8-I--D-------- He--mmmmmmmmmm e m
.--QR---8-I--D-------- He-mmmmmmmmmm e m
. --QGN----T--D-------- Q-
.--QRS----I--D-T-K----Q-----

. --QRG----T------ R----0Q-

.-QY-K----I---T--RI---H--T--TG--
-QY-E-K--I---T--RM---H--T--TE--

125

125
125
125
125

125
125
125
125

125
125
125

125
125
125

125
125
125

125
125
125
125

125
125
125
125

125
125
125
125

125
125
125
126

125
125
125

125
125
125
125

126
125
126
125

125
125
125

125
125
125
125

125
125
125
125

125
125

125
125
125

125
125
125
125

127
126
126
125

Judwrugife urejoad zddAS/T-ATH

dIA

S6S



B.FR.83.HXB2

Al.KE.94.023 17
A1.RU.03.03RU20_06_13
Al.SE.94.SE7253
Al.TZ.01.A173
A1.UA.00.98UA0116
A1.UG.92.92UG037
Al.UG.98.98UG57136

A2.CD.97.97CDKFE4
A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

A3.SN.01.DDI579
A3.SN.01.DDJ369
A3.SN.96.DDJ360

B.AR.00.ARMS008

B.AU.96.MBCD36
.C0.01.PCMO074
.GA.88.0YI
.NL.00.671_00T36
.RU. -.04RUT29005
.TH.90.BK132
.US.90.WEAU160
.US.98.1058_11

B

B

B

B

B

B

B
C.AR.01.ARG4006
C.BR.-.04BR0O13
C.BR.92.BR025-d
C.BW.00.00BW07621
C.ET.86.ETH2220
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_10
C.KE.00.KER2010
C.TZ.01.BD9_11
C.UY.01.TRA3011
C.ZA.04.SK144B1
C.ZA.04.SK164B1
C.ZM.96.96ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CM.01.01CM_4412HAL
.KE.O01.NKU3006
.TD.99.MNO12
.TZ.01.A280
.UG.94.94UG114
.UG.99.99UGD23550
.UG.99.99UGK09958
.ZA.86.R482

F1.BE.93.VI850
F1.BR.89.BZ126
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE. 96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.ES.99.X138
.FI.93.HH8793 12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165

.VIS9l
BE.93.VI997
CF.90.056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535

AR U4 IOND QQQQQQ
w
=
©0
w

HIV-1/SIVcpz
proteins

~T---V---0--V
RP---V---K--V

193

193
193
193
193
193
193
193

193
193
193
193

193
193
193

193
193
193
193
193
193
193
193
193

193
193
193
193
193
193
193
193
193
193
193
193
193

193
193
193
193
193
193
193
193
193
195

193
193
193
193
193

194
194
194
194

193
193
193
193
193
193

193
193
193

193
193

193
193

965

Juwugipe upjoad zddA IS/T-ATH

dIA



B.FR.83.HXB2

01_AE.TH.00.0UR200I
01 AE.TH.01.0UR4141I
01 AE.TH.02.0UR7691
01 _AE.TH.90.CM240

02_AG.CM.02.02CM_1669LE
02”AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. - . IBNG

02 AG.UZ.02.02UZ693

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.EE.-.EE0359
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08”BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09_cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11_cpx.CM.02.02CM_2190SA
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12_BF.ES.02.X1241

12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

15 01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH _OUR1332

15 01B.TH.99.99TH MU2079
15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KR.97.97KR004
18_cpx.CM.97.CM53379

.CM.-.YBF106
.CM.02.DJ00131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OO0OO00 zZ2z4=2
w
=1

GHIVSPRCEYQAGHN . KVGSLQYLALAALITPK. . . . . KIKPPLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH*
-QV-RS--D-P§---.-====----- IR-Q-EYP------
-QV-RH--D-PS---.-
-QV-RS----PS---.-

~=R---8---R-===.===mmmmmmmm -
--R---S---R----.-
~=R---8---R-===.===mm-mmmmmm -

-N--EIR-R--N--
-N--EIR-R--N--
————— N---IR-R--N-------
--V-I---D------N-----=----T---K--.....R-=-----IK--V----- N---IR-R--N-------
--V-I---D
--V-I---D

----R-R----NP--

——————————— R-R----NP------

~QU-RR----PS--.-----mm--
-QV-RC----PS---.-
-QV-RYS-D-PS---.-
~QU-RS----PS---.----—mmm-

--------------- ER---Q----NPI---P-
--H---Q----NPI--
---------------- EH--MQ----NPI-----

-QR-LTK---PT--S.0Q--T--L---R-VVKAR. ....SR-------Q---------HLRIRDQLK-PS-----
-QR-LT----P---S.
~QR-LTK---L---S.
~QR-LT----8---S.Q--T--L---RVVVKE-.....RH-------Q-------SRHLRIRDQL---S-----
-ERILTY-H-KK--S.Q--T-----FCKILEFRGYPK.GPRRQF--LSI----~---- RRMR- - -ENQ*-S-C-
-QL-A----- KE--R.Q-----F---K---SER.....RHR------A--------- H-R--V-QENL-R----
-ERILTF-HF-S--R. --HRT-T-R-EN--LS-C-
“RP-I-K---PT---.------F---K--VGQS.....-RR--------mmmmmmm C----- QPEN---S---

HIV-1/SIVcpz

proteins

193

193
193
193
191

193
193
193
193

193
193
193

193
193
193

193
193
193

193
193
193
193

194
194
194
194

194
194
194
193

193
193
193
194

193
193
193

193
193
193
193

194
193
194
193

193
193
194

193
193
193
193

193
193
193
193

193
193

193
193
193

193
193
193
193

199
194
199
193

Judwrugife urejoad zddAS/T-ATH

dIA

L6S



B.FR.83.HXB2

Al.KE.94.023_17
A1.RU.03.03RU20_06_13
Al.SE.94.SE7253
Al.TZ.01.A173
A1.UA.00.98UA0116
A1.UG.92.92UG037
A1.UG.98.98UG57136
A1.UZ.02.02U%0663

A2.CD.97.97CDKFE4
A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

A3.SN.01.DDI579
A3.SN.01.DDJ369
A3.SN.96.DDJ360

.AR.00.ARMS008
.AU.96 .MBCD36
.CO.01.PCM074
.GA.88.0YI
.NL.00.671_00T36
.RU.-.04RU129005
.TH.90.BK132
.US.90.WEAU160
.Us.98.1058_11

B

B

B

B

B

B

B

B

B

C.AR.01.ARG4006
C.BR.-.04BR013
C.BR.92.BR025-d
C.BW.00.00BW07621
C.ET.86.ETH2220
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_ 10
C.KE.00.KER2010
C.TZ.01.BD9_11
C.UY.01.TRA3011
C.ZA.00.1214MB
C.ZA.04.SK144B1
C.ZA.04.SK164B1
C.ZM.96.96ZM651
D
D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CM.01.01CM_4412HAL
.KE.01.NKU3006
.TD.99.MNO12
.TZ.01.A280
.UG.94.94U0G114
.UG.99.99UGD23550
.UG.99.99UGK09958
.ZA .86 .R482

F1.BE.93.VI850
F1.BR.89.BZ126
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE.96.DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.ES.00.X558
.ES.99.X138
.FI.93.HH8793_12 1
.NG.92.92NG083
.SE6165

.BE.93.VI991
.BE.93.VI997
CF.90.056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535

R UG IET QRAQAQQ
0
=
(e}
w

HIV-1/SIVcpz
proteins

amphipathic o helix J

- -1 H(S/F)RIG motifs
|- oligomerization - - -l - -
MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIWLHGLGQHIYETYGDTWAGVEAIIRILQQLLFIHXFRIGCRHSRIGV

P---S---Y
P---S---Y

frameshift in HXB2

.RRAR. ..

865

Judwugife urejoad zddAS/T-ATH

AddA



B.FR.

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

83 .HXB2

TH.00.0UR200I
TH.01.0UR4141I
TH.02.0UR7691
TH.90.CM240

CM.02.02CM_1669LE
FR.91.DJ264
NG. - .IBNG
UZ.02.02U0Z693

BY.00.98BY10443
RU.97.KAL153_2
RU.98.RU98001

04 cpx.CY.94.CY032

04 cpx.GR.91.97PVCH

...--G-..XD---

. .--G-..XD-G-RFSI--

04__cpx.GR.97.97PVMY ...--G-GXGD---...---
05_DF.BE.-.VI1310 T R - P
05_DF.BE.93.VI961 L----...--8-...-P-
05_DF.ES.99.X492 T e
06_cpx.AU.96.BFP90 ceem G
06_cpx.EE.-.EE0359 cem=G-l ---

06 _cpx.ML.95.95ML127

06 _cpx.SN.97.97SE1078 R - S Tooeen..

07_BC.
07_BC.
07 BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD
10°CD
10-CD

11 cpx.CM.02.02CM_2190SA
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 _cpx.GR.-.GR17

12_BF
12°BF
127BF
127BF

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

CN.-.CNGL179
CN.97.97CN0O01
CN.97.CN54
CN.98.98CN0O09

CN.97.97CNGX_6F
CN.97.97CNGX_7F
CN.97.97CNGX_9F
CN.98.98CN00G

.TZ.96.96TZ_BF061
.TZ.96.96TZ_BF071
.TZ.96.96TZ_BF110

.AR.97.A32879
.AR.99.ARMA159
.ES.02.X1241
.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH OUR1332
15_01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KR.97.97KR004

18_cpx.CM.97.CM53379

.CM.-.YBF106
.CM.02.DJ00131
.CM.95.YBF30

.BE.87.ANT70
.-.96CMA102
.CM.-.96CMABB009
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300
.US.-.97US08692A

CPZ.CD.-.ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OO0O0O0O000 Zz4=z
(@]
=

IPSNTRE-GR-. ..

LPSNTRG-GR-. .

----- Q-E------M---L--T---1I ceeeseieceieee. . JH-PR

__________ P---YQ--A--T--mmmmm e e = - Q . LPQ....--RS...--SN...
_____ N-N------YT--L-DI---I-Q---K----PI-Q-V-NWVFTI---S-E--QEL-K---RA--T-.Y-H--I-----S....................*XSH...
---V------ A---Y---A-DV----- E--L----- P--Q----Y--S------ E---mmmmmmm oo Y----N----- I...... SLARRTPQGR-...--S-...

HIV-1/SIVcpz

proteins

NP-G...-GR-...--S-...

IPSNIRG-GR-...--S-...
TPSNARG-GR- . ..--S-...

NPSNTRG-GR- . . .--S-...
NPSNTRG-GR- . . .--S- ...

101
101
101

89
97
90
101

1oad zddATS/T-ATH

(E)

juduusdife u

ddA

66S



B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.
.UA.
.UG.
.UG.

Al
Al
Al

NN GG ENIT QRQRAQ

TZ

KE.
RU.
SE.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94.SE7253
L01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579

.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCM074
.88.0YI
.00.671_00T36
.-.04RU129005
.90.BK132
.90.WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BWO7621
.86 .ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9_11
.01.TRA3011
.04 .SK144B1
.04.SK164B1
.96.967ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MNO12
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96.MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM_4049HAN
.99.X138
.93.HH8793_12_ 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VI997
.90.056

.93.SE7887
.94 .SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

intramolecular
disulfide bonding nuclear localization signal

---P-D-EN--V

::—-—S—PPS—ED——NPIP-——LP—T.‘
.---H-PPG-KD--NPI----LP-T..

--P-S-KD--NLI----L-HT..
.. S-P-S-ED--NPI----LPRT..
..---S-PPS-ED--NLI----LPRT..
L PPS-ED--DLI----LP-T..
S-PPS-EG--DPIP---LP-T..
-S-PPS-ED--IPI----LP-A..
-STPPS-ED--NLI----S-HT..
-STPPS-ED--DPI----SP-T..
-STPPS-ED--DPI----L-RT..

-GPP-GG-A--VPIP---S
-KPP-GD-A--VPIPE--S
--PP-DN----V-VPE--S-
--SP-GD-A--DPIP---S-

. ----PP-DN----V-VPE--§---..
.----TP-GD-A--DPIP---S---..

-TPPGG-AN-DPVP---S-
-T-S-GDPA--DPIP---L-

..----TP-SG-D--DPIP---F---..
.----SP-GD-A--VPIPE-......
..--H-TP-S--V--N--P---L--A..
.--H-TP-S--I--DLVP---I--A.
..--P-TP-S--I--DFVP---I--A..
..--H-TP-S--I--DPVP---L---..
.----TP-S--S-KNPIPE--L--A..

-D--...--NQ---N------
-D--...--NQ---N-
“D--...--K----N------

e ..---S-PPG-K---DLIP---L--T.
e ... =-NR---N--mmmmmmm e e .---S-PPG-KN--DLIPE--LF-T.
e --NI---NOQ .- -TTTPYA-KN-KDPIP---LP-A. .

-D--...--NI---NQ--------- NQ----R--Y---I--LK-G----N------ ..P--TTPY--EN--DP-R---L---.

-S-SSS-ED--NLI----LP--..

..---S-SHS-KD--DPV----L--A..
..----TP-G-KI--DPVP---L--T..
..----TP-SGEV--DPV----L--T..
Lo S-S-EI--NPVP---LP-A..

. .H--GTPHS-KD--TPVP---F-TT. .
..H---TSPG-TD--NPVP---LPTT. .
. .H--GPP-SNKD--NPVP---LPTT. .
. .H---PP-DNKD--NPVP---LPTT. .
. .P--GTP-G-KD--NPVP---LPIT..
.H--GTP-S-KG--DPVP---LPTT. .

..---GTPKSL-D--TLIP---L-RT..
. .R--ATPASV-D--NHIP---L-RT..
.--H-TPASL-D--N-I----L-RT..

.QRK.----E-S--E--SKA-P-R---
.QRK.----E-S--E--SKA-P-R---

exon 1 \/ exon 2
MEPV. . .DPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQVCFITKALGISYGRKKRR. . QORRRAHQNSQTHQASLSKQPTSQP.
..---G-P-S-KD--N-IQ---IP-T..
. .H--GTPHS-KD--TLI----LPHT.
..----TP-S-KD--NPIP---IP-T..
..----PP-S-KD--NPIP---IP-T.
. .H--GTPHS-KD--IPI----LPRT.
..P--GTP-SNKD--NPIP---IPRT.
.----TP-S-KD--NPVP---LP-S..

. .H--GPA-S-KN--NPVP-X......
..P--GPS-S-KD--NPIP--SLP-T.
. .P--GPD-GNTD--NPVP--SLP-T.
.P--KPSPSNKD--NPIP--SLP-A.

.---GTP-SNKD--NPVP---LP-T..
-GTP-SNKD--NPVR---IP-A..
-GTS--NKD--NPVP---IP-T..

.RGD.PTGPKE*KKKVERETETDPFD*

Q-V.§----- S---M-SKA-A-R---
.-R-.Q---E-8----- SKA---Q---
Q-V.S---E-S-----SKA-A-R---
.Q-I.8---E-S-----SKA---R---
.QR-.Q---E-S-----SK----R---
.Q--.8---E-S-----SK--A-RYA-
Q-V.S---E-S----- SK----R---

JORV.SIITE.SI RS gk-IpiRSID
.QR-.S---E-S--
.QRV.----E-P--E--SKA---R---

--SKA---R---

s S--E--SKAK---CA-

SmNo----- - S--E--SKATR--CA-
--N.------S--E--SKAK---*--
~RN.------S--E--SKAK---C--
memmmmee S--E--SK--------
- - SK-K---*--
---.----E-S----- SQ----- *e
---.-K--E-S----- SK-K---S--
G-N.-N--E-S----- SK-KP--S--

102

102
102
102
102
102
102
102

72
102
102
102

102
102
102

102
102
102
102
102
102
102
102
102

102
102
102
102
102
102
102
102
102
102
102
102
102

102
102
102
102
102
102
102
102
102

84

102
102
102
102
102

102
102
102
102

101
102
102
102
102
102

102
102
102

102
102

102
102

009

Juwugife upjoad zddAIS/T-ATH

LVL



B.FR.83.HXB2

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
037AB.
037AB.

TH.
TH.
TH.
TH.

00.
0l.
02.
90.

.02.
.91
-1
.02.
.00.

.97.
.98.

QOUR200I
OUR4141I
QUR7691I
CM240

02CM_1669LE

.DJ264

BNG
02UZ693

98BY10443
KAL153 2
RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.99.X492

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

15_01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16 A2D.
18_cpx.

.CM. -
.CM.0

OO000 =222

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97.
97.
97.
98.

97CNOOL
CN54
98CNO009

97CNGX_6F
97CNGX_7F
97CNGX_9F
98CN006

.GH.96.96GH2911
.SN.95.955N1795
.SN.95.955N7808
.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10°CD.TZ.96.96TZ_BF071
10-CD.TZ.96.96TZ_BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32879
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14”BG.ES.99.X397
147 BG.ES.99.X421

TH.
TH.
TH.
TH.

KR.
CM.

97.

.02TH_OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.97KR004
CM53379

.YBF106
2.DJo0131

CPZ.CD.-.ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1

CPZ.US.85.CPZUS

.CM.95.YBF30

.BE.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

intramolecular

MEPV. . .DPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQVCFITKALGISYGRKKRR.

--L-...--N-----------
--L-...--N---------
----...--N----N--
--L-...--N----N------
---I...--S----N------

-, ..--8----N--
--L-...--S----N--

“DL-...--S-------
- B T
~---...=-D----N------
--A-DLVY-N----N--

mee-i = -N----N------
“D--...--N----N------

-D--...--N----N--

- ..--KI---NQ---R------ K
----...-HKI---NQ---R---P--P
——--...--NI---NQ---R------ P
—---...--NI---NQ---R------

“D--...--NI---NQ---------

-—--...--NI---NQ---R
. ..--KI---N--

---G...-INID--NQ---------

--L-...--8-D--N------
--L-...--N----N--
-——-...--8-D--N--
--L-...--N-D--N--

disulfide bonding NLS

\.---S-P-S-ED--NLI----LPRT..

..---S-P-S-ED--NLI---SLPRT..

..---S-P-S-ED--NLI----LPRT..Q--.QA-SE-S----- SK-KP-----
R-SY--L---QK-G----------- .
R-SY--L---QK-G--------=-- .

.. ---A-SGDNTSN-DHIP---L--T..
.---S-PPS-ED--NLI----S---..

- | exon 1 \/ exon 2

.QRRRAHQNSQTHQASLSKQPTSQP. .RGD . PTGPKE*KKKVERETETDPFD*

.H---TP-S-KD--NPIPE--LPII..
..H---TP-S-KD--NPIPE--P-II..
..H----P-S-ED--DPIP--SLPII..

.H--GTP-S-KD--NPIP---LPII..

..R--GTP-SR-D--NPVP---LPIT.. .
X..R--GTP-SR-DR-NPV----LPTT..--N.
..R--GTP-SR-D--NPVP---LPTT..--N.
.R--GTS-SR-D--NPVP---LPTA..--N.

---S-RE--SK-K---C--
--8--E--SK-K---C--

--S--E-ASK-

————— P-DN--D-V--P-=-A-==, ===, =c-===Gemmmmmmmnn
- P-DN--D-V--P---Ammm,  mmmmmmmm oo M------
=== =PP-DN--D-V--P---A-mm,  —mm mmmmmmmmmmm oo

. .H--GSL-G-KG--NLIP---L--Q.PN--.S---E-Q----ASK--A---A-
. .RNEDLLGF-RDR-NPIP---L---..N-N.-E----Q----ASK--A--

.H---PP-G-RDR-NPIP---L--Q.
..P---PP-G--A--DPVPE--P---..
..S---PP-GG-A--IPVPE--S--A..
.T---PP-D--A--IPVPE--S--Q.
..---Q-PPG-KN--DPV----L--T..QRE.Q---EKS--E--SKA-P-R---
..---T-PPG-KN--DPV----V--T..QRE. ----EK- - -E--SK-TPAR- - -
..---T-PPG-KN--DPVP---L--T..
.---T-PLG-KS--DPVP---L--T
.---8-P-S-ED--NLI----LPRT..

-S---SGED--NPI----LPRT..
-S--RS-ED--NPI----LPRT..

.---8-P-8-ED--NLI---SLPRT..Q--.QA-S--S----- SK-KP-----

.---8-P-8-ED--NLI---SLP-T..Q--.QA-SE-S----- SK-K----A-

.---A-SCG-KSN-DPIP---LP-T..--N.------ S--E--SK-KS-Q---
-A-SGG-KSN-DLIP---L--T.. ---S--E--SK-K--

-A-SGG-KSN-DTIP---L--T..

..---T-SH-NKN---P-PE--L--T..NRN.----E-S--E--SK--P-R---
.---A-SRS-KN--DPIPE--LP-T..TRK.----E-S--EM-SKA-P-R---

-T-YHD-KN--DP-PE--LP-T. .

E--SKAK---C--
E--SKAKS--C--
E--SKAK---C--
- -SKAK---C--

-D--...--NI---NQ--------- cemmm- SHS--N--DPIP---LPN-.

“D--...--KI---NQ------- ..---S-SH---N--DLIP---LPI-..

“D--...--KI---No---mmmmm- R SRS--S--DLVP-*-LPA-. .

“D--...--N----N-----==--- . .H--GPP-SDRD--NPVP---LPTT. .

-D--...--N----N-- . .H--GTPHS-KD--NPVP---LPTT. .

-D--...--N----N-- . .H--GPP-S-KD--NPVP---LPTT. .

-D--...--N----N-----==o-m- .H--GPP-S-ED--DTVP---LPTT. .

--L-...--N----N------T---SK------- W---L--LK-G ..H---TP-S-KD--NPIPE--LPIS..--N.--D---S----AS-A----CA-
--L-...--N----N----K-T---8K------- W---L--LK-G . .H---TP-S-KD--NP-PE-SLPIS..--N.----E-S----ASKA----C--
-D--...-LN----N-- I--W---I--LK-G . .H--GTP-S-KD--NPAP---L-IS..--K.--D--KS--E-ASKA----*--
----...--N----N------T-E-SK------- W---L--LK-G .H--GTP-S-KD--NPVP---L-IS..--N.--D---S----ASKA----CA-
“D--. ..o -N----N------ R---NK----R--Y--P---LN-G----------- ..P---PP-GGTG--NPIPE-SLPR-..QRI.---TE-S-TE--SKA----C--
--8-...--8I---NQ--------- NQ------- Y---L--LK-G----------~ .---A-SYG-KN--DPIPE--LP-T..N--.----------~ ASKA-A-L*--
T EEEE N-----mmmm- NK------- ¥--MC--TK-G---------~ S..----PPKS-KD--DPIPE--L-RQ.QP--.0Q--Q-KQ--AL-GK--A--C--
TP EEEE N-----mmmm- NG----Y--Y--MC--TK-G---------~ S..----TPKS-KN--DPIPE--L--QQQP--.0Q--Q-KQ--AL-DKA----*--
T TEEEEE N----mmmmm- N----- R--Y--LY--TK-G---------- S..----TP-S-KS--DLIPE--L--Q..Q--.0--Q-KQ-EAL-SK--A--C--
“D--...--EVP--H------ QIP-N----- R--Y--Y---VR-G--nmmmmm- G...-P.-AASHPD-KDPVP--SPTIT..KRK.QERQE-QEEE- - KKAGPGGYPR
-D--...--EVP--H------P-P-NA-------Y--YL--TK-G----H------ .. .-PA-AASCSNNKDLVPE- -STST. . NRK.QKRQE-QEE- - -AK-G-GGDPC
-D-- -...-PA-AASYPDNKDPVPE-SL-HT. .GRK.QKROE-QE- - - -K- -GPSGQPC
-D--...--EMP--H------Q-P-NK----A--Y--Y---AS-G--L-------- .. .-PA-AARNPDN-DIVPE--PPIT.NNRK.HKRQE-QE-E--K--GS-RYPR
-D--...-AETP--L--PAT-A-P-N-----C--Y--PL--TK-G-------~- R-ARRN- - TTAES-ENN-DPV- - *SLPKT. . SRI .QSSQ-K-E- - - -EK-GSGGGPC
-D-I... ---TTR.--T-PAG-KNN-D-IP---L--S..--N.KE-SEKST-E-ASK--A-Q%- -
\X-I...--QVUA--E---AA-E-P-------------P---TK------— - R-G...-K.SAVH-TNN-DPVRQ-SLPKR. . SRI.QNSQE-SQEE- -A- -TSGGRPR
“D--...=-NI----Q--mmm--Nommmmmmmme Voo -TK-Gr === - GRR. - -TTAKS-ADN-DP-R---F--0Q..L-N.Q--Q--Q--AL-KQ-TS-QR- -

HIV-1/SIVcpz

proteins

102

102
102
102
102

102
102
102
102

102
102
102

103
105
103

102
102
104

102
102
102
102

102
102
102
102

102
102
102
102

102
102
102
102

102
102
102

102
102
102
102

102
102
102
102

103
102
102

102
102
102
102

102
102
102
102

102
102

103
104
102

100
101
101
102

104
103

99
103

1oad zdd>ATS/T-ATH

19

judwudIfe u

LVL

109



B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

A2.
A2.
A2.

AR O4 IOND QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

CD.
CD.
Cy.

.SN.
.SN.
.SN.

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132

.90 .WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BW07621
.86.ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9 11
.01.TRA3011
.04.SK144B1
.04.SK164B1
.96.962ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MN012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

94.Q23_17

94 .SE7253"
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

97.97CDKS10
97.97CDKTB48
94.94CY017_41

01.DDI579
01.DDJ369
96 .DDJ360

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY

.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165
.93.VI991

.93.VIo97
.90.056

.93.SE7887
.94.8SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

03.03RU20_06_13

HIV-1/SIVcpz

proteins
high affinity binding site Leu-rich effector domain
exon 1 \/ exon 2 |- NLS - |- -

MAGRSGD. . SDEELIRTVRLIKLLYQSNPPPN. . PEG. TROQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCN. . . EDCGTSGT. . .QG. .. .VGSPQILVESPTVLESGTKE*
——————— ..-----L-A--I--I--K---Y-K..-K-. ..--------Q0S--AETG--RH-VS----VI-G----N-
——————— ..T-A--LTA--I---------Y-T..-G-. ..--------QQS--TETG--G--VSG--SGI-G------
——————— ..-----L-A--I--I------Y-R..-K-. ..D-------Q0S--VETG--R--VPG-PS---G----T-
—————— N..---D-LKA--I--I--- L-K-. . --QQS--VETG--G--VSG---G--GT---K-
——————— ..T-A--LTA--I--F--- .-R-. --QQS--TETG--G---SG--SGISG------
------ N..P----L-AI-I--I--- K- --QQS--VETG--RT-VSG---V--G----N-
------- s.-==--L-V-KI--I--- K- -AQQS--TETG--R--VSG--SII-G----N-

.-R-. --QQS--TETG--G- - -FG-PS---G--IEK-

..-R-. . -C--QQS--AETG--R--TS---SGI-G--IED-

.-R-. R LQS--TETG--RS-ES---SVI-G---E--

-0-. e G

.-R-.

R-RA---W--SNH---P----
---XL-GW--SD----P----

--...-R....--N-*
--QQP--TPEG--D-*
--QQP--NTER--N-*

------- .---A-LLA--I--T---
——————— ..---A-LOA--I--I---
——————— ..---A-LOA--I--I---

——————— . .N-DT-LQA--I--I--- e . --QQP- -TPEGM-N- *

——————— .m===-LKA--I--I------Y-T,.---. ...--8-----QQS--TTEG--N-*

——————— ..---A-LKA--I--I------Y-E..-R-. ...-SA-----PQS--TTEG----*

——————— ---A-LOA--I--I---

------- N-D--L-V--I--I---

------- . .---A-LQA-KV--T------

------- - -A-L-A--T--F------

------- N--A-LQA--I--I--- JE—— . --Q0S--NTEG- -N-*

------- . .---A-LQA--T--TI--- R v ...-88-----QQS--TTDR-A--*

------- ..--BA-LLAA-T--I------Y-E..-K-. QQS--TTEG----*

----RE-

----RE-

------- .- -T--LKA-KC--T------

------ N..--T--L-A--Y--T--- R ..

——————— ..=-Q--LKA--Y--I------Y-K,,--=,==-----------A--e--RE--D---8SC---P-mmmmmmmmmuuan .. e

——————— - -T--LKA-KY--I------ SSC---LE-------------HIN-S... e

——————— N----L-A--A--I------ VAC---PE-------------HIN-S... R

------- - -A-LTA--T--T------ A

------------ LKA--Y--T---

------- R----LKA--Y--I---

———————————— LKA--Y--T------ e

------ S..T----LTA--T--------- . --Q0S--TEIG

------ A..T-G--LQA-QI--T------ ...--8-----QQP--TETG--R--V-W---AA-G------
------ S..T--D-L-Al-I--I------ ...--SX-X--QEXE-TETG--W---XG-CSIE-G------
------ S..T--D-L--I-I--I--- . QQS--TETG--G---F---SV--G--A---
------- ..P----L-A--I--T--- --QQP--TETG--R--V---P-V--G------
—————— S..T----L-A-KA--I------ QQP--TETG--RS*-F---SV--GQ-----
------- . .N--G-L-AC-T-R------- ..------.......GEKG-----TSG---A--GT-A---
------ A..G--Q-PQVCKI--II----- ..K-----.......GEKGK-G---P---8---GT-----
------ A..--T--LQVCKI--T------ ..------.......GEKGE-----SL--S-I-GT-----
——————— --DQ-LLA-----I------ PSSC---P----------T---R---S...----N---.......QG--D---SG-PCM--GA-----
——————— . .N-DQ-LLA--I--I------ $8C---P----------I---R---8...----N---.......0G--D---SG-PCM--GA-----
----R--..-EQQ-LTP--I--I------ ammmmmmmmmmmeee A----- RE--Q-V-8SC--=-Temmmmmmmmmmmn S-N-D...--S-..QG..... TEGEL----- P--PD---G--D---

----R--..P--Q-LT---T--I--E---Y--..L--.§--T--------- A--K--S----- L-SAC-------==--=-- I-K-N-N-D...--P-..KG..... TEGGL----- §--PC---------~

117

124
124
124
124
124
124
124

124
124
124

113
124
113

117
117
117
117
117
117
117
117
117

101
108
108
108
108
108
108
108
108
108
108
108
108

117
117
117
117
117
117
117
117
117

99

117
117
117
117
117

117
117
117
117

124
124
124
124
124
124
117

117
117

117
117

117
117
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01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01"AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

TH.
TH.
TH.
TH.

00.
0l.
02.
90.

.02.
.91
-1
.02.
.00.

.97.
.98.

QOUR200I
OUR4141I
QUR7691I
CM240

02CM_1669LE

.DJ264

BNG
02UZ693

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

04 cpx.CY.94.CY032
04~ cpx.GR.91.97PVCH
04~ cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 _DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.99.X492

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

15 _01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16 A2D.
18_cpx.

.CM. -
.CM.O

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97.
97.
97.
98.

97CN001
CN54
98CNO009

97CNGX_6F
97CNGX_7F
97CNGX_9F
98CN006

.GH.96.96GH2911
.SN.95.955N1795
.SN.95.955N7808
.US.99.99DE4057

10 _CD.TZ.96.96TZ BF061
10°CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
147 BG.ES.99.X421

TH.
TH.
TH.
TH.

KR.
CM.

97.

.02TH OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.97KR004
CM53379

.YBF106
2.DJ0o0131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70

.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1

CPZ.US.85.CPZUS

OO000 Zz4=z
w
=

Leu-rich effector domain

high affinity binding site

exon 1 \/ exon 2 |- NLS - |- -
MAGRSGD. . SDEELIRTVRLIKLLYQSNPPPN. . PEG. TRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCN. . . EDCGTSGT. . .QG. .. .VGSPQILVESPTVLESGTKE*
—————— S..T----L-A--I--I------ .. . ...--------Q0QS--TETGL-R---SG--SVI------N-
——————— T----L-A--T--I--- --QQS--TETG--R---SG--SVI-GT---N-
—————— S..T----L-A-KI-RI--- . .. --QQS--TETG--K---SG--SGI-GP---N-
—————— S..T----L-A--I--I------ .. . . -----QQ0S--TETG--R---SG--SVI-GP---N-
——————— B----L-V--T--T------Y-S..---. \..--------QQS--TETR------8G-QSII-GT-----
------- A----L-V--IV-I--- . --SG--SDI-GA-----
------- A----L-A--I--I---
------- Vo---L-A--I--I---
———————————— LK-T----F---
——————— .-----LK-I----F---
——————— .---D-LK-I----F--- ..
—————— N..I--D-FKAA-A--T--- o e
—————— S..ATKISSAS-GIV-I---
—————— S..T--D-LKA-GIV-I------
------ E. .
——————— .--DR-LLA--I--I------ .. . . -+e......0G--N---SG-PDML-GT--T--
——————— .N--Q-LLA--T--I-- . -+e......0G--D---PE-PGVL-GT-----
——————— .N--Q-LLA--I--I-- -+e......0G--D---PG-PGV--GT-----
——————— .---Q-LWA--V--I-- -+......0G--D---PG-PGVL-GT----~-
————— E-..---A-LKA--T--I-- -QQS- - TTEG-
————— E-..---A--KA--T--I-- -Q0S- - TTER-
----- E-..---A--EA--I--I-- . -Q*S--TTER-
----- E-..---A-LKA--T--I------Y-E..-R-. .. .-5G-----QQS--TTEG----*
——————— ---A-L-A--T--T------
——————— v -=-A-L-A--I--I--
——————— . -=-A-L-A--I--I--
——————— . .N--A-L-A--I--I--
——————— . .N--Q-LAA--V--TI--
——————— ..---Q-LAA-KA--TI--
——————— ..---Q-LAA-KV--TI--
——————— . ---Q-LA-T-A--II-----
-------  ---A-LQA--I--T--------
------- S.---A-LOA--I--I--
——————— ..---A-LOAA-TI--I-- J— ..
------- S.---Q-LT-I-I------ . .. -QQS--TETG--R---SG--FDI-----
------- ©.---Q-LAA--T--I-- - . .....0G--DS--XG--S---GPR-E--
------- S .N--Q--T---I--I-- - ......0G--NS-TSG--S---G-R-E--
------- . .--AQ-LAMA-I--I-- -.......0G--ES--PG--S---GPR-E--
——————— --D--LK------8-------- -
------------ LKAA-------- -
------- \-----LK--K---F-- -
------ N..---D-LKA--I--F-- -
—————— G..-----LIA--I-RI-- -QQP--TETG--R-*-8---TGI-G----N-
——————— . ---V-LT---T--I-- -QQS--TETG--G---P----GI-G----N-
—————— G..-----LAA-KV--I-- . --EQS--TATG--G---S----VI-G----N-
—————— S..T--D-L-AIEI--I-- ..--8--L--QQS--TETG--G---8---SVI-G------
—————— S..T----LTA--I--I-- ..--8--L--QQS--TETG--G---8---SV--G------
—————— S..T--D-LKA--I--I-- - ...--8--L--QQS--TETG--G---8---SVI-G------
—————— S..T--D-L-A--T--T------Y-P, . ---. ...--8--V--QQS--TETG--G-E-S---SVI-G------
------ S..T----L-A--I--I------F-S..A--. ©..--------Q0S--TETG--R---SG--SDI--P---N-
------ S..T----L-A--I--I-- --QQS--TETG- -R---SG- -SVI-GT-A-N-
—————— S..T----L-A--I--I-H -----QQS--TETG--R---SG--SV--GP---N-
—————— S..T----L-A--T--I--- -DP--QQS--TETG---S--PG-PSAI-G----N-
------- .P--D-L-A--A-RI--- . --QQP--TETG--R---S--PSV--G---E--
——————— . ---Q-LTA--T--T------Y-K..-T-. .. .-N------QQS--TETG--GS*TS- -LSAI-GTRD- - -
------ V..N--D-LKA-KI--I------ A---GPQ---D-P----G-----HK. . .--S-DP--ESQ- - TATTE*
------ V..N----L-A--T--I------ RE--Q---D-C--GLQ---D-P----D-----PA. ..--S-AP--EPH- -TATTE*
—————— V..N----L-A--V--I------Y--. SK-. RA------8SC--GPP---D-P----D-----TE. . .--S--P--ESQ--TATTE*
----- E-...-Q.-LOAIQI--I------0-S..-R-. ... -GDQL-EAWTVDPRAEDN*
-------  -0Q-LOA--T--I------Q-A..-T-. ... -RDOLP- -WTGDPRAEDN*
————— EE...-QQ-LOAIQI--I--- .. -ADRLP--GTVDPGTKDN*
————— DG...-QP-L-AIQI--I------ .. .DGDQP---WITVDPGTEDN*
----EELEGT--Q-LKA-KI--I------ .. .S-A----K----KK--D-VEGLAA-V-R-LV-GPD-HN-VD--D-QN-S-EPLGSPPTPLQ.NYFQTVQPSGEQSQHPLD. ........ NNQN-
————— EPQD.-AR-LQA-KI--I--- .. . A--K--SE--G-V-A-----PPK-GD-E--E-DK-S-Q-VETTQ-V---N-.SQPQTAT. . -ETVPAGGNYSI-GK-A-N-
----EE-...AN.-LY---I--I--D---Y-S..GA-.S-T---------- Q--H-VDALAS---QYR--GPQ--PH-DI-D-SK-H--PL...DQPASTE. . TGDNQLGTQP-NSA*NYHSRS*
—————— GDA.--Q-L-A--I--I--A---F--..NS-.------------KN-----NE--Q---S-C----S--PD-P---IGG--INSE. ..--STNP--EHQ--TATVE*TQST-LGGNRL-GK-A-S-

HIV-1/SIVcpz

proteins

117

124
124
124
124

124
124
124
124

117
117
117

118
117
118

117
117
119

117
117
117
117

108
108
108
108

108
108
108
108

117
117
117
117

117
117
117

124
117
117
117

117
117
117
117

125
124
124

124
124
124
124

124
124
124
124

124
124

106
107
105

103
104
104
105

119
125
117
125
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Al.
Al.
Al.
Al.
.UA.
.UG.
.UG.

Al
Al
Al

NN GG ENIT QRQRAQ

TZ

KE.
RU.
SE.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94.SE7253
L01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579

.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCM074
.88.0YI
.00.671_00T36
.-.04RU129005
.90.BK132
.90.WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BWO7621
.86 .ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9_11
.01.TRA3011
.04 .SK144B1
.04.SK164B1
.96.967ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MNO12
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96.MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM_4049HAN
.99.X138
.93.HH8793_12_ 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VI997
.90.056

.93.SE7887
.94 .SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

LE...... LIGRIDYRLGVG.
IE...... LIAAVDYRIGVA.
VD...... LLAKVDYRIV--.
VN.......... LDYKLGVG.

SWN.......... LDYKL-VG. .
ILD...... LLARVDYRLGVG . L----I--T-.
FD...... LPARVDYRLGVG.--.L--.L-------T-.
LQ...... FIEKIDYRL-VG.--.I--.S--V-I----.
LG...... LLERVDYRLGVG.--.I--.L----I--T-.
SF...... LYASVDYRLGVG. --.

LD...... LLARVNYR-GVG. --.

jcRcccIcRcic I ciciiciicicIcccicIiciciciciciciciciciiciiciiciiciiciciiciiciiciiciiciiciciiciiciiciciicl ciccicicll s e iicic I cccaic e cIccicc i c I |

HIV-1/SIVcpz
proteins

transmembrane domain

alpha helix

QP IPIVAIV.AL.VVA.IIIAIVVWSI.VIIEYRKILRQ.....RKI....... DRLIDRLIE.
St LE-S---.G-.I--.L-L--A--T-.-G---K--RK-.....~=—....... ----E-IR-.
T- LE-Y--I.--.---. ----E-IR-.

........... .-G---K-V-K-
........... .-G---K-LRK-
NS....oouenn. .-G---K-V-K-

LX. ..o XDYRLG-G.--.
LD...... LTYRVDYRLGVG.

I--.L----I--T-.
.LVL--I--I-.

.Y
. ----CKRVQ- -
.-Y----R-KK-..... e -Y----IR-.
.-Y----R-KK-..... Ko='vvvnnn -W----IR-.
.-F--CK-LR--..... T, -W----IR-..
.----CK-LKG-..... KR-....... -W----IR-..
S LE-L--=.==.,=== Lm=====- T-.LF--C-RLKE-..... e -W----IR-.
-C----IR-.
NK-YK-IR-
N--YE-IR-
N--YK-IS-
N--YI-IR-
N--YE-IR-
S-Y---K-Q---.. ... KR-....... N--YE-IR-..
S-YL--K-L---..... KR-....... N--YE-IR-.
“Y--Kmmm- L KR-....... N--YE-I--
“Y---K-L---..... KR-....... NK-YK-IR-
“Fo----- RK-
B RK-
. -F-Q-KE-RK-
.F-A--I--T-.-LVQ--E-RK-
JF-A-TI----.
F-A----- T-
R T-
I — T-
JF---VI--T-.
. -FL--GM-T-.-Y---K-L---..... -
JFFL--C--T-.-Y---K-L---..... B, -K--N-IR-.
Voo LT-G-I.--.-A-.L-L--I--T-.AYL----VV--..... KR-....... NW-F--IR-.
VS.viiiaannn. LA-.S--.-=.===.L-L-=I--T-,-Y----- LVK-..... KR-....... NW----IR-.

--E-IR-..

cytoplasmic domain

| phTs phzlas|
.RAEDSGN.ESEG. . .EI
[ .--D-DTE-L.
[ .----DAE-L.
D-DTN-L.

s .----DAE-L

s .----DTE-L.
smmmm e .----DAE-L.

---.----DHE-L.
---.D---DQE-L.
. .----DQE-L.-.
s .----DQE-L.-.
smmmm e .----DQE-L.-.
--DQE-L.-.

. .--D-DRE-L.-.
smmmm e .----DRE-L.-.
s .--D-DTE-L.-.
--DKE-L.-.
--DTE-L.-.
s .----DRE-L.-.
s .----DRE-L.-.

s .----DAE-L
s .----DAE-L
--DAE-L
. --DAE-L
s .----DAE-L
------- .----DAE-L

s .----DAE-L
s .----DAE-L

alpha -
.S.AL.VEM....GVEMGH. .

Spbbbb bbb bRbbb

R

helix
.HAPWDVD.

. .YDLG-NN.
. .X-LLXDN.
. .YNLG-DN.
. .YDLGIDN.
..Y-LL-DN.
. .YDLG-DN.
.YDLGGDI

.LDFG--N.

..DI-LYDN.
.NI--IDN.

. .LRLLH-X.
..LRLL--P.
. .LRLL-GN.
. .LRLL-AN.
..LRLL--N.
..LRLL--N.
..LRLL--N.
..LRLL--N.
..LRLL--N.
. .LGLLA-N.
. .LRLL-AN.
. .LRLL-DN.
.LRLL--N.

..FI-GNIN.
..FI-G-IN.
..LI-G-IN.
.FI-G-IN.
..FD--VG-.
..FD--VG-.
..FD--IG-.
. .FD--VG-.
..FD--VGN.
.FD--VG-.
. .LNLGY-A.
. .LTFGY-A.
.LNLGY-A.

..-DL-N-N.
.-DL-N-N.
..LILG-IN.
.LILGNI-.

DL* 83
I-- 82
NV- 82
--- 83
N-- 82
NV- 82
N-- 82
.N-- 82

--- 82
--- 82
N-- 81
N-- 81
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01_AE.TH.00
01 AE.TH.01
01 AE.TH.02
01 AE.TH.90.

02_AG.CM.02.
02_AG.FR.91
02_AG.NG.-.I
02_AG.UZ.02.

03_AB.BY.00.
03_AB.RU.97.
03_AB.RU.98.

04_cpx.CY.94
04 _cpx.GR.91
04_cpx.GR.97

.OUR200T
.OUR414TI
.OUR7691

CM240
02CM_1669LE

.DJ264

BNG
02UZ693

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

.CY032
.97PVCH
. 97PVMY

05 DF.BE.-.VI1310

05 DF.BE.93.
05 DF.ES.99.

06_cpx.AU.96
06_cpx.EE.-.
06_cpx.ML.95
06_cpx.SN.97

07_BC.CN.-.C
07_BC.CN.97.
07_BC.CN.97.
07_BC.CN.98.

08 BC.CN.97.
08_BC.CN.97.
08_BC.CN.97.
08_BC.CN.98.

09 _cpx.GH.96
09 _cpx.SN.95
09 _cpx.SN.95
09_cpx.US.99

10_CD.TZ.96.
10_CD.TZ.96.
10_CD.TZ.96.

11_cpx.CM.02
11_cpx.CM.96
11 _cpx.FR.99
11 _cpx.GR.-.
12 BF.AR.97.
127 BF.AR.99.
12_BF.ES.02.
127 BF.UY.99.

13_cpx.CM.02
13_cpx.CM.96
13_cpx.CM.96

14 BG.ES.00.
147 BG.ES.00.
147 BG.ES.99.
147 BG.ES.99.

15 01B.
15 01B.
1501B.
1501B.

16_A2D.
18_cpx.CM.

.CM.-.YBF10
.CM.02.DJO0
.CM.95.YBF3

.87 .ANT7
.91.MVP5
.99.SEMP

CPZ.CD.-.ANT
CPZ.GA.-.CPZ

OO0OO00 zZz2Z=z

97.

VIoe1l
X492

.BFP90
EE0359

.95ML127

.97SE1078

NGL179
97CN001
CN54
98CN009

97CNGX_6F
97CNGX_7F
97CNGX_9F
98CN006

.96GH2911
.95S8N1795
.95SN7808
.99DE4057

96TZ_BF061
96TZ_BFO071
96TZ_BF110

.02CM_2190SA
.4496
.MP1298

GR17

A32879
ARMA159
X1241
URTR23

.02CM_3226MN
.1849
.4164

X605
X623
X397
X421

.02TH_OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH_R2399

.97KR004
CM53379

6
131
0

0

.- .96CMABB637

180
1300

GAB

CPZ.TZ.-.TAN1

CPZ.US.85.CP

ZUSs

EEER R EER R R ORERR OBRRER ORRRE OREER ORRER RRR OBSRER ORRER ORERR ORRER ORER ORER ORERR OZREERR RERE= A

transmembrane domain

QP. . ... ... IPIVAIV.AL.VVA.IITIAIVVWSI.
S- . LE-S---.G-.
T- i LE-S---.G-.
S-. . LE-S---.G-.
T LE-S---.G-.
T LV-A---.G-.
KS........... LE-A---.G-.
T e LT-T---.G-.
S VE-A---.G-.

V-,

=S .GI. .F-A--IA-T-.
=S F-A--I--T-.
T F-A--F--A-.
S

LSLL.ARV

.LDLI.ARI .

LNLT.ARI L----I--T-.
E LF--VVI--T-.
NS........... F--VV---T-
VS. ... Fe--V---T-
ITH..........

-SLD.I.......

S

S

NA.......... Fe--Ve--T-
NA........... F-L-V---T-.
NA........... F-A-V---T-.
X, .G-A--I--I-.
T .XLA--X--IL.
=S .G-A--I--I-.
=S .G-A--I--T-.
T

Koo

S- ..

T

NS...........

I-. ..

O .----AII-VL.
LE. ... ... ..., .----VII-VL.
. .VS--VI--AL.
HH........... RDLL--I.II.SAL.LF-NVIL-GF.
NY........... KELLSLI.VV.S-L.LLA---I-MF.
HQ........... ENLL-LI.--.SAL.CL-NVLI-LF.
HH........... RDLLTLI.II.SAL.LLTNVIL-AF.
TN. .. IFEYAF.
T

I

LN..............

HIV-1/SIVcpz

proteins

L -Y---K-LV--
. -YL----LV--
L -Y---K-LV--

.-F-Q--E-RK-

.-A--F---RK-

alpha helix

-F--V---RK-
-F--V---R--
~L--V---RK-

-F-Q-KE-RK- Q-IL--IR-..
-F-Q--E-RK- QQIL--IR-..
-F-Q-KE-RK- Q-IL--IR-..
-F-Q-KE-RK- Q-IL--IR-..
--IVK-IA-..
-KIVK-IT-..
---VK-IR-.
---VK-IR-..
-W--K-IS-
----E-IRD..
LYK--K--KL- EQIRQKIRD. .
LYK--K-LKL- EQIRQ-IRD. .
LYR--K--KL- KHIRQ-IR-..
ILRK-LEQKE-. . ... DRK..E.REILERLR-IR-. .
ILKK-LEQKE-. . ... DRR..E.RELLKR-E--X-. .
NLRI-LVQRK-. . ... DRR..E.QEILERLR-IK-. .
ILRQ-LRQKK-. . ... DRR..E.REILERLR-IRQ.

LAFS--L-I-CIP-L-KLYKIYKQQQIDNKRNQRIIEVLSRRLS-D
LLVGLV-IL-GL-AWN-CI-GY..--KWGYRRYKRHRLETE-ERL.NLIL-E .
IV-GS-STNVIGILC-LL-LIGGG.LL-GIGIRRELERERQHQRVLE.RL. .. .AR--SIDSGV-E. ..
WFEIGLIALGIEG-LVVII-GL. .VARLWRQIKIKENTQQE-QNL.LERI-T

DRLIDRLIE.

-K-L--IR-..
-K-L--IR-..

-S-YN-IR-..
---YK-IR-..
---CK-I--..

-W--K-IR-..

~W--K-IR-..

cytoplasmic domain

phos phos

.RAEDSGN

.IED--DY

...SAIEED.

.ESEG

.----DTD-L.

.----DTE-L.-.
----DTE-L.

.----DEE-L.
-R-H.D-D-DTE-L.-.

.----DTE-L
----DTE-L

‘_
...E

.--D-DAEW

. -ND-DADWL.

.--D-DAEW

.--N-.
.--N-
.--NE.
.--D-.

EE-..
.DE-..
EEQ. .
KE-. .

alpha
I.S.AL

helix -
.VEM. ...GVEMGH. .
I ---D.
BRI ---D.
I DR-D.
I ---D..
M........ ---Y.
Lo....... ---Y.
M........ ---Y.
M........ ---Y..
I G--N
I G--D
I D--D
........ -V-P.
........ ---P.
........ ---P..
........ ---D.
........ ---N.
M........ ---N.
M........ ---N..
I........ ----
M........ ----
M........ ----
M........ ----
I D--R
I D--R
BRI D--R
BRI DR-R. .
I ---P.
I ---P.
I ---S.
BRI ---P..
I D--N
e e e e D---
e e e e D---
I ---P.
BRI ---P.
I ---P.
I ---P..
........ D--P
G........ -L-L
........ D--P.
........ ---P..
e ---S.
BRI ---N.
BRI ---N..
I ---D.
I ---D.
I ---D.
BRI ---D..
I ---N.
I ---D.
I ---D.
I ---D..
........ ---N..
BRI ---N..
Lo....... Al
S lL.ll..lDG.D...E
M........ DL
M........ HL
M........ -L
Ro.... ... DL
DTYY

.Q-.
K-.
LT-.
K-
I-.
T-.
LT-.
CL-.

.HAPWDVD

. .FD--VGN.
. .FD--VGN.
. .FDH-VG-
.FD--VG-

..LV---A-.
..LV---A-.
.L----A-.
. .FD--VG-.
. .FD--VGN.
.FH-LVGN.

..FI-G-IN.
. .FI-GNIN.
.FI-G--N.
. .FD--VG-.
. .FD--VG-.
. .FD--VG-.
.FD--VG-

.DL*
NV-

N--
N--

. .DDIL-DNDN- -
. .DNIL-N-
..EYIL-N-
.DNIL-T-

N--
N--
N--

CN--

. .LRLL--N.
. .LRLL--N.
. .LRLL--N.
.LRLL--N.
..-DS-N--.
..-DL-N-A.
..-DL-N--.
.-DL-NIN.
. .LRLL--N.
..LR-L--N.
.LRLL--N.

..-DLGN-N.
..-DL-N-N.
..-DL-N-N.

.-DL-N-N.

. .LILGNI-.
..LI-GNI-.
. .LILGNI-.
.LVLG--N.

. .FD--VG-.
. .FD--VG-.
.FD--VG-.
. .FD--VG-
. .FD--VG-
. .FD--VG-
.FD--VG-

. .FD--VG-
. .FD--VGN.
..LD--VG-.
.FD--VG-.
.LDFG-AN.
.-N-GY-A.
.LS-DKL-.

ILL.SH.
.EEWL.-T.

. .LSHGFDN.
. .-THGFAN.
. .-SHGFAN.
.-GYGFDN.

. .LGSGFAN.
. .-NNHFAN.
.DPHNYNP.
.SSLELDN.

N--
N--
N--
N--

NV-
NV-

L-SSSKLDQGNWV*

PMFEP*
PMFEL*
PMFEL*
PMFEP*

PVYREGDE*
PMFDL*
RDWI*
PRIV*

1oad zddATS/T-ATH

(E)

juduusdife u

NdA

<09



B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR QL IDD QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579

.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132

.90 .WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BWO7621
.86 .ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9_11
.01.TRA3011
.04 .SK144B1
.04 .SK164B1
.96.967ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MNO012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VI997
.90.056

.93.SE7887
.94 .SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

MRVKE. . .KY.

---MGIQRNC.
-KA-GMQRN- .
---MGTQMNW.
----GIQRNS.
-KARGMQRN- .
---MGIERN-.
---MGIQMNW.

---MGIQRNC.
---MGTQTS-.
T--MGTQRNC.
---MGTQRN-.

---MGIQRN-.
T--MGIQRNC.
---MGIQRN-.

--A--IRRNW.
-T-M-TRKN-.
----GIMRNC.
-TARGTRKN- .
-K--GIRKN-.
--A-GTRKN-.

----GIRKN-.
----GIRRNC.

--A-GIQRNW.
- ---GTQRNW.
---EGIQRNW.
- --MGIMRNC.
-K-MGIQRNC.
---RGILRN-.
- --RGILRN-.
- - -RGIQRNW.
- - -RGRSRNW.
----GIQRNW.
- - -MGMLRNC .
- - -RGILRNW.
---R-ILRNW.

--ARGIERNC.
--AR-KERNC.
---MGIERN-.
---TGTERN- .
---RGIERN-.
---M-TQRN-.
---R-TKRN-.
----GTQKN-.
---R-IERN-.
--ARGIERNC.

---RGMQRNW .
---RGMQRNW.
---RGMQRNW.
---RGMQRNW.
---RVMQRNW.

- - ~RGMQRNW .
-~ -R-MQRNW.
- - -R-MQRNW.
- - -R-MQRNW.

----GIQRNW.
- - -RGIQRNW.
-KARGTQRNW .
----GIERNW.
----GIQRNW.
---TGIQRNW.
T--M-TQRN- .
T--MR...N-.
T--M-TQRN- .

T--M-TQKNW.
T--M-TQTSW.
--AR-IQRNW.
---RGMQRNW.

HIV-1/SIVcpz
proteins

.WRW....GWRWGT. .

T K--I..
T ----TLT----I--.

I I--1
I I--1
I I--1
I I-VI
I I--TI.
I I--V.
I I--I
I I--I
I M--S
I I--I
I I-VI
I I--I

I -G-I
I -G-L. .
I ---L.
G........ KR-T
G........ N--I

..--FWXITI.
LW IT---I-.
..-I--LII.
..--FW-II.
.-I---1II.

. .LGFW-FL.
. .LGFW-V-.
. .LGFW---.
. .LGFW---.
. .LGFW---.
. .LGFW---.
. .LGSW---.
. .LGFW---.
. .LGFWL--.
. .LGFW---.
.LGFW-II.

.D..

.D..

.D..

.D..

.D..

.D..

N

. .N..

.. LI--LVI. .N..

..LI--LVI. .D..

LLI--LVI. LN .

LI----L. .G..

L----- L. .G..

LI----L .Q..
_IF____ -
~IF---- -

LF--I-T LN .

LF--I-T .D..

signal peptide \/
*

AAA

* *

.KL.WVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVLVNVTENFNMWKNDMVE

.MLLGMLM.IC........ SAT.E...
.-I--TII.

R S

.LGFC-X-.

U RReR UAR I U Q) RRReRRRenaa |

102

101
101
101
101
101
101
101

21
100
100
100

101
101
101

113
102
101
101
101
101
101
101
104

101
101
101
101
101
101
101
101
101
101
101
101
101

101
101
102
101
102
101
101
112
101
101

101
100
101
100
101

101
103
101
101

100
101
101
101
101
101

101
98
101

101
101

101
101

909

oad zddAIS/T-ATH

(€}

judwusdife u

ANH



B.FR.83.HXB2

01_AE.TH.00.0UR200I
01_AE.TH.01.0UR4141I
01 _AE.TH.02.0UR7691
01 _AE.TH.90.CM240

02_AG.CM.02.02CM_1669LE
02”AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. - . IBNG
02”AG.UZ.02.02UZ693

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04 _cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.EE.-.EE0359
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08 BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11_cpx.CM.02.02CM_2190SA
11_cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 _cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12_BF.ES.02.X1241
12_BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

15 01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH OUR1332

15 01B.TH.99.99TH MU2079
15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KR.97.97KR004
18_cpx.CM.97.CM53379

.CM.-.YBF106
.CM.02.DJ00131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OO0OO00 zZz42
w
=1

MRVKE . . .KY.Q.HL.WRW. . . .GWRWGT. .
————— TQMNW. P.

————— TQMNW. P.

----GTQMSW.P.

----- TQMNW. P.

---MGIQRNW.P.

---MGIQRN-.P.

---MGIQKN-.P.

---MGILKN-.P.

————— IRK. .. ..

————— IRK. .. ..

————— IRK. .. ..

- - -MGMQRN- . P

---MGIQRN-.P.

-T-MGTQRNC.P.

- - -RGMQRNW . P

-~ -RGMQRNW. - .

- - -RGMQRNW. - .

----GIQTSW.-.

---RGTQMNW.S.

---RGIQKNW. - .

-T--GIQRNW.-.
---TGIGKN-.R.--.L........ EE—

- -TGIRKN-.R.--.-........ EE—

- -TGIRKN-.R.--.-........ EE—

- -TGIKKN-.R.--.-........ EE—

- -RGTRRN-.-.QW.-........ I--V...
-~ -RGTRRN-.-.QW.-........ I--V...
-~ -RGTRRN-.-.QW.-........ I--V...
-~ -RGTLRN-.-.QW.-........ 1G-V...
----- IQRNW.- .N-.-........---L...
- —-GMQRNW.- .N-.-........ -—-L...
-K-TGTQRNW.P.N-.-........ -—-L...
----GMKRN- .- .NW.-........ K--L...
~T-TGIQRNC.R.QW.-........ I--1
-K-MGIQRN-.P.QW.-........ I--1

-~ -MGIQKNC.-.PW.-........ I--1
--AM-TQRNW.H.N-.-........ K--L
————— TQRNW.H.N-.-........K--L
----- TORNW.H.N-.-........---L
----- TORNW.H.N-.-........---L

-~ -RGMQRNW.-.--.G........ T--L..
-~ -RGMQRNW.-.--.G........ N--F...
---RGMQRNW.R.--.G........ T--L...
-~ -RGMQRNW.-.--.G........ K--L...
----GIQRNW.-.N-.-........ K--A...
- -ARGIQMTW.- .N-.-........ K---..
-~ -RGTQRNW.- .N-.-........ K---..
~KA-GTQRNW.-.S-.-........ K---..
~KA-GTQXNW.- .NX.-........ K---..
~KA-GTQRNW.-.S-.-........ K---..
-KA-GTQRNW.-.S-.-........ K---..
----- TQMNW.P.N-.-........K---
----- TQMNW.P.NW.-........K---
----- TQMNW.P.N-.-........K---
----- TQMTW.P.NW.-........K-—-..
- -RGIQRN-.-.--.-........ K--T...
---M-TQRNC.L.G-.-........ .
R--MGMQSG. . .. ... . PF.F...
V-MMGMQIGW.P. .. ..o,
-K-MGMQSG. . .. ... . MG.M. .
-KAM- .KRN. .K.K-.-........ TL.Y..
-K-M- .MKN..K.K-.C........ IL.C..
-K-MK.KNN..R.KS.-........ SL.Y..
-K-M-.KRN..R.K-.G........ IL.C
e RP. e THIT
-K-M- .KK-RDWNS-S......... IITI
“K....NLI.......G........ IT.L
-K-M- . KK-RLWLSY............. c

.LI--LVI.
LI--LVI.

.LI--LVI.
.LI--LVI.
.LI--LVI.
.LI--LVI.

..LI--LVI.
..LI--LVI.
..LI--LVI.

.LI--LVI.

. .WG-AL-I.
.LITIIL-T.
LI-IITIL.
.L-SSLIT.

signal peptide \/ gpl20
*

.MLLGMLM. IC........ SAT.E
S LI--LVI.M-........ --S.D....
CLI--LV-.--e --S.N....
CLII-LVI.——ooooo.. —-g.-

LI--LVI. -, --s.D
o SIFW-T-To-nn ... N-womon..
CUITFWIMI.--. ... .. .. N-o.-o ..
. NIFWIMI.

CIIFWI-I.
CUFI-WLVI.--........ --s

C.LF--I-I.
S LF--I-1.
LF----I.
..LI--LVI.
S LI--LVI.

LI--LVI.

HIV-1/SIVcpz

proteins

QAR AQQEQ OZRX ZUU ZRZ

* * AAA

.KL.WVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVLVNVTENFNMWKNDMVE

——————— NLTS--K--I--SQ-------T-Y-YP-H---DD--I---Y---
----NLTS--K--I--SQ-------S-H-YP-I---DK--I-E-Y--D
------- NLTS--Q--I--SQ---------H-FP-G---D--DI---Y--D
------ VNLTS--Q--I--SQ-------S-Y-YP-K---D---I-E-Y---
————— TN-SMTS---------TS---I--D-IV-R.L-TSVW--AY--Y---
————————— HS--A--I---Q-------S----F-P--I-S------N--D
----DITSRDK--I----N---L----Y--T-A--SIR---EE-Y--Q
———————————— KQ-A--I---Q------------H-P----K-D--E-N-A-

102

101
101
101
101

101
100
100
100

98

98

101
101
101

101
101
101

101
101
101
101

101
101
101
101

101
101
101
101

101
101
101
101

101
99
101

101
101
101
100

101
101
101
100

101
101
101

101
101
101
101

101

Judwrugife urejoad zddATS/T-ATH

ANH

L09



HIV-1/SIVcpz

proteins
|- V1 - - V2 -

. . | AnA Ann N DU ~ A Lana
B.FR.83.HXB2 QOMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKNDTNT. ................NSSSGRMIMEKGEIKNCSFNISTSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDN. ... ............ DTTSYKLTSCNTS
Al.KE.94.0Q23_17 T-H--NVTSVNT-.........................GDREGL------MT-EL-D-R--V-SL--R---V--NE............... NQGSE-R-IN----
A1.RU.03.03RU20_06_13 T-N-AEPNSTSSN...............NNSVN-NSSDSVFE-M---T--MT-EL-D-RKTVHSL------VSTGS............... NGSGQ-R-IN----
Al.SE.94.SE7253 T-N- -NANGTQ-V NGNNSNNSSE-R-IN----
Al.TZ.01.A173 T-N-SNVS-N-DS............DNSDNATN-TITREMI----------T-E--D-K--V-SL-----VVE-S-............... SNSSQ-R-IN----
Al.UA.00.98UA0116 T-N-AGPSSNNSN..................VN-NSNDNWSE-M- - ----MT-EL-D-RKTVHSL------VSTGS............... N-SRQ-R-IN----
A1.UG.92.92UG037 T-D-SYNITNNI-.................--ITNSSVNMRE--------MT-EL-D-NR-V-SL-----VVQ-N-............. GNNSSNL-R-IN----
A1.UG.98.98UG57136 T-E-SNPSTGI-K....................TTD-RNNITDM------MT-EL-D-K-RV-SL-----VV--ND............... NSSNT-R-IN----
A2.CD.97.97CDKFE4A i
A2.CD.97.97CDKS10 -T-N-SNANTNSTN
A2.CD.97.97CDKTB48 T-N-SNANTTNTN
A2.CY.94.94CY017_41 I-N-SNANTS-HS
A3.SN.01.DDI579 T-N- - - IPKNFTN GSNSTENS-E-R-IN----
A3.SN.01.DDJ369 T-N-HNVTKTNSN Y-VT-A--D-R-NV-SL--RV-VV--NE.......... NSNSSENSSE-R-IN----
A3.SN.96.DDJ360 T-N-SNINSTRYD........................TKD-E-M------- T-EL-D-R-8V-SL----- VV--N-. ..o, NSSNNSSNE-R-IN----
B.AR.00.ARMS008 T-N----NATEIN. ........MNNANATGTTNTNITTKDIQNM- - - - - - - TEG-KNRRK-QH-I-D---VV--E-................ NS---M-V-----
B.AU.96.MBCD36 T-N----ETKNT-.................ITN-S-EKI------- ---D-DMGA-A--HS-V-N- - -VVS- - -DNKTTDKSNAQGNNSKTI-N-R-I-----
B.CO.01.PCM074 T-N--N-DSAIAA........ NITISNNNTVNNNSSGGNITE-M-Y----VT-DRKD-M--Q--L--N---VQ--D.............. AR-N---RMI-----
B.GA.88.0YI T-D---VUNTTSSS........... LRNATNTT- - SWET- - - - - L------TT----D-M-EQ--L----- VL---K
B.NL.00.671_00T36 T-N---ANITSSN............. NITGSNNNSNLEQMAR--S------T-T-KN-R-R-F-LLS----V-
B.RU.-.04RUI29005 T-N--N-R-T--S............ GNXTN-N- - -GXM-KE--M-------T--T-DRXK----L------ V---D
B.TH.90.BK132 T-N----R-T-=-. ..ttt . N-TAEEMEA- - -M------- T----N-L----- L------ V--N-
B.US.90.WEAU160 T-N--NUNVINLK. ........... NETNT- - --- GEK--E--M------ VT-L--N-RKT---L----- VM- --H
B.US.98.1058_11 T-N-N--NTT-SN................. TTGTEGLT-D---M------- T-D-SN-K--Q--L----- VVQMN -
C.AR.01.ARG4006 T-N---ANRTISX................ TI-NDTILDDM---------- MT-EL-D-QK-VH-L--R--XV-LN-.............. EN-SSD-R-IN----
C.BR.-.04BR013 T-N--TANRTIIG.............. YNNQTIKYNET--V-Q- --MT-EL-D-KR-VH-L--R---V-LED............ GSNNTYDN-R-IN----
C.BR.92.BR025-d T-H-SNRTI-Y-N........cooviunnionn... -TDNMG- - - - - - - - -MT-EV-D-RE-VH-L--R---V-LK-............ ESSNTSGD-R-IN----
C.BW.00.00BWO7621 ==--==-—m-mmmmmmmm oo cT-N-INVT-A- -V et TNADY------- T-EL-D-RK----L--R---VQLGE............. NNANSSE-R-IN----
C.ET.86.ETH2220 TNNSINSAND-M------- T-EL-D-KR-A--L------ V-LN-. .ot GS-D-R-IN----
C.IN.95.95IN21068 EEQENDSNSSGY-R-IN----
C.IN.99.01IN565_10 -NSDNNTR- - -R--T--MT-ELKD-KKQVS-L--R---V-L-G........ KNESSNPNTSSE-R-IN----
C.KE.00.KER2010 T-N-SNVTSNATS . ........... NSTNGTGNDTYENDMTR-M-- - - - - TT-E--D-Q--V-SL------ VSLE-....couvuenn... GNNSST-R-IN----
C.TZ.01.BD9_11 T-T-V-ANATKSN. .............. ETQGTNATTNNKIEGM-- - - - - VT-EL-D-EK----L--R---E-LNG........... NDGNSNS-E-R-IN----
C.UY.01.TRA3011 ==--=----------——————-——--T-N-S-ANSTRTK....................NNHTDNM-------T--MT-VL-D-KE-VH-L------V-L-G......c........
C.ZA.04.SK144B1
C.ZA.04.SK164B1 ~  -------G---E-------------T-N-NTTSHNNSS...........................PSPMT-----AT-EL-D-T--VN-L--RS--V-LEK................
C.ZM.96.96ZM651 --------------—--———-——--T-N--EVNVTR-V............NNSVV-NTTNVNNSMN-DM- - - - - - -T-ELKD-KKNV- -L---- - -
D.CD.83.ELI ~  m===--m-----—meomo oo T-N-S-ELRNNG- . ..ot eee e eeenn .
D.CD.83.NDK ~ ====-----—-emmeooo oo -T-N---ELRNSKG. ... ....couuennnnn.. ....V-D-REQV--L------
D.CM.01.01CM_4412HAL --------------------—----T-N-SNPNITN-S....................-ANN-SIVKKM------TT-ILKD-QKQ---L--I---VG---........ccoocou...
D.KE.01.NKU3006 @~ ---K----------------—----T-N---V--E- IFKTFNETMKNETMKNENMKNLNDTIKNLNETMT- - - -RVT-EL-D-EKQVH-L--R--VVKT-G. . . . . .. .........
D.TD.99.MNO12 ~  —===-----%--——o——— - _T-N--NUN-NATV........................8%GTTDM-------T-VV-D-KKQA--L------VA---............
D.TZ.01.A280 =---------EE-------------T-H-S-ANTTNSG...............NGINTTDPRLI----M-------T-E--D-RKQVQ-L-----VV---K...............
D.UG.94.94UG114 T-N--NWVT--TN. . ...ooniiniinnnnnenn.... TTGMA------ T-E--D-KKQVQ-L----- VVK-ND............. NDS-N---R-IN----
D.UG.99.99UGD23550 T-N--EYNKNATD. ........coviunnnnn.. NNATNVDTGMR - - - - -VT-EV-D-KKQV--L-- - - - VVQ--D.ooviinn... NNSTN---R-IN----
D.UG.99.99UGK09958 T-N---YQ-V--I.....oouiiinniinnnnnnn... -NGEI-M------TT-E--DRK-QVH-L----- VVEL--....oiinnnn.. STNS-T-R-IN----
D.ZA.86.R482 T-N--NANINSTG........coovuunnnn.. -NALWEPTK-V------ VT-VV-D-KKQV--L---P--V-K--.............. DNNR-N-RFIC----
F1.BE.93.VI850 T-N--NAT-NS. .. oouiitieiaaaaneannn QEKP-AMQ----- MT-EV-D-KL-LS-L--R---V--G-........oo..... NNSSE-R-IN----
F1.BR.89.BZ126 T-H--SATPNATA................. TQNGTTLKE-P-A-Q----- M--EV-X-Q--VH-L------ V--S-.iiiii SSNNSRE-R-IH-D--
F1.BR.93.93BR020_1 T-D-RNIATNGTN............... DTIAINDTLKEDPEA-Q----- TT-E--D-QL-VH-L------VQ-NK............... D-NRT-R-IN-DA-
F1.FI.93.FIN9363 T-N--NATTTND- . ......oounnnn.. LSDQ-STLKE-P-A-Q-----MT-EVED-K--VH-L--R- NNSREE-R-IT----
F1.FR.96.MP411 T-H-S-UNITS-A................ TTTNDTSTPE-S-A-Q----- MT-EVKD-KLRVN-L---------N-............... SSSSD-R-IN----
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----------------——-T----- T-H-S-UNITA-N................ T-QPNNITLE-Q
F2.CM.95.MP255 ~ ---L---------------§----- T-N---UNITMSD.......ovuunnennn.. INGTSLKEDQ- - -
F2.CM.95.MP257  =----------E----oooooooo- T-N--KAIINVTS............... SN-TTLAPNVTISE-M------- T-E--D-QK----L----- VVQ-N-. ... SN---R-IN----
F2.CM.97.CM53657 ==-==-------------Ql----- T-N---VPVNITN............... GNSTLDNITLE-Q
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G.FI.93.HH8793_12 1 -----------E-------——--~—- T-N---ANVT-VA. . ..ot NESVSAQ- -
G.NG.92.92NG083 IT-N--NUNSANH-............oon.... EANNTVEN-E
G.SE.93.SE6165 = —-=--------E----oooooo-- T-N---VT-KG-K......... RNNSTDNSTETNNSTVDNP- - - -
H.BE.93.VI991  —=-Te-mommmmmmmmooooo T-D-SSUNATNV- . .. ..oonnnn... KS-N-TDIN-G-IQ-QR----- VT-A--D-N--VH-L--RA--VQ--E........... GERNKSDNH-R-IN----
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H.CF.90.056 ==-Te-mmmmmmmmmmoo oo T-N--NVR-N-SN.......oouueennnann.. -TSSMEAG--LT----- VT-VL-D-Q--VH-L--R--VV----................ NS-Q-R-IN----
J.SE.93.SE7887  --Q-----V--E-------I----- T-N-SNITSNS--.......oovniiunn... T-NSSVSSPDIMT------ T-E--N-RKQ---L--RQ-VV---8................ NNKN-I-IN----
J.SE.94.SE7022  --Q-----V--E-------I----- T-N-S-VUNSNNS-.....cooieunnnn.. D-N-SASNNSPEIM- - ---- VT-E--N-RKQ---L--RQ-VV--NS................ -NK--I-IN----
K.CD.97.EQTB11C ~  ==-T-------E------------- T-T--NVT-NRTN............. ANKNDTNINATVTSTD--------- T-ELKD-KKRVS-L------ VQ-KQ. ... SEINQSESEDR-IN----
K.CM.96.MP535 ~ ---T-------E------E------ T-N---Y-GTNS-........ooiiun... NNATSTVVSPA--------- T-E-KD-KK--S-L--R--VL-LNG............ EGNNSS-E-R-IN----
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B.FR.83.HXB2 QMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKNDTNT. .. ... ........... NSSSGRMIMEKGEIKNCSFNISTSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDN. . .............. DTTSYKLTSCNTS
01_AE.TH.00.0UR200I T-N--NATLNYSK........... TNDSNT-QA-NIIGNMTD-VR-----VT-E-KD-K--VH-L------V---K................ NSSE-R-IN----
01_AE.TH.01.0UR4141I T-N---KIEVK-I................ TVKVPNIVGNITD-VR- KNNNSDI-R-IN----
01_AE.TH.02.0UR7691 T-N--NANLTNVK. ............... STNEAPSIGNITD-VR-----MT-EL-D-KK-VH-L--R---VQ-E-................ NSSE-R-IN----
01_AE.TH.90.CM240 T-N--NANLTNGS............... SKTNV-NIIGNITD-VR--T--MT-ELTD-K--VH-L------VQ-ED.............. KKTSSE-R-IN----
02 _AG.CM.02.02CM_1669LE B S i T-H-IPYNISDDM. ... ittt iii i i R--V---T--TT-EL-D-RR----L--RH-VVEMEG.................. NESR-I-----
02_AG.FR.91.DJ264 = ------------------ E------ T-D-YNVSSNSSI.........coiuinn... -VKSISRDMQ--------~- MT-EL-D-K-QVS-L--R--VVQ-NE............... SSNSQ-R-IN----
02_AG.NG.-.IBNG = -—---------------------oo- T-D-HNFN-SYSN................... --NLTSDMN---------- T-EV-D-KK-MH-L--R--VVQ-NE............... NNGSQ-R-IN----
02_AG.UZ.02.02UZ693 = = ------------------------- T-D-H-Y-SNVSD. ...ttt ittt it ei e P-A-------- T-VV-DRK--MS-L--R--VV--TD........... GQNSSQNS--R-IN----
03 _AB.BY.00.98BY10443 =  ---------------o-mmommo o T-N----- KNVIN. . ... ... NNTISPGMR-M------- T-GL-D--K----L--E--VVQ-N-.................. D--R-I-----

03 AB.RU.97.KAL153 2
03 AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032 NEG----A---S---TFT-INATTTNS-. ... ... ..., NGTVI-EG------ D-T-E--D-KK----L--RI--V--NA..... RVPINGSNRNNS-EE-M-IN--A-
04 _cpx.GR.91.97PVCH --A-N-SNATIII-S........... TNNSTT--TGNSTVKSTA- - - ---T-EV-D-QK--H-L--R--VV--N-..... NVPINNTSNTSEYRE-R-M-----
04 _cpx.GR.97.97PVMY ----------EEG------------ A-N-G-ATIKSTN. .. ... ..., -TPNVITTN-M------- T-E--D-KK-A--L--R---V--ND...... NNSTNSRRSSN-SD-M-IN--V-
05 DF.BE.-.VI1310 = ---T--------------------- T-N---F-ANSTA............... NSTTN-TTLKE-T-AVQ----- MT-EVND-KL-VH-L--R---V--SS............. DDSSNS--R-IN----
05 _DF.BE.93.VI91 = ---A-----------8--------- T-N---ATSA-T-........ SKNISATPTSNPNDTLKE-Q-A-Q--T---T-EVKD-NKRVH-L--R---VS-NS................ SRKE-R-IN----
05 _DF.ES.99.X492 = --------------------o-oo- N-N--MPIPNS-S................. TKATSNPLRKIK-QQ----- MT-VVND-RREVH-L--R---V--N-............... GSDNK-R-IN----
06_cpx.AU.96.BFP90 T-T--NATLGNK-....... LGNNSTNSTLGNN-TIVDDISK--------- T-E--D-TK----L--RP--V--GD.............. DSNNSD-R-IN--V-
06_cpx.EE.-.EE0359 T-N--NVT-NGTS.................. EGTNITVSS-E--T----D-T-E--D-KK----L----- VM--EG........... KNNSSNSSA-I-IN--AT
06_cpx.ML.95.95ML127 T-I--NINITSTN.................. -TKNITVESGE- - --VT-E--D-QKE---L--R--VV--ND.............. GSNNN--R-IN--A-
06_cpx.SN.97.97SE1078 T-N--NVNATKYS............... NETVGKSLTVKDRE--------- T-EV-DQKKT---L--RP-VMQV-G............... KNSST-R-IN--A-
07_BC.CN.-.CNGL179  -----VL------------------T-E-RNVSSNS-G..................AHNETYHESMK-M------ AT-VV-DRK-TV--L--R---V-LTK.......... KNSRENSSEY-R-IN----
07_BC.CN.97.97CN0OO0L --AT-VV-DRK-TV--L--R---V-LTK.......... KNYSENSSEY-R-IN----
07_BC.CN.97.CN54 = --Q--V-------------------T-E-RNVSSNS-D..................TYHETYHESMK-M------ AT-VV-DRK-TV--L--R---V-LTK.......... KNYSENSSEY-R-IN----
07_BC.CN.98.98CNO09 -----V-------------------T-E-KNVSSNS-G..................TCNETCRESMK-M------ AT-VV-D-K-TV--L--R---V-FTK.......... KNSSGNSSEH-R-IN----

08_BC.CN.97.97CNGX_6F T-E-RNVSSNG-G.................. TYNETYNESVK-------- AT-LL-DRKKTV--L--R---V-LND.......... ENSGENSSEY-R-IN----
08_BC.CN.97.97CNGX_T7F T-E-KNVSSTG-G........ ... TYNETYNESVK-------- AT-LL-DRKKTV--L--R---V-LND.......... ENSGKNSSEY-R-IN----
08_BC.CN.97.97CNGX_9F T-E-RNVSSNG-G.................. TYNETYTESVK- - --AT-LL-DRKKTV--L--R---V-LND.......... ENSGKNSSEY-R-IN----
08_BC.CN.98.98CN006 T-E-KNFR-VSSN. ..............u.n.. GTETDNE-------- AT-VL-D-EK-VS-L--R---V-LND...... KNSSEISGKNSSEY-R-IN----
09_cpx.GH.96.96GH2911 T-D-HRVN-SKPN. .................... TTSDGSEVRMQ------ T-EL-D-H--V-SL--RS--VS-NA................ SNNE-R-IN----
09 _cpx.SN.95.95SN1795 T-D-N-VSRNNTN. .............. NSSIF-NITEDGR--MA- -D-K--VHSL--R---VK-NE............ TTENNRSH-R-IN----
09 _cpx.SN.95.95SN7808 T-N--NTTS-N-P...... ... ... NVTSGES-M------ MT-EL-D-Q--VHSL--R---VQMER. ............. NDNSDK-R-IN----
09 _cpx.US.99.99DE4057 T---SNISRK--N................... -GTIETEIQN-------- MT-EL-D-H--VH-L--R---V--ND........... NETNLNNSE-R-IN----
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 = ------------ G----I------- T-N-NGINATND-. .. ..ottt VGDPRMT - - - -~ TT-EVKD-KKQ---L----- VVQ-GD..........oo.... SN---R-IN----
10_CD.TZ.96.96TZ BF071 = ------------------------- T-N-S-VASNA-V. . ...t T-GTNSTDSDTGM------~ T-E--D-QK--H-L----- VVQ--G....oviii i SN---R-IN----
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110  ------------ G------------ T-N-SEWNATNHE. .................. GRTVNATNNVGM------- T-E--D-KKQ---L--RS-VVQL-G............... NTN---R-IN----
11 _cpx.CM.02.02CM_2190SA T-N-M-VN-G--S........0iiiiinnnon.. SSMEGQA-M------- T-E-KDRIR----L--R---V--S-.............. NSNASN-M-IN--V-
11_cpx.CM.96.4496 T-N---VR-T-VN....... ..o, VNXEA- - --XT-E-KD-KK--F-L--R--VV-LNG......... NSNXSSSNASE-R-IN--V-
11_cpx.FR.99.MP1298 T-N--N-NVTNS-.............. AVGADVTNS--E----- -RVT-EVTY-NEV---L---H-VV--NV................. N-T-R-IR--V-
11_cpx.GR.-.GR17 A-N--- A e e e RDNATD----T---T-ELED-KKN-R-L--R--VV--ND............. SSSNIGQ-R-IN--V-
12 _BF.AR.97.A32879 T-N---VT-NATN........... NATGTNSTQ-XPLKE-L-------- KMT-EV-D-QKEVQ-L---S--V--N-............. GDG-NST-R-IH----
12 _BF.AR.99.ARMA159 T-N-SNANATA-N............. ATANGTQNNTLEE-P-A-Q----- MT-E--D-QL-VH-L--R---V--G-................ GSET-R-IN----
12_BF.ES.02.X1241 T-N--NYN-TNS-............. SNDPPN-TNILKEDP-A-Q--T--MT-E--D-QI-VT-L---T-MV--N-................ SSGT-R-IH----
12_BF.UY.99.URTR23 T-N-SNANVSATN. .............. GTQNTNDSLQE-L---Q--T--MT-EV-D-QK-VQ-L------ VO-S-. . NSS-NGI-R-IN----
13 _cpx.CM.02.02CM_3226MN --QT--------------8------T-N-MNIT-NITI....................INNITTSGE------Y-MT-GL-DRRH-V-SL------V--EE......... NSNSSNSNSSE-R-I-----
13 _cpx.CM.96.1849 NSNSGNSSSSE-R-I-----
13 _cpx.CM.96.4164 NSNSSNSSSNE---I-----
14 _BG.ES.00.X605 = --Q---------------E------T-N---FNTTS-N..............ATNTXN-SLEM------------- T--L-D-RK----L--N--VVQMX-

14 BG.ES.00.X623 ---T--L-D-MX----L--S---VQM--

14 BG.ES.99.Xx397 = --Q---------------E------T-N---FNTTS-N..............ATNTIN-SLEM-----M------- T--L-D-IK----L--N--VVQM--

14 BG.ES.99.X421 Q- E------ T-N---FNXNATN................. XXNXXLEMX-X----S----TT-DL-D-IK-DX-L--N--VLQM--

15 _01B.TH.02.02TH_OUR1331 ------------------------JP-T----R-A--T........................TI-GR-L-------T---KTE-.-D--L-----LVQ-N-................. G---R-IN----
15 _01B.TH.02.02TH_OUR1332 ----------------------T--T-N--N--TNSTS............SNATNTN-TATN---V--L-------T----T--.-D--L-----LVQ---................ -N---R-IN----
15 _01B.TH.99.99TH_MU2079 --Q------------------------N----R----T......................NRTI-G----------T----T--.-D--L--S--VEA---.................. ---R-RK----
15 01B.TH.99.99TH R2399  ------------------------- NSSNSSSNYSE-R-IH----
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------------T-N-SRV--TISS......................TQSPDSNNTM----ETT-EL-D-K--VQ-L--E---VQLNS.......... SDSNDTLNRQ-R-IH-D--
18 _cpx.CM.97.CM53379 ~ -----------E-------------T-N-INITYNDTN...............KSTVDNSSEMENRE--------TT-EL-DRRK----L------VQ-SE.............. NSSGNE-R-IN--V-
N.CM.-.YBF106 = --Q-------E-------------- TML-NNSNGNSAG. ... ..o ovvvnn. NSTTNRTEDL-DRQM------- T-E--DRKKQV-SL--VE-VV--KD.............. GT-NNT-R-IN---T
N.CM.02.DJO0131 -VQ-------E-------------- TMN-SNSNGNRT-. ............. DEKEKPGNGTDL-ARHM------- T-E-HD-KKQA-SL--VE-VV-LND............... GNNST-R-IN---T
N.CM.95.YBF30 = --Q-------E-------------- TML-N-SYGEERN. .............. NT-MTTREPDIGYKQM------ AT-ELTD-KKQV-SL--VE-VV--NA................ YNKT-R-IN---T
O.BE.87.ANT70 QM-F---QME--NIAGT--E. ... ...ttt NLM-K-E--VT-V-KD-KE-KQ-L--VS-LMELNE......... TSSTNKTNSKM-T--N--ST
O.CM.-.96CMABB637 QM-F---QMN---VNAT-SN............ NTPRT-TATSTPGI-EMKV-K-E--VT-ILKD-KE-KQ-L--VS-LTKVN-.......... SETGNNTEPI-T-IN--ST
0.CM.91.MVP5180 - -------- E------ E-M-F---QMN-V--QTNKTG.............oou.u .. LLNETIN-MR----- VT-VLTD-KEQKQ-L--VS-LSKVND. ........... SNAVNG-T-M--N--ST
O0.SN.99.SEMP1300 --Q------- E------- QM-F---QMN--NVNDE--S.................. -VKNDTSSSENLM-K-E--VT-VLKD-KE-QQ-L--VS-LMKVNE. .............. NND-M-T-IN--ST
CPZ.CD.-.ANT S-T--MXQ-FQ--H-------- M-IKMN--GYNGTPT-......... PSTTTSTVTPKTTTP-VDGMKLQE-N--Q--GFKD-K--MK-I---G-LMKCQD.............. NNE-NC-Y-WH---T
CPZ.GA.-.CPZGAB = —mmmmmmmmmmmm—mmm—— o — oo T-Q-SKANFSQAK. ... .............. NLTNQTSSPPL-M-----~- VT-EL-D-KKQV-SL--VE-VVNLG-................ ENNT-RIIN---T
CPZ.TZ.-.TAN1 E-K---L--FQ--F-------- F-IKMT-.TMT-T--K........ TLNSATTTLTPTVNLSSIPNY-VY----- QT-EF-D-KKQI-SL--RE--VKE-G................ NNN--Y-HN----
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KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579

.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132

.90 .WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BWO7621
.86 .ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9_11
.01.TRA3011
.04 .SK144B1
.04 .SK164B1
.96.967ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MNO012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VI997
.90.056

.93.SE7887
.94 .SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

* * * * * AAA AAA AAA AgA AAA

VITQACPKVSFE.PIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAEEE . VVIRSVNFTDNAK. . . TIIVQLNTSVEINCTRPNNNTRKRIRIQRGPGRAFVT. . . .

.-M---E-I-N-V-...
S-I---BE-I---I-...

GGKIM—-—E—I—N—-—::.

.-M---E-L-N---...
GK.-M---E-L-N---...
.-M---E-L-N---...
I----E------- e
-A---A--M-SN-...
.-M---E--SN---...
.-I---8---N---...
_____ K_____T_
_____ A___N___
_____ E_______
I----E-------
-I---D------- .
.II---K-I---T-...
.I----K-IS--V-...
.II---K-L---V-...----H--E--
.I----E-I-N---...
.TI--FE-L-N---...
.II---E-L-N-V-...
.II---E-L-N---...
.IM---E-I-N-V-...
.II---E-L-N---...
.II---K-I---T-...
.II---E-LA-ST-...
.II---E-L----- e
.II---E-L-N-V-...
.-I---E-L-N---...
.II---E-L-N-V-...
~MV--E-L-----
.TI---E-L-N---..
I----E-L----- e
.II---E-L-N-V-...
.II---E-L-N---...
.II---EKLE----...
.II---E-L-N---...------ KE--N-T----Y----QG-H.
.II---E-L-N---...N--L-F-A--K------ YEIRIQKTS.
JI----Q-ISN---...----H--E--Q----mmmmmmm-
.II---Q-IS----...
.I----Q-IS----...
.II---Q-LS----...
.II---Q-IS----...
.II---K-I---T-...
.MI---E-IS--T-...
.I----E-IS----...
-s-p
_____ S--
---------- G-H
TS-H
I--GD.II---E-IS----...N------ KT---V-Y-------- G-H.
V--GD.II---E-IS----...N------ DT---V--mmmmm o G-H.
————————————————— .II---EDI-K-T-...N------EA--------S-----S-H..
————————————————— .II---E-I---T-...N------ET-Q------------S-H..

.IT---E-I-N---...I----- VQP-T-K-I-------- S--.
.-M---E-I---G-...I----- TEP-N-T-I--G----TS--.
SIM---E-IS----...------ TEP-T------ S----TS--.
.IQ---E-I-N---...N----FTEP-Q-I-I--------- VH.
.-M---E-I---G-...I----- TEP-N-TRI--GE-K-TS--.

----RSV-.

MG

V3 loop

I
I---Q--YA....T
.I---QT-YA....T
I---Q--YA....T
LI---QT-YA....T
.I---QT-YA....T
.I---QT-YA....T
I---Q--YA....T

..T
T

...T

.. I--LGS-YA....T
L---KV-Y-....T
I-—---- Y-....T
T------ H-....T
T------ YA....T

[ Y-....T
. M----VYY-....T
L----VLY-....T
. .M---KVYY-....T
.I---QT-YA....T
.I---QT-YA....T
..I---Q--YA....T
.I---QT-YA....T
.I---QT-YA....T
.I---QT-YA....T
LI---QM-YA....T
.. I---QT-YA....T
..I---Q--FA....T
LI---QT-YA....T
LI---QT-YA....T
L I---QU-Y..... T
.I---QT-YA....T
LI-L-QSLY-....T
_I-LRQSLY-...IT
L---Q--YA....T
L. I---Q--Y-....T
JI--RQ-LY-....T
..I---QT-F-....A
LI---Q-LF-....T
LI---Q-LY-....T
LI---Q--YA....T
.1-Q-Q-IN..... T
L---QT-YA....T
[P Cr— H-....A
.. L----V-Y-....T
.. I---QS-YA....T
.L---Q--YA....T
..I---QV-YA....T
.I---QT-FA....T
R e YA....T
JI----V-YA....T
I---Q--Y-....T
..F---Q--YA....T
..F---Q--YA....T
L---Q-LYA....T
I---Q--YA....T
I---QT-YA....T
.. I---Q--YA....T
F---Q--YA....T
Lo--—-- YA....T
.M---QVLYA....T
.M---QULYA....T
T------ YA....T
M---K--Y-....T

320

310
320
316
323
317
320
315

21
320
311
323

320
322
315

337
334
328
323
321
324
316
322
320

320
324
316
311
315
324
322
324
324
315
324
306
330

319
314
312
334
315
320
310
327
312
315

309
319
320
319
319

318
318
319
319

318
319
320
319
316
326

325
323
314

315
317

326
320

019

oad zddAIS/T-ATH

(€}

judwusdife u

ANH



B.FR.83.HXB2

01 AE.TH.00.0UR200I
01 AE.TH.01.0UR4141I
01 AE.TH.02.0UR7691
01_AE.TH.90.CM240

02_AG.CM.02.02CM_1669LE
02_AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. -.IBNG

02 _AG.UZ.02.02UZ693

03_AB.BY.00.98BY10443
03_AB.RU.97.KAL153_2
03_AB.RU.98.RU98001

04 cpx.CY.94.CY032
04~ cpx.GR.91.97PVCH
04~ cpx.GR.97.97PVMY

05 DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.EE.-.EE0359
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OOL
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08 BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10°CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11_cpx.CM.02.02CM 2190SA
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11" cpx.CGR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32879
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

15_01B.TH.02.02TH OUR1331
15_01B.TH.02.02TH OUR1332

15 01B.TH.99.99TH _MU2079
15_01B.TH.99.99TH _R2399

16_A2D.KR.97.97KR004
18_cpx.CM.97.CM53379

.CM.-.YBF106
.CM.02.DJ00131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD.-.ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OO000 z2=2
w
=

* * % AAA

VITQACPKVSFE.PIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAEEE .

HIV-1/SIVcpz

proteins

-I---T-SKGK.
-I---TIS-GK.
-I---T-SR-K.
I---TIS-GK.

AAA

VVIRSVNFTDNAK.
JII---E-L-N---.
.II---E-LA--T-...
JII---E-I-N---...
.II---EDL-N---...
.IA---E-ISN---...

----- E-I-N---

----- E-I-N---

-T---E-L-N---

___________ T_

___________ T-

___________ T-

————— K-I---T-

_____ K_____P_

--L--K----- T-..
LIT---Q-IS----...
JII---Q-IL--T-...
.I----Q-ISS-T-...

.IT-KTE-I---T-...

-II-KTE-L---S-...

.II---E-L-N-V-...
.II---E-L-N-V-...
.II---E-L-N-V-...
.II---E-L-N-V-...
.II---E-L-N-V-...
.II-K-E-L-N-V-...
.II---E-L-N-V-...
.II---E-L-N-V-...

.II---E-I-N-V-...

.II--FE-I-S---...
.IM---E-I-N---...
JII---E-I---T-...
II---E-L-----
II---E-I-SSL-
II---E-L-----
“M---F----- T-
“R---E---N---
B S R .
.-R---E-L-N---...
LII-S-Q-IS----...
JII---Q-IS--T-...
JIR---Q-TA----...
I----Q--S----...
.-K---E--SS---...

.IK--AK--S--VG...
.-M---E--S--V-...

I----K------- .
.I----K--8----...
.I----K-LS--T-...
I----K----- DE
_____ S_______
smmm - S---N---
.-I---8---N---..
————— S------R.

IRMMAKDILEGG- .
IRMLGK-LSNT.D.
IR-MGK-I-ES--.
IR-MGK-IS-TG-.

AAA A‘A AAA
*

. .TIIVQLNTSVEINCTRPNNNTRKRIRIQRGPGRAFVT. . ..

V3 loop

1
.. I---QV-YR....T
LI---QUV-YR....T

LI---QUV-YR....T

I----V-YR....T

I---QT-YA....T

LI---QT-YA....T

LI---Q--YA....T

I---Q--YA....T

M------ YA....T

I-—---- YA....T

I------ YA....T

S N----- AKA-K------ G----- SVH..I---LTWYA....T
N----- DKA-K----GL----GGSE--GI---HTWYA....T
.I---KTWFA....T

..L---Q--YA....T

.. L---Q--Y-....T

.L---Q--YA....T

F---Q--IA....T

_F---Q-LFA....T

..I---Q--YA....T

_FA--Q--YA....T

LI---QT-YA....T

LI---QT-YA....T

LI---QT-YA....T

LI---QT-YA....T

..I---QT-YA....T

.I---QT-YA....T

.. I---QT-YA....T

LI---QT-YA....T

I---QT-YA....T

LI---Q--YA....T

.I---QT-YA....T

.I---QT-YA....T

LI---QT-YA....T

.I---QT-YA....T

..I---QT-YA....T

I---Q--YA....T

I---Q--YA....T

I----TVYA....T

I---Q--YA....T

L---Q--YA....T

Lo--—-- YA....T

I---Q--YA....T

I---Q--YA....T

I---Q--YA....T

I---Q--YA....T

I---Q--YA....T

.. M----VWY-....T

.M---KVLY-....T

. .M----VLY-....T

M----VWY-....T

..L-Q-STWYA....H

..L-Q-STWYA....H

L. T----SWY-....T

.M---H-WH-....T

I-—---- Y-RQTYT

.. I---Q--YA....T

. .NLL--W-ET-S------ G---GGQVQ. .I--AMT-YN....-
. .NLL--W-EI-TM----- G---GGQVQ. .I--AMT-YN....-
. .NLL--W-ET-P------ G---GGQVQ. .I--AMT-YN....-
. .N---T--STLNMT-E--QID.IQEM-..I--.M-WY..... s
. .N-L-T--STLN-T-E--YEQLVQEMK. .I--.M-WY. . ... s
. .N---T---PINMT-I-EGIAEVQD-Y..T--.MRWR. . ... s
. .N---TI-STINMT-E--G-Q-VQK-L..T--.V-WY..... s
RFGKEFENL.T-T-I--G-R-VRNLQ..I---MT-¥N....V
TDVW- - - -VEA-SL--H--G----GEVQ. .I---MT-YN. .. .-
-GQVQ. .I---MT-YN....-

.. .-L--FSEG-NMT-I--G---VGNVQ..L---MT-YN....-

320

323
321
318
321

305
316
315
311

309
309
307

323
337
324

322
326
318

329
321
318
320

322
322
322
322

322
322
322
322

313
323
314
320

309
314
316

314
317
319
306

326
321
321
321

321
321
316

320
316
320
318

308
321
309
326

323
321

308
309
317

307
322
312
312

318
316
314
300

Judwrugife urejoad zddATS/T-ATH

ANH

119



B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR QL IDD QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94

01

.00.
.96.
.01.
.88.
.00.
.-.0
.90.
.90.
.98.

.01.
.-.0
.BR025-d
.00BWO07621
.ETH2220
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.BD9 11
.TRA3011
.SK144B1
.SK164B1
.962ZM651

.ELI

.NDK
.01CM_4412HAL
.NKU3006
.MNO12

.A280
.94UG114
.99UGD23550
.99UGK09958
.R482

03.
94.

00.
92.
98.

.023_17
03RT20_06_13
SE7253

.A173
98UA0116
92UG037
98UG57136

. 97CDKFE4
.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

.DDI579
.DDJ369
.DDJ360

ARMS008
MBCD36
PCMO74
ovI
671_00T36
4RUT29005
BK132
WEAU160
1058_11

ARG4006
4BR013

V1850
.BZ126
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.X138
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VISol
.VIS97
.056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

HH HH HHH HHHHH< <HHA HHHHH HHHJID <SS

boo oo =

ICISICICICH

"<H D bbbbbob bob booboboo

" @b bubb Dobbb Doboboo

oo Do

SIS

HIV-1/SIVcpz
proteins

CD4 CD4

AAA AAA I
_| I * *

V4 loop

TIT..

.MRQAHCNISRAKWNNTLKQIASKLR. . . SGGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFN. . . .STW. . . FNSTWSTEGSNNTEGSD .
[ S ——— VT-SR--K--QEV-E---. . .---...YUNSTWNDTDSTQ-SN- .
I-K-Y-XV---A-XS--QK-STQ--.. . DGXGTXT-I-XANG.
[ V--8S--K--QD-VTQ--..VYW.....=.......Re===. . NS-..-=--L--Te-n--mmmooee--TSG--=....-==..... -QND-GV--S--SN-.
.I---Y-TVN-TE--T--QKVGKQ--.DLY-N....-.......=====..TS=..-==-L--T-----=--=---=-TSG---GLFNG--........ NGNHT-S--LNS.
LT-K-Y--V---A--8--QK-STQ--..QY-N....-.......-====..-No. . ===-L-VTeon-oommooooooe-T-Domm . . .===...... NEHGPVT-S-MANG.
J V-GSQ--K--H-VVEQ--. . .UN-TTSSTSNG.
.I---Y--V-KRG-----QKVVEQ--. . . .YN--NSTE-KS--SN-. .

. e .. ....KNGA-IQE-S--TNG.

________ .. A .. .. R ......ENG-NKQ-Y--SN-.
——————— NKTL--D--QKV-EQ--. . . . W-NGTWNGPYTPNNTNG .
i S —— V--EN-TE--Q-V-KQ-K..RH-..... .. .. ....---....-D-AINDTI-VQNSTY.
e V--ED--K--YKVVEQ--..KH-N. ... . .---..YNSTWNN-DSTQKSN-TE.
i TVR--Q--T--Q-V-DQ--. .KH-..... .. .. e NSTTIKQNLTNNDTG .
I-K-Y--V-KKD--D--SKV-K--G..--WN. ... . VNGTLNNTAGNDSDT .
JI-K------- KE--K--ER--I--G..---K... -...V-G--DNTWD-T-DING.
I-K-Y----KSD-EE----V-K--Q..Q--E.... . SANENETXGSNNTG .
..K--R.... e NDTTRANSTEV .

.-LYK.... . DVNAT-NGT- - PNS .

e ..---....--SHGDSTERSNTNES.

D S e NSTEG-DDGEER.

.KL-P.... s S X-NG--ITGW-ND-X.
--K-A--K--QEVST--A..-H-P.... G-Y L NGTESNNETENANA.
---TA--K--QEVGK--A..-H-P.... YLl -PNSTENITGTENS.

———————— KT---K--SR-GE--K..-H-P.... ..G-Y........NST-NDTNSTNS.
———————— EE---K--QKVKE--Q..KH-P.... .--K..........LELF-SSTNL.
--ED---E--QNVSK--A..-H-P.... CR-YLLL MPND-KSNSSSNPNA.

--.SN--E--YNVSK--A..DH-P....

—————— ..-H-P.... ..E-L........TRLNDTYSSNGT.

e NSNGT-STTNS.

.--Y..NTTG-E-SN-TESSNETG.

...... -E....FNGTTEYDNATIDDNA.

............... I-ASNASDANNN.

JINY. .o TE-NTDGT.

.---...NI-A-NNITES-NSTNT.

T NQTNSTGFNNG.

G-l DNGTWTWNTSAVPNE .

..---...D-NK--DTTNSTGGNAS .

LT-I.. .. NVNTIKNDSTENSTR.

Te- IKGTQN-TETNNS.

T KRNNS-WRSDNTPDE .

. N . . NSV L. WT-NNTGMSNSTKA.

———————— EGQ--R--Q-V-E---.. e .. .. ce..===.......TGGGNIT-ITSIT.
.N---N-T--GE---K--Q-A-IQ-G..NLLN.... N--....DNSNR-WSNKGAWSNQ
JI-K------ GTQ----- EYVKAE-K..SH-P.... D-G..oiiiii i SNNG
.I-K----V-GTQ--K--ERVRA--K..SH-P.... D-G..viiiiii i SNG
.I-K----V-GTQ-R---AKVKA--G..SY-P.... D-K............ F-D-GFNG
JI-K------ GEQ--K--DRVKAE-K..LH-..... .. .. Lo NSV PNNG.
.IKK-Y-E-NGTQ-SK-KT-VQE---. .AL-..... .. .. L. W ESEL Lo KYNG.
.I-K---T-NGTL--A--NRV-AEVK. .NLTN ..EP-..----L-VT----S--------DT-A---. .. ... ... ..... T-LLNTTMDNNG
.I-K-Y---N-TL--E---NVSGEFK. .KH-..... .. .. F R VANNTNE .
LT-K------ EKQ-YD--IK--TEFK..D-Y..... .. .. ....H-R...... VNDILSN-H-REN-.
.I-K-Y-T-NGTL--K--EGV-KEVQ. .SHL. . ... .. .. L. A-NL L MTNAMNRSNG .
I-K----V-WT---E--RDVQA--Q..-Y-TI.... NSI.......... LK--IS-NN-
V-K---KTM--NVTTL-H. .KKYN............-----..-S-..A---L--T------R-------TSE--............. NINISNS-T-STENE
---N-TE---MINNVSK--K..-I-N.... c..=SLi..... .. -NS-NLTNSSN-
e DV-GRN-S-MIEKVKAQ--..KI-..... .. .. LW NET. o ISNG.
I------ V--I--REM--NVTAQ--..KIYN.... CNNI. . SNINNE.
I------ VTKR--KEA-QNV-AE-G..KI-N... “SLie e LRS-SSENG
.I-R-Y----GKQ--E--HKVIT--G..SY-D.... ---TNSSYTNDTYNSNSTEDITG
I------ V-EE---K--Q---TQ-S..KY-V.... =S-. ... TGDNINMPNDTGK
I--------- TD--K--H-VVTQ-G..IHLN. ... -S-..... EMHTNYT--D-K-NE
I-ET----- ERD-S---RRV-T---..-H-..... -S-.... .. DKNSIEAT-DTSXA
I-K-Y----- KD----- RRV-K---..-H-..... -S-..... DENNIKDT-S-NDNT
I-------- GGQ--K-VN-VKKE-G. .KH-..... .. .. D-E.... ... E-EDT.
I-------- GE---M--SRVKE--K..-H-K.... LLE-Ga o ENG

N .. N R HANGTWK-TEGADN .
K-l .. .. ....-I-....DNNKDSTKT-EPNDGK.

YL KYTNGTYSYNGP-P.

417

407
414
410
419
411
411
409

21
415
405
420

415
420
409

432
430
422
414
415
420
408
418
415

415
418
410
403
405
419
415
416
415
413
418
395
418

415
407
409
430
409
412
404
421
403
412

394
402
408
402
402

406
404
412
408

408
409
412
402
402
417

425
416
409

408
411

410
404

<19

oad zddAIS/T-ATH

(€}

judwusdife u

ANH



B.FR.83.HXB2

01 AE.TH.00.0UR200I
01 AE.TH.01.0UR4141I
01 _AE.TH.02.0UR7691
01 _AE.TH.90.CM240

02_AG.CM.02.02CM_1669LE

02 AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. -.IBNG
02 _AG.UZ.02.02UZ693

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 _DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96.BFP90
06_cpx.EE.-.EE0359
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0O01
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08”BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 _CD.TZ.96.96TZ BF061
10°CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM_2190SA

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
147 BG.ES.99.X421

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH OUR1332
15_01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KR.97.97KR004
18_cpx.CM.97.CM53379

.CM.-.YBF106
.CM.02.DJ0O0131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OO000 Zz4=z
w
=

"obo =z

[REISS

bbb bubu bubu U1 bU Do bbo DoD

.U .

HHH H B HHHH HHHH HHH HHHH HHHH HHH HHHH HHHH HHHH HHHH HHH <SHH HHH HHHH

bbb b U UbuD DU U Dob Doob booo

<<
<<

| AAA

.MRQAHCNISRAKWNNTLKQIASKLR. .
.I-K-Y-E-NGT---E----V-K--K. .
.I-K-Y-E-NGT---E------ A--K..
.I---Y-K-NGT---E----V-G---..
.I-K-Y-E-NGT---KV---VTE--K. .

.I-K-Y--V--KD--D--HRV-TQ--.
JI-K----V--8------ Q-V-I0--..

.I-K----V--TQ----IE-VKKR-G. .
.I-K----V-G-Q-SK-VE-VKA---..
.I-K----V-XTQ--QM-EKVRA--K. .

.I---Q----SRQ--D--QKV-EQ--..
.I-K-S-K-NKTE--DA-SKV-TQ-G. .
.V---Y--V-E.E-GSMWNKTKK-IK. .

I------ V-N.E-RSMWNKTKE-IK. .
.I---Y--V-KEL-EPMWNRTREEIK. .

. .-SS-A-Y-KYNATD-GKI---T-ERYL. .
MEVERNKTAAT .P-T-Y-TYNVSE-ESA----- ERYL. .
MTLKRSNNTSPRS-V-Y-TYNKTV-E-A-Q-T-IRYL. .
S-KYNSSV-EEA---T-ERYL. .

-A-

-K-F-TVNKTL-EQARNKTEHV-A. .
-S-Y-K-NGTT--R-VEEVKKA-A. .
-K-Y-
E

HIV-1/SIVcpz

proteins

‘L---L--TM-H-T-R---
e -L--TM-H---R-------

--GND--D---V-SEE-K. .
--GSD--EA-QKVVV---. .
—————— EKD--T--QK-VDE--. .
LI-K----V--EQ--K--I-V-KE-Q. .
V-G-Q--K--E-VKEE--. .

------ GEQ--R--E-VRTE-T..
T------ V---N-TDI-GEVKV--E..
---KN--E--QONVTA--Q. .
.I-K----V--KA--SM-QNVTA--K. .
V--TD---M--NVTT--1I..

--ED---K--QRVSK--A. .
--ED---E--QRVSK--A. .
--ED---E--QRVSK--A..
-------- ED---K--QGVSE--A. .

———————— KDA-YE--QRVSK--A. .
--KDE-YE--QRVSK--A. .
--KD--YE--QGVSK--A. .
--KN---E-IQRVSE--A..
.I-KV--Q-NGT---EI-GKV-E--K..
.I-K-F-EVNGTQ--E---KVEE--K. .
.I-K-S-Q-NETQ-EE---KV-GQ-G. .
.I---Q---NGT---E--EKV-GE--..
.I---YY---GTE--K--Q-V-K--G..

V-K-Q--GA-QKV-KQ--. .
V-K-E--KA-QKV-GQ--. .
--G..-K---E-V-MQ--..

SVNATT-YRN-DWAMAAIN. .
—————— KLT-EKQR-YTLEIIK. .

CD4 CD4 |-
* *

. SGGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLEN. . .
i----L--TM-H---R-------

--L--TM-H---R---

.STW. ..FNSTWSTEGSNNTEGSD.

LN-C..... MENE - SKGC - NDNNG .
ol TNGTMEHT THNNT . .
......... LGNETMAGCN- . —-- . .

STNST-N--ST-DG.N--..

.:-—— ........ NGTEEL-NTEG- .
ST NNTEES-NTKG- .

..--HOo oL MQNG-NITSTDSTNS.
.--Y....MFNSTNRTNTTNGTNS. .
.R-Y....MVNKNETN-T--TDEK.I-R..

\A-V...--D-VFNATMF-NDSDK.N-I..

.-——.: ..... ANDTKA-D-GSN-.

..---....R-NSTWNDTTE-NNT- .
T TVNGTT-T-NNN- .
..---....R-NSTWNDNTE-NNT- .
.---....G-NSTWNDTTE-NNT-.

B NGTITY--TEGN.
ST NGNTTW-D-T-NN.
T FONGNSTW-D-A-NG.
ST TNSTWDG-TEN- .

V4 loop

.--....RENETM-RY-G---N-.

DN-LNHTESNHTE- .
DN-NSTA-H-GSN-.
...... N--WN-TGENIT-.

NGI-GL-NTEG-.

=SN.......... LNN-SSDNNG. - - -
GRY L MPNGTKSNS-S.

GEY L -PNGTKSNS-S.

LGAY L.l -PNGTKSNS-S.

G-Y L MPNDTKSNS-S.
G-YLLL L. NGTYMLNGTRDNS-S .

GRY L MLNGTEDNS-S.

GEY L NGTKDNS-S.
.--Y....MFNGTYMFNGTKDN-S.
N--Loo NGTWE--NNSIE.NY-. .
JWNN. L. TKDIMPN-TK.NYF. .

e KNG-NIQGSNGTGS .NY- .
PR DENN-KSAQGPN-TA.N-- . .

ST TSNNTSTGVNGS . ---..

.WTSNN-GNTSSGVNDS .
......... EISNTSIGNTS.

NENSTT--D-KSN- .
...... PGGIEQ-E-NXNG.
. SWNETNNTMTL-GTIA- .
. YANDN-STQ-DMQSN- .

..... RND-NSTQVSGSN- .
.E-D-V--Q---D-GSN-.

ESE............... NKTNK
ESM............. -TNGTNG. - -~
EEL.............. LN-TGE.P--

..Y-F....SCNGT-CSVS-VSQGN.NG-. .
.Y-FNCTPTKCNESSYNSTGSYNSTLRR.
.Y-F.INCTKSGCQ-IKGSN-TNK.NG-.

Y-FLLLL. -CTR-NCIRQSNS-I.NG-.
A-Y............ TG-LITNG.ALI
DNI........0oiuinnnn. TNG.I-I

MY -NTDNT. ---.

I-
I-
LIS

.AH

LA~
.-K

417

417
415
412
411

400
409
409
404

401
401
399

418
433
420

419
413
401

421
411
405
409

413
413
413
413

417
413
411
418

405
413
408
415

400
410
407

407
410
414
401

415
403
414
406

416
419
411

416
409
416
414

399
413
404
419

416
416

393
396
405

410
431
420
413

411
401
408
386
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HIV-1/SIVcpz
proteins

V4 loop -| CD4 (D4 binding |- vs - gp120 \/ gp4l
* | * AN A - fusion peptide -|
B.FR.83.HXB2 CRIKQIINMWQKVGK .AMYAPPISGQIRCSS. QREKRA.VG.IGALFL.GFLGAAGSTMGA 532
Al.KE.94.Q23 17 522
A1.RU.03.03RU20 06 13 530
Al1.SE.94.SE7253 525
A1.TZ.01.A173 534
A1.UA.00.98UA0116 527
Al1.UG.92.92UG037 526
Al.UG.98.98UG57136 524
A2.CD.97.97CDKFE4 21
A2.CD.97.97CDKS10 530
A2.CD.97.97CDKTB48 519
A2.CY.94.94CY017 41 534
A3.SN.01.DDI579 530
A3.SN.01.DDJ369 535
A3.SN.96.DDJ360 524
B.AR.00.ARMS008 548
B.AU.96.MBCD36 544
B.CO.01.PCM074 537
B.GA.88.0YT 531
B.NL.00.671 00T36 531
B.RU.-.04RUT29005 534
B.TH.90.BK132 525
B.US.90.WEAU160 535
B.US.98.1058 11 532
C.AR.01.ARG4006 532
C.BR.-.04BR013 534
C.BR.92.BR025-d 525
C.BW.00.00BW07621 519
C.ET.86.ETH2220 520
C.IN.95.95IN21068 539
C.IN.99.01IN565 10 530
C.KE.00.KER2010 531
C.TZ.01.BD9 11 529
C.UY.01.TRA3011 527
C.ZA.04.SK144B1 532
C.ZA.04.SK164B1 515
C.ZM.96.962ZM651 537
D.CD.83.ELI 530
D.CD.83.NDK 522
D.CM.01.01CM_4412HAL 524
D.KE.01.NKU3006 545
D.TD.99.MN012 528
D.TZ.01.A280 528
D.UG.94.94UG114 520
D.UG.99.99UGD23550 537
D.UG.99.99UGK09958 519
D.ZA.86.R482 527
F1.BE.93.VI850 —----- - -TS--A-N-T-N-.------mmommn 509
F1.BR.89.BZ126 .===-A--E-N-T-N-.-=---n--oun--n 517
F1.BR.93.93BR020 1  ------ .----N--A-N-T-N-. 522
F1.FI.93.FIN9363 -A--A-N-T-N-. 518
F1.FR.96.MP411 519
F2.CM.02.02CM_0016BBY 521
F2.CM.95.MP255 519
F2.CM.95.MP257 . 526
F2.CM.97.CM53657 ---R--V----R--R. 525
G.BE.96.DRCBL -K----VR---R--Q. 523
G.CM.01.01CM_4049HAN -K----VR---R--Q. 525
G.ES.99.X138 527
G.FI.93.HH8793 12 1 519
G.NG.92.92NG083 518
G.SE.93.SE6165 536
H.BE.93.VI991 538
H.BE.93.VI997 531
H.CF.90.056 524
J.SE.93.SE7887 -K----VR---RT-Q. .NRGNG-E-GT-T---T--N-K--==---n--ceo-Bommmmmemeeeemm 527
J.SE.94.SE7022 -K----VR---RT-Q. . .NRNG-E-GT-T---T--N-K-------------EL--------------- 529
K.CD.97.EQTB11C ~ ======-==--=--Q.-T----TA-N-T-R-.----MI-----~., .ND-NTRTE-T-------=--=---=---=----Q----- T---R-R----. ... ;=== == mmmmme mmmmmeeeee 527
K.CM.96.MP535  ==----mmeemoem ~To---A-G-N---.----MI------. ... . N-THN-T-------------=-m-meouuQ-mmm- I---R-R----.....======. == Le=V-F.--cmmmemmum- 518

148
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B.FR.83.HXB2

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

15 01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH OUR1332

15 01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399
16_A2D.KR.97.97KR004

18_cpx.CM.97.CM53379

N.CM.-.YBF106 —----- VXL-TR-X-
N.CM.02.DJ00131 ---R--V-L-TR---
N.CM.95.YBF30 ---R--V-L-TR---
0.BE.87.ANT70 -KLR-VVRS-IRGOS
0.CM. -.96CMABB637 -K---VVRS-I-GES
0.CM.91.MVP5180 -KLR-LVRS-M-GES
0.8SN.99.SEMP1300 ----- VVRS-IQG-S
CPZ.CD.-.ANT ——me- V-H-GI-S-
CPZ.GA. - .CPZGAB ---R--VSS-MR--R.

CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

TH.
TH.
TH.
TH.

.ML.95.95ML127

.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

CN.97.97CN0O01

CN.97.CN54

CN.98.98CN009

CN.97.97CNGX_6F  ----------- E--R.
CN.97.97CNGX_7F -E--R
CN.97.97CNGX_9F -E--R
CN.98.98CN006 -E--R
.GH.96.96GH2911 -R--Q.
.SN.95.95S8N1795 -K----VR---R--Q.
.SN.95.95SN7808 -K----VR---R--Q.
.US.99.99DE4057 -K-R--VR---R--Q.

00.
0l.
02.
90.

.02.
.91
-1
.02.

.00.
.97.
.98.

04_cpx.CY.94.CY032
04”cpx.GR.91.97PVCH
04~ cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359

.DJ264

V4 loop CD4 CD4

*
CRIKQIINMWQKVGK.

QOUR200I
QOUR4141I
QOUR7691I
CM240

02CM_1669LE
BNG
0207693

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

.----A--A-N-A-N-.T---T--A----.

.GI----- R-NLS-X-.S----I-E.HS-....... E-GNKTVY-S--N-VNL--Q

--LR--V-H-GI-S-.
---R--V-Q-MR---.

LGI----- R-NLT-N-.T----I-E.HS-........ GSNGTVY-T--N-VNL--Q
LGI----- R-VLN-T-.----- V-EYS--...... PDTKET-VY-S--N-VNL--Q

.GL----- K-NLT-M- . ----MI-QM-NT. ...W--S-NNVT---I----K-I--T--FN----RVK-FS----RIA-P-IST.RTH----- -
.GL----- K-YLT-I-.----MI-Q--SP......... TNYT---V----K-I--T--AN------ K-FS----- IT-P-IST.GNH-K---.--.
RI----- P-NLT-H-.----MI-QL-QP..... WNSTGENTL--V-- - -K-T--TK--N----Q-K-FS----- MS-PIINIHTPH----- -
.GL----RP-YLT-N-.S---MI-QL-KT...WNRT--SEST---T----K-T--T--F------- K-FS----- IA-P-IGT.GTR----- -
.GI-LA-RR-NVS-T-.S---IM-E..-Q...... IY--TVKVS-AAR.VA-Q--A--SR-Q--E-X--S----TG--PEIK..QHS-Q--G.I-.
GI----- R-N-T-N-.-------- S-TP....VIN-SGNLT---T--N-K-I R-HT-AR.QKD-Q---AF-.
GV-L--RR-TVK-H-.----- IM-..AE...... KD-NNSYTPQFSAVVE-Y-KV--AR- -RPG--PEIKA.NHT-SR-D.--.
GIF----K-VLS-N-.----MI-DISI...SAV-NDSRNITVM-T----TAL-KN--H----- S§---T----G----HT-..... K----- AF-.

binding |- vs - gpl120 \/ gp4al
| L A - fusion peptide -]
AMYAPPISGQIRCSS .NITGLLLTRDGG. . ... NSNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKRRVV. . . .. QREKRA.VG. IGALFL.GFLGAAGSTMGA

. ISNN-ET-DN-TL-
v+ .NR-DTGN-T-----========m-mmmmm-

\NGND-S-DT -~ ----mmmmmmmmmmmm oo o=

“A--A-N-T-N-.----TI----

--I---W-R-===.....G-=--- .
--I--SR-R-
-I---R-R-

...... TG-T--T---T--N-K-
DNTGDN-T---I--N-K-
~ESATN-T---I----KN---=----==-=c---""mm-

TN-TQN-T---T--mmmmmmmmmmmm =
VN-TNN-T---A-

HIV-1/SIVcpz

proteins

532

531
530
526
526

516
524
523
518

516
516
514

531
552
538

537
529
517

535
530
521
522

528
528
528
528

533
529
527
535

518
527
523
530

516
528
524

522
525
530
518

530
519
529
523

531
536
525

531
523
534
528

518
530
523
539

531
531

506
508
520

530
546
540
534

525
522
524
504
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B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR QL IDD QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579

.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132

.90 .WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BWO7621
.86 .ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9_11
.01.TRA3011
.04 .SK144B1
.04 .SK164B1
.96.967ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MNO012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VI997
.90.056

.93.SE7887
.94 .SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

immunodominant region
*

| AAA

ASMTLTVQARQLLSGIVQQONNLLRATIEAQQ . HLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNA . SW

RH----T----S.
-H----N----S.
H----T----S.

--SSKIH--.
.-R.

.-R.

.-R
.-R

sl

C-R...

.-R.LL.
.-R.LL.
-R.LL.

CRLLLL

.-R.

-l

.-V

AA

.SL.EQIWNH.
..--.DE---N..
..-Q.SE--DN..
..-Q.NE--ED.
..-H.DD---N.

.-Q.SE--GN.

.-X.

.-R.
LK
..-Q.
..-E.
..-Q.

.TQ.
.
.-V
.-E.
.-H.
..-Q.

.-K.

.TQ.

)
..-0.
Q.
L-a.
.-H.
..-0.
LY.
L.
Q.
LY.
..-F.
L.-Y.
.TY.
.-Y.

A AAA

. TTWMEWDREINNYTSLI

M--LQ----- S---EI-
.M--LQ--K--S---Q--
.M---Q----VI---NI-
.M--LQ--K--8---TK-
.M--LQ--K--S---QI-

NI-

. D
..M--LQ--K--ST--DI-
.M--LQ--K--S---NI-
.M--LQ--K--S---DI-
.M--LQ--K--S---D--
.M--LQ--K--S---DI-
.M---Q-E---D---DH-
.M---Q-EK--R-H-KY-

M----- E---D---E-V

-EK--D---GV-
————— E---D---GF-
I--VQ-E---E---G-L
M- EK--S--SNI-
M----- EK--S--SYE-
M----- EK-VS--SKE-

M---Q-EK----- SNT-
.M---Q-EK--D---DT-
.M---Q-EK--D---KT-
M- EK--G---DT-
.M---Q-EK--S---GT-
.M--I--E---D---YH-

.M---Q-EK--S-H--T-
M---- EK--G--SDT-

642

632
640
635
644
637
636
634

21
640
629
644

640
645
634

658
658
647
641
641
644
635
645
642

642
644
635
629
630
649
640
641
639
637
642
625
647

640
632
634
655
638
638
630
647
629
637

619
627
632
628
629

631
629
636
635

633
635
637
629
628
646

648
641
634

637
639

637
628
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B.FR.8

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
037AB.

04_cpx
04_cpx
04_cpx
05 DF.
05 DF.
05 DF.
06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx
10 _CD.
10_CD.
10_CD.

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

3 .HXB2

.OUR200I
.OUR4141
.OUR7691
.CM240

.02CM_1669LE
.DJ264
NG. - .IBNG
UZ.02.02UZ693

BY.00.98BY10443
RU.97.KAL153_2
RU.98.RU98001

.CY.94.CY032
.GR.91.97PVCH
.GR.97.97PVMY

BE.-.VI1310
BE.93.VI961l
ES.99.X492

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179
CN.97.97CNOOL
CN.97.CN54
CN.98.98CN009

.97CNGX_6F
. 97CNGX_7F
. 97CNGX_9F
.98CN00G

.GH.96.96GH2911
.SN.95.955N1795
.SN.95.955N7808
.US.99.99DE4057

TZ.96.96TZ_BF061
TZ.96.96TZ_BF071
TZ.96.96TZ_BF110

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32879
12 BF.AR.99.ARMA159

12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13" cpx.CM.96.1849
13" cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397
147 BG.ES.99.X421

15 01B.TH.02.
15_01B.TH.02.

02TH OUR1331
02TH_OUR1332

15_01B.
15_01B.

16 A2D.
18_cpx.

.CM. -
.CM.0
.CM.9

.BE.8
.CM. -
.CM.9
.SN.9

CPZ.CD

OO000 Z=z24=2z

TH.99.
TH.99.

KR.97.
CM.97.

.YBF106
2.DJo0131
5.YBF30

7.ANT70
.96CMABB637
1.MVP5180
9.SEMP1300

.- .ANT

99TH_MU2079
99TH R2399

97KR004
CM53379

CPZ.GA.-.CPZGAB

CPZ.TZ
CPZ.US

.- .TAN1
.85.CPZUS

immunodominant region
*

| AAA

ASMTLTVQARQLLSGIVQQONNLLRAIEAQQ . HLLOQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNA .

.Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--R.
.Q--R-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-R---Y-S-K--S.
.---R-8----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K----- -S-K--T.
.Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-R-V-Y-S-K--R.

HIV-1/SIVcpz
proteins

AA A AA

.EQIWNH. .
.-E---N.
.-E---N..
.DE---N..
.-E---N.

.ND--DN.
.ND--DN.
_ND--DN. .
.DD--QN.

.DD---N..
.DE-*-N..
.DK---N..

.ND--DN. .
.ND--GN. .
.-K--DN. .

.GE--DN.
.-E--EN.
.D---EN.

.DE--GN. .
.-E---N..
.NE--DN. .
.SE--DN. .

.KE--DN.
.KE--DN.
.KE--DN.
.GE--DN.

.QE--DN.
.QE--DN.
.QE--DN.
.QE--DN.
.HE--EN. .
.QE--DN. .
.HE--DN. .
.QE--DN. .
.GE--DN. .
.DA--.N..
.-E---N..

.DD--GN.
.DD---N.

A AAA

TTWMEWDREINNYTSLI

M--T--E---8---NQ-

M--I--E---S---NQ-

.M--LQ--K-VS----1-
.M--LQ--K--S-

M--LQ----- S---D--

)V E— EK--S--S-T-
.M---Q-EK--GQ-SNT-
M----- EK-VGQ- SNK-

.M---Q--K--S---NT-
.M---Q--K--S---NT-
.M---Q--K--S---NTV
.M---Q--K--S---NT-
.M---Q--K--S---NT-
.M---Q--K--S---NT-
.M---Q--K--S---NT-
.M---Q--K--S8---NT-

M--L------ S---0--
M--L------ S---DI-
M--L------ H---QI-
M--L------ S---QI-
M----- E---D---G--
M---D-E---D---G--
M----- EK--D---G--

.M--LQ-E---8---QT-
.M--I--E---S---QT-

.NE---N..M--IQ--- --0--
.NE- -ENENM- - IK-E---D---QT-
.-A---N..M----- E----S-SNE-

.-E---N.
.-K--GN.
.DE--KN.

.SE--DN.
.SE--DN.
.SE--DN.

.DD---N.
.NE---N.
.-D---N.
.DD---N.
.AE---N.
.NE---N..
.NE--DN. .
.NE--DN.

.DD---N.
.NE--DN.

.DT--XN.
.DT--GN.
.DT---N.
.-S--DT.
....... -S--DS.
.DS--DN.
.TDLDT--GN.

.M---Q-EK--S--SHA-
.M---Q-EK--S--SNE-
U E——— EK--Y--SNE-
.M--RQ--K--SK-SYT-
.M--LQ--K-VS---EM-
.M--LQ--K--DQ--NT-

M----- E---D---G--
.M-----E---D---G--
.M---Q-EK--D---D--
M---- EK--D---G--

.M---Q-E---S---NE-

.M---D-E---A---RE-
.M--LQ-E---D---GT-
.M--LQ-EK--S---EI-
.L--QQ---KVR--SGV-
.L--Q0Q- - -KVR--SGV-
.L--QQ--EKVR--SGV-
.L--Q----Q-8-I8-T-
.L--QQ--QQ-D-VS-1I-
.L--QQ--QH---VS-1I-
.L--Q---QQ-S-ISAT-

.M--Q----LVQ-S-GQ-
.L--QQ--KLVS- - -GK-
.L--Q----LVE-S-GT-
.L--Q----KVR--SGT-

642

641
640
636
636

626
634
633
628

626
626
624

641
662
648

647
639
627

645
640
631
632

638
638
638
638

643
639
637
645

628
637
633
640

626
637
634

632
635
641
630

640
629
639
633

641
646
635

641
633
644
638

628
640
633
649

641
641

617
619
631

638
655
651
646

645
633
645
615

Judwrugife urejoad zddATS/T-ATH
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Al.KE.94.023_17
A1.RU.03.03RU20_06_13
Al.SE.94.SE7253
Al.TZ.01.A173
Al.UA.00.98UA0116
A1.UG.92.92UG037
A1.UG.98.98UG57136

A2.CD.97.97CDKFE4
A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

A3.SN.01.DDI579
A3.SN.01.DDJ369
A3.SN.96.DDJ360

B.AR.00.ARMS008

B.AU.96.MBCD36
.C0.01.PCMO074
.GA.88.0YI
.NL.00.671_00T36
.RU. -.04RUT29005
.TH.90.BK132
.US.90.WEAU160
.US.98.1058_11

B

B

B

B

B

B

B
C.AR.01.ARG4006
C.BR.-.04BR013
C.BR.92.BR025-d
C.BW.00.00BW07621
C.ET.86.ETH2220
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_10
C.KE.00.KER2010
C.TZ.01.BD9_11
C.UY.01.TRA3011
C.ZA.04.SK144B1
C.ZA.04.SK164B1
C.ZM.96.96ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CM.01.01CM_4412HAL
.KE.O01.NKU3006
.TD.99.MNO12
.TZ.01.A280
.UG.94.94U0G114
.UG.99.99UGD23550
.UG.99.99UGK09958
.ZA.86.R482

F1.BE.93.VI850
F1.BR.89.BZ126
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE. 96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.ES.99.X138
.FI.93.HH8793 12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165
.VISol

BE.93.VI997
CF.90.056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535

AR O IO QQQQQQ
w
=
©0
w

HIV-1/SIVcpz
proteins

AAA

HSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHLPT .

I----I---I----I----A
I----I---I----I----A

.PRG.

*

PDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYH

---G-GP----F--I--V--
----TH--D-F--I--V--
---T-G---D-F--IF-V-

.A---G----G---QG-T
.A---G----G---QG-T

G---Q-K---V---8-F---A
Q-KN--V---S-F---A

769

759
767
762
771
764
763
761

21
767
756
771

767
772
761

785
785
774
768
768
771
762
772
769

769
771
762
756
757
776
767
768
766
764
769
752
774

767
759
761
782
765
765
757
774
756
744

746
754
759
755
756

758
756
763
762

760
762
764
756
755
773
775

768
761

764
766

764
755

819
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B.FR.83.HXB2

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.
03 _AB.

037AB.
037AB.

TH.
TH.
TH.
TH.

00.
01.
02.
90.

.02.
.91
-1
.02.
.00.

.97.
.98.

QOUR200I
OUR4141
OUR7691
CM240

02CM_1669LE

.DJ264

BNG
02UZ693
98BY10443

KAL153 2
RU9800T

04 cpx.CY.94.CY032
04~ cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05_DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.99.X492

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08 _BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97.
97.
97.
98.

.AU.96 .BFP90
.EE.-.EE0359
.ML.95.95ML127
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

97CNOOL
CN54
98CNO009

97CNGX_6F
97CNGX_7F
97CNGX_9F
98CN006

.GH.96.96GH2911
.SN.95.95S8N1795
.SN.95.95SN7808
.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10°CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 _cpx
11 _cpx
11 cpx

11_cpx.GR
12 BF.AR.97.
12 BF.AR.99.
12 BF.ES.02.
12 BF.UY.99.

13 _cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 _cpx.CM.96.1849
13 _cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X605
14_BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14 BG.ES.99.X421

15_01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16_A2D.
18_cpx.

.CM.
.CM.
.CM.

BE.
CM.
CM.
.SN.

OO000 =222

TH.
TH.
TH.
TH.

KR.
CM.

97.

.CM.02.02CM_2190SA
.CM.96.4496
.FR.99.MP1298

GR17

A32879
ARMA159
X1241
URTR23

.02TH_OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.97KR004
CM53379

-.YBF106
02.DJ0o0131
95.YBF30

87 .ANT70
-.96CMABB637
91.MVP5180
99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

AAA

HSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHLPT .

QKE
.QQE
--E
--E.
--E.
..--E.
YR--m oo D--A--Q--N------- SK----- RI--I---8-I----F------ R V----LTQP.QR-E.
YR-Lo---mmmm oo - D--A--Q-------- S-SK------ I---mm- S ..K-E.
YR--m oo D--A--Q--N------- R - I---mm- .0-E.
————————— I----I---I------ .0-
~-I--------I--- .0-
N .0-
--------- i .0-
YT---Q--------- L-------=-------D-§------- R PSHQ..Q-E
YT---Q--------- L------==-------D-§------- I-------- T-mmmmmmmmmm - V---IPSHQ..Q-E
YT---Q--==========-A------====-D---mmmm- I-------- T-mmmmmmmmmmm e L--PIHQ..Q-E
YT---m-mmmmm o= L---------------D--K------ I-------- I----T-mmmmmmmmmmmmmmmm oo PIHQ..Q-E
YR-L----------- KD--A-----------D-§------- I-------- I----- M-II-V---------- V---IPP--..-ED
4. D--A--------S--D-S------- R I--mmmmm- A-L--T--mmmmmmmm- LT-N..Q--
FD---QA-E--NT--KA-----Q--------D--K-----~ IA--V-A-II-I--IS-IIT-IA---------- L--LI--.AA--.
FE---KA-E--NT--KS----- S-m-mmmm- IA--V-A-II-I--ISVIIT-IA---------- L--LI--TTT--.
FG---QA-E--NT--KS-----Q-D---8--G--K------ IA----A-I--I--ISI-IT-IA---------- L--LI--..A--.
YEE-QKA-V---Q--KK- --IA-I---A---V-VIMI--N--KNI----Q---L-IPNHH..QEE
--IA-I---A-I-V---MVI-NL-KNI----Q---L--LNQH..QPE
--IA-I---A-I-I-VIMII-NL-KNI----Q---L-IPV-H..RQE
—————— IA-I---A-I-V---MI--NL-RNI-H--Q------PTHH.QQPE
I------ AT----- LLVLV-CLRK--- - - H----- IPTON. .QQD.
~-I-L-A---II----IMT-F-V-R---------- L--LI-V..Q-E
------ IA-I--A-------LMFIVNV-KQ-----T--FS-IPTQA..EQD.
————————— I-LIV-AS---I---GVIF-L-AK---------L--LF--..T-E

HIV-1/SIVcpz

proteins

.PRG

e

*

. PDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYH

ET--G---Q--G
QG----V--LT-LST-
QG----V--LS-LST

.A---GE---G---QG-T
.A---GE---G---Q-NTS

imm= G- -G---Q--T-------
.A---G----GD--QG-T------

.T---G----GS--Q--§--
.----G-TK-G---QG-TS

e G---QGK---V-----

----G---QGKV--V-

-G---E------- QGK---V-----
_____ R-------Q--m=———-
_____ R---G---Q---------

----- E---G---QG--------

e G----V---8-F---F---o---mmmn
R aEE R QG----V---§-F--IF----- N----L--
\A----E---G---QG-NG-V---§-F---A--------mmm--
e QG----V-=-T-FF--A-------===---

————— ET--GV-GQ--G--V---8-F-----E---N-LI-L--
————— ET--GV-GQG----V---S-F-T-V-E-F-N-LI-L--
————— ET-GGV--Q--G--V---S-FS--V-E---N-LI-L--

.AGT-GRTGGG- - -EG-P-W-PSPQ-F-P-LYT---TII-WT--
.AET-G-TGG---GE--H-WRP-QQ-F-Q-LYT---TII-W--R
.AET-CGRTG----- G--PKWTA-PP-F-QQLYT---TII-WT--
.AQA-G-TG-G------ L---PSPQ-F-P-LYT---TII-W---

-EQ--E-R----RK--I-WRA-QH-FF--L-V--T-TIIQWI-Q

.QG-LGE-D-G---Q--8--V---E-C-P------- N-GIW--Q

-EQ-G--AGG--G--NI-WTPSPA-FFSIV-E---N-LIWI-Q

i T--GA-KT-NV--T---8-F---V-E---N-LI-L--

769

768
767
763
763

753
761
760
755

753
753
751

769
789
776

774
766
756

772
767
758
759

765
765
765
765

770
766
764
772

755
764
760
767

753
764
761

759
762
768
757

767
756
766
760

769
773
762

768
760
771
765

755
767
760
776

768
768

745
748
758

765
782
778
774

772
760
772
742
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Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR O IO QQQQQQ

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

94.Q23_17
03.03RT20_06_13
94 .SE7253
01.A173
00.98UA0116
92.92UG037
98.98UG57136

.97.97CDKFE4
.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41
.01.DDI579

.01.DDJ369
.96.DDJ360

.00.ARMS008
.96 .MBCD36
.01.PCMO74
.88.0YI
.00.671_00T36
.- .04RUT29005
.90.BK132

.90 .WEAU160
.98.1058_11

.01.ARG4006
.-.04BR0O13
.92.BR025-d
.00.00BW07621
.86.ETH2220
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.01.BD9 11
.01.TRA3011
.04.SK144B1
.04.SK164B1
.96.962ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.01.01CM 4412HAL
.01.NKU3006
.99.MN012
.01.A280
.94.94UG114
.99.99UGD23550
.99.99UGK09958
.86.R482

.93.VI850
.89.BZ126
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.99.X138
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165
.93.VI991

.93.VIo97
.90.056

.93.SE7887
.94.8SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz

proteins
JU .
RLRDLLLIVT...RIVELLGR........ RGWEALKYW .ELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQGLERIL.L*
----FI--AA... .SSLKGLRL---GI--L .---I--IN-VDTI----- GW------ IA-RIG---L---V-------- A-.--

----FIX-AA... .SSLKGLRL---G---L
---HFI--A-... .SSLKGLRL---G---L
----FT---A...-T----- H.NSLKGLRL---G---L

.---S--IN-IDTI
.---L--I--FDTP----- GW---G--LI-RIG---LN--------
.---S--IN--DTI

----FIS-AA... .SSLKGLRL---G---L --S--IN-IDTI

----FI--AA... .SSLKGLRL---G---L --I--IN--DTI

----FI--AA... .SSLKGLRL---G---L .---I--IN-FDTI

;;l:éiillé:::Lf;;ll;ﬁ:ééikéﬁéi;;;éi;;i ..........................................................................
----CI--AA...----- V-H.SSLKGLRL---G--HL

----CI--AA...-T----- H.CSLKGLRL---G--NL

----FT--AA...-T-----Q............ G

----FT--AA...

----FT--AA...-T-----Q............ G

Heooo-T--BA. . mmmmmmmm . . T---G-RLG---L------------
~L--L-RVY---L--

.---K--I---DTI----
.---K--I---DTI----
.---K--I--FDTI----
.---K--I--FDTI----
.==-K--IN---T---V-G-----F--LI-RIW--FCN----------

----FI-VAA...
----FI-VTA...
----CI---A...
Q---FI---A...

. SSLRGLQK------- L
.SSLRGLQT------- L
.SSLRGLQ----I---L
.SSLKGIQ----T---L
.SSLRGLQT--Q----L
.SSLKGLQ-------- L

\---K--IN-FDT---V-
Se--K--T---DTI-----m-mn- I--LI--TI----- NV

H---FI--AA...---D........ RGLR-------- . L=

H----I--AA...---N........ RGLR------- . L=
H---FI--AA...---D........ RGLK-------- . L=
H---FI--AA...---D........ RGLR-------- . LI-

H---FI--AA...-T-D........ RGLT----T---L . .-

H---FI--AA...-T-D........ RGLKG---V---T. .. ..-=-A---......GR.==-T--T----T---Vommmmmmm- IL-R-G---L--------- -
Ho-oom-- AA...-T-D........ RGVKG------- L . I---L-R-G--VL-- --
C--NFI--AA...-T-D........ KGLK----V---L, . --I--IL-R-G--VLN- .-
H---FI--AA...-T-N........ KGLI----I---L .-I--=-ID---T---V------- I---L-R-G---L--------- -
- --FI--BA...-T------ .NSLKGLRL------- L .-=----IN--DTI-----NW------- A-R-G--VLN----------- -
----CV--BA...-TA----H.SSLKGLRL---G---C .-=----IN--DTL-----NW------- A---Go--Lmmmmmmmm oo -
-------- A-...-T-----H.RXLKGLKL--DG---X . XW- - -A--LG-RVG---LN--V -

----FI--RAA.. -H.NSLKGLRL---G---L ---I--R-F--FLN--T---- --
----- V--BA.. - - .SSLKGLRL---G---L . ----A-R-Y---LNV-T---- --
----8I---A...-T------ .SSLKGLRL---G---L .======I---DTV-----NW------- A-R----- LN--T---mmm-- -
------ S--A.. s.......GR-------LL e T--L--R-Wo--Le-mmm - --
Lo--8----T. . -Tommmnn GR--R----- Y ¢ S R, i S T--T--R-W--VL---mmmmmmmmm - --
Lo-mmmm-- A GR--R----- T ¢ T Y, GI-VI--R-W---L--------- --
----FV--AA...-T-GT--L........ ----I---L immm===I-==-Temmmmmmmom- I--IA-R-F---L------------ A-.--
----FV--AA...-T-GT--L........ ----I---L imm====I-==-Temmmmmmmom- I--IA-R-F---L------------ A-.--
H----V--A-...--LD..RG...... LKGS------ L.....===IL-=......G=,=I-===IN-=-T----------- I--I-YR-F--LL--------- F--L-.--

Q--N-I----...--L-..RG...... LRG------- L G----I--IG-R-F--LL------------ A-.--

857

854
862
857
866
859
858
856

21
862
851
866

851
867
845

873
873
862
856
856
859
850
860
857

857
866
857
851
852
871
862
863
861
859
857
847
869

855
847
849
870
853
853
845
862
844
832

834
842
847
843
844

846
844
851
850

855
857
859
851
850
868
863

856
849

852
854

852
843

029
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B.FR.83.HXB2

01_AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
02°AG.
02"AG.
02°AG.
03 _AB.
03”AB.
03”AB.

RU.

.00.0UR200I
.01.0UR4141I
.02.0UR7691
.90.CM240

.02.02CM_1669LE
.91.DJ264
.- .IBNG

02.02U2693

.00.98BY10443
.97 .KAL153_2

98.RU98001

04 _cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05_DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08 _BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx

AU
.EE
ML
. SN

CN.
CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

.GH
.SN
.SN
.Us

.96 .BFP90
.-.EE0359
.95.95ML127
.97.97SE1078

-.CNGL179
97.97CNOO1
97.CN54
98.98CN009

97.97CNGX_6F
97.97CNGX_7F
97.97CNGX_9F
98.98CN006

.96.96GH2911
.95.958N1795
.95.958N7808
.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10 CD.TZ.96.96TZ BF071
10°CD.TZ.96.96TZ BF110

11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx
11 _cpx

.CM
.CM
.FR
.GR

.02.02CM_2190SA
.96.4496
.99.MP1298
.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12_BF.ES.02.X1241
12_BF.UY.99.URTR23

13 _cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 _cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14 BG.ES.99.X421

15_01B.
15 01B.
15_01B.
15_01B.

16_A2D.
18_cpx.

.CM. -
.CM.O

OO000 =222

TH

.YB
2.D

TH.
TH.
TH.

KR.
CM.

02.02TH_OUR1331
02.02TH_OUR1332
99.99TH_MU2079
.99.99TH_R2399

97.97KR004
97.CM53379

F106
Jo0131

.CM.95.YBF30

.BE.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD.-.ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

RLRDLLLIVT. ..

----FV---A..
H---FV--AV..

L——-FG———A.::

AAA %
........ RGWEALKYW. . .. .WNLLQYW......SQ.ELKNSAVSLLNATATIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQGLERIL.L*

.SSLKGLR----G---L .---T--I---D-A
.SSLKGLR----G---L
.SSLKGLR----S---L .
.SSLKGLR----G---L i---I--I---D-----

e H.SSLKGLRL------- L immm e IN--DTI

R H.SSLKGLRL------- L i IN--DTI

e Tomm- H.NCLKGLRL--G----L i
.-TA----Q.SSLKGLRL------- L i IN--DT------

----FV--AA...-T-GT--H........----I---L.....GS-VW--......G-.------IN--DT------
L---FV---L...-T--T--H........====I-=-L.....G--VC--......G-,=====-I---DT------

----FI-VAA...

---GFI-VAA... .---K-TI--VDTI----

----FT-VAA... .---K-TI--VDTI---------- I--L---L----Y§--------
----FI-VAA... .---K-TI--VDTI---------- I--L---L----YN--------
----FI-LTA... == -K-TI--VD-T---------- T-NR---T----HNV-------
----FI-LTA... == -K-TI--VDTI---------- I-NI---T----HNV-------
----FI-LTA... .---K-TI--VDTI----

----FI-LTA... .---K--I--FDTI

----FI--RAA...

----FI--BAA...

----FI--BAA...

----FI--BAA...

————— I--A-.

_____ I--A-

_____ I--A-

————— V--BA..

----FX--BA..

----FIF-RAA... --I--IAHR-L--FL-- -
Q---FI---A...====T===........====8===L.....G==A--=......G=,===8--Tommmmmomcannn I---AHR-L---LN-------- -
H _________

_______ V__

__T _______

- -FI--A-...-T------ .SSLRGLRL---G---L

- --FI--A-... . SSLKGLRL---G---L

--=-FI--A-...-T----- Q.SSLKGLRL---G---L

- --FI--BAA...-T------ . SSLKGLRL---G---L

----FI-VAA... -- .SSLRGLRL---G---L

- -FI--A-...-T------ . SSLKGLRL---G---L

- --FI--BAA...-T------ . SSLKGLRL---G---L

————— S---A..

----- S---A..

--K--VS-A-..

----FI--RAA...

----CIS-AA...

----- I-VAA. .

--A-S---IR...-TL-I--.QSLSRGLQLLN-LRIRL

--T-S---1Q...-TL-----.SLIRGLQLLN-LRTRL

--T-S---LR...-TL----.QSLSRGLQLLN-LRTHL

L-SN-ASGIQ. ..KVISY-RL.GLWILGQKIINVCRIC

L-SS-ASGIR...NVTSY--L.GLEILGQ-TI--CRQT .--QK--T--VDTI----GNW--SI-LGI-RIG-G-LN-
L-SN-ISGIR...-LIDY--L.GLWILGQKTI--CRLC im————- TN--DTI-VS--NW--GI-LGL-RIGQGFL- -
L-SN-ASGIQ...TVISH--L.GLWILGQKIIS-CRIC..... IAVI---...... L-.--Q---T---DTL-V---NW--GI-LGL-RIG-G-LN-----------
TC-TC--NL..oooteeinnennnnnnnnn ~AV-QHLCR. ITFR- CNHLENNLSTLWTIIRTEI IKNIDRL - -W-G-K-~SILLAL-TIV-I--EV---------
S-TS-ACN-WRQLKTLGH-IL. .HSLRLL-..-R-CLL..... GGII---...... GK.---I--I-=-Dmmmmmmmmmmmm I--AF-VTL-I--N-------
TFQNFIW-LW. ..ISLQA-K...QGIISLAHSLVIVHRTIIVGVRQIIE-SS. .NTYA.S-RVLLIQAIDRL-NFTGWW--LI--G-VYIA-G--N-------
--E----- LR...-T-QI--Q.NINKGLQLLN-LRARC. . ... ~GVIA--...... AR.---V--T---DT----------- I--LTRRLFLG-I------------~

HIV-1/SIVcpz

proteins

857

864
862
858
858

848
856
855
850

841
841
839

857
877
864

862
854
844

860
855
846
847

860
860
860
860

865
861
859
867

843
852
848
855

841
852
849

854
850
856
845

855
844
854
848

864
868
857

863
855
866
860

850
862
855
871

863
863

840
843
853

860
877
873
869

860
855
874
837
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B.FR.83.HXB2

NN GG DI QRQQAQ

.00.
.01.
.88.
.00.
.-.0
.90.
.90.
.98.

.01.
.-.0
.92
.00.
.86.
.95.
.99.
.00.
.01
.01
.04.
.04.
.96.

.ELI

.NDK
.01CM_4412HAL
.NKU3006
.MN012

.A280
.94UG114
.99UGD23550
.99UGK09958
.R482

.023_17
.03RT20_06_13
.SE7253

.A173
.98UA0116
.92UG037
.98UG57136

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

.DDI579
.DDJ369
.DDJ360

ARMS008
PCM074
oYI
671_00T36
4RUT29005
BK132
WEAU160
1058 11

ARG4006
4BR013

.BR025-d

00BWO7621
ETH2220
95IN21068
01IN565_10
KER2010

.BD9 11
.TRA3011

SK144B1
SK164B1
967ZM651

.VI1850
.BZ126
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.X138
.HH8793_12_1
.92NG083
.SE6165

.VISol
.VIS97
.056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

myristoylation

MGGKWSKSSVIGWPTVRERMRR

IV---AT---TI--
LV---AI---I-K
IV---AT---I--

..---A----I-Q
IV---QI---I-Q
IV---E----I-N

GCIS---A----I-Q

IV---A----T--

poly-P helix
acidic |
Phos site

R105 essential
for dimerization

APA---RG--PV-Q--D----V
. . TPTAARERTRQ-PT--KG---V-Q--D----V----. .
TP---KG---V-Q--D

.. .TPPAAEGVRPTP---EG---V-Q--AR---V----
.. .TPPTAQRTEAVS---PG---V-Q--AT---V

TPPT---EG---V-Q--S----V--T-..QAS-S-
TPPAPT- - -KG---V-Q-PD--R-V--E-..-NS-S-TR--E---
TPPT---KG---V-Q--D-Y--V--T-..QAS-SSI----H-D--..
TEPRRQOD
TRPTEERR EG---V-Q---R
AELQPP----EG

---D---Y-KK--E-
---D---Y-KK----
--D---Y-KK--E-

TPT--EG---V----DRR
.APPAAEXEG-A---EG---V-Q---RR
TPPTP---EG---V-Q---RR
PPPA--EG---V-Q---RR
TP---EG---V-Q--DRR--V

TPV--EG--KV-Q--D

TPA--PG---V-Q--D--

HPA--EG---V-Q--DR
TPIAAE-E--AG--

APA----G---V-Q--A--
AAPA----G---V-Q--A--

115

113
116
113
104
116
124
113

129
125
126

115
115
115

120
123
120
113
117
117
113
119

124
115
115
115
116
108
116
116
114
116
116
116
115

116
116
115
116
115
116
115
116
115
116

115
124
118
116
115

115
110
110
115

116
104
116
118
116
116

116
116
116

112
113

115
124

(44
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B.FR.83.HXB2

01_AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
02°AG.
02_AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

LI

.02.

.00.
.97.
.98.

04 _cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY
-.VI1310

05 _DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

05 DF.

06_cpx.
06_cpx.
06_cpx.
06_cpx.

07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx.
09_cpx.
09 _cpx.
09 _cpx.

BE.

CN.
CN.
CN.
CN.

EE.

-.C
97.
97.
98.

AU.96 .BFP90
.EE0359
ML.95.95ML127
SN.97.97SE1078

NGL179
97CN001
CN54
98CN009

.97CNGX_6F
. 97CNGX_7F
. 97CNGX_9F
.98CN006

GH.96.96GH2911
SN.95.95SN1795
SN.95.95SN7808
US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.
11 _cpx.
11 _cpx.
11 _cpx.

CM.02.02CM_2190SA
CM.96.4496
FR.99.MP1298
GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12_BF.ES.02.X1241

12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X605
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397
14_BG.ES.99.X421

15 01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16 A2D.
18_cpx.

.CM. -

CM.

97.

.02TH_OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH_R2399

.97KR004
CM53379

.YBF106
.CM.02.DJ00131
.CM.95.YBF30

.87.ANT70
-.96CMABB637

.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

OO0OO00 zZz4=2
w
=1

CPZ.CD.

CPZ.GA.-.

CPZ.TZ.

CPZ

- .ANT

GAB

- .TAN1

CPZ.US.85.CPZUS

poly-P helix

acidic | R105 essential
myristoylation CTTTTer TTOS site for dimerization
MGGKWSKSSVIGWPTVRERMRR. . ... ........ AEPAADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEAQEEEE. . VGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRRQDILDLWIY
.OUR200I = --------- IV---Q----I-Q............. TPT-TEG---V-Q--D----V--T-. .MN--D-V--R------
_OUR414I --------- IV---Q----TIKK.......v.o.... TP---EG---V-Q--D-Y--V----. MN--D-V--K------
.OUR7691 ---R----- IV---QI---I-Q............. TP---EG---V-Q--D----V-V--. . MN-TDSV--R---D--..
.CM240 -=S------ IV---Q---KIKQ............. TP--TEG---V-Q--D--------- ..ID--D-V--R---D--..
.02CM_1669LE  --------- IV---Q----1-Q
.DJ264  ——mmmmme- LV---K----IIQ
BNG  mmmmmmme- IV---K-MK---Q
02UZ693
98BY10443
KAL153 2
RU98001

.......... TPPT-R--EG---V-Q--D----------- .. o= -D---Y-KK--E-----

............. TP---EG---V-Q--A-- ---D---Y-KK--E--
.......... TPPT-G--KG---V-Q--D------- .. e --D---Y-KK--E-----
TPPAAERQTP---EG----- Q--A---------------D-------S-DNEE-----R-------------F--GF-------~- D---Y-KK--E-----

-------- XIV---EI---I--
------- GKIV---EI---I--
————————— IV---EI---IK-
——————— NKMA---EI--KI-Q.....oo.....

............. TP---EG---V-Q---NR
............. -P---EG---V-Q---NR
.. .TPPAAEGGRRNP---EG---V-Q---RR
........ APPAA-P---EG---V-Q---RR

——————— R-IV---EI---I-K..........TPP-P--TIG---V-Q--D----V----VGNK..D----------
——————— R-TV---A----1I.
————————— IV---AI---I-- .M--ES-T-

------- C-IV---E---KI--.............TP-=-VG---V-Q--A------------N-PD----------
------- R-IV---EI---I--....... TPPAAEA---AG---V-Q--A----V-----§-N-PN---------
......... TPPV-P---VG---V-Q--A--
............. TP VG- -V-Q- A~ -

--------- IV--8QI---IK-.............TP---EG---V-Q--D----V--- -
--8----- --Q---KIKQ. .\ 'rnnnn. TP---EG---V-Q--DN---V----. .MN--DSV--R-E-D--
S RITVI--Q--D-LKQ........i.. TPA--EG---V-Q--D----V----. .MN--D-V--R----- G
------- R-LP---AT------ TPPAAERTPPAA- -EG---V-Q--ATR--V-IN-------DS----------
—————————— V---EI---I-=............TPPS--KG---V-Q--D----====ceuGeuE-mmmmmmcmuun
- -KI----- LV---EI---I-- Q....TP---.VG---V-Q--ANR----T---KDN-QTV--------

- -KI----- IV---EI- QRPHEP-VEP-VG-----Q--ANR--L-T- - -RTN-PTV--V
- -KI----- LV---El------....... QTQEPAV--- . VGA----Q--ANR----IR--RDN-EST---------- .
- -NALR-GKFE--AA-------....... TRTFPES--C-PG--QI--E-AAR-G-P--H-PON---L-F--SHQ---..
--NA---NKFA--SA--D----....TRTSRTSPNS--C-PG--EI--Q-ADR-G-PI-Y-PQN---L-L--SHQ-S-E.
- -NA----KFA--SE--D----........ SSSDPQQ-C-PG---V--E-ATR-G-S--H-PON- - -L-F-DSHKD-D. .
- -NVLG-DKFK--SA------ Koot TSPEP--C-PG--QV--E-AAR-G-SN-H-PQN- - -L-F--SHQD-D. .
--SA---IK... “OAI-K........ IHETN. . . .

HIV-1/SIVcpz
proteins

115

115
115
113
113

122
115
115
115

116
116
116

128
124
119

116
119
116

114
115
118
125

114
115
115
115

115
115
115
115

116
115
115
117

116
121
116

117
117
116
117

115
115
121
119

116
108
118

116
121
116
116

113
113
109
113

125
116

116
122
121

121
125
120
119

113
115
111
119

1oad zddATS/T-ATH
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HIV-1/SIVcpz
proteins

D123 essential for

B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

A2.
A2.
A2.

B.CO.

AR O4 IOND QQQQQQ

.GA.
.NL.
.RU.
.TH.
.US.
.US.

.01.
.-.0
.BR025-d
.00BWO07621
.ETH2220
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.BD9 11
.TRA3011
.SK144B1
.SK164B1
.96ZM651

.ELI

.NDK
.01CM_4412HAL
.NKU3006
.MNO12

.A280
.94UG114
.99UGD23550
.99UGK09958
.R482

KE.
RU.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

CD.
CD.
Cy.

.SN.
.SN.
.SN.

.AR.

94

01

01
01
96

00.
01.
88.
00.
-.0
90.
90.
98.

03.
94.

00.
92.
98.

97.
97.
94.

.023_17
03RT20_06_13
SE7253

.A173
98UA0116
92UG037
98UG57136

97CDKS10
97CDKTB48
94CY017_41

.DDI579
.DDJ369
.DDJ360

ARMS008
PCMO74
ovI
671_00T36
4RUT29005
BK132
WEAU160
1058_11

ARG4006
4BR013

V1850
.BZ126
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.X138
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165
.VI991

.VIS97
.056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

dimerization Premature Nef end HXB2

normal Nef end \
HTQGYF . PD*QNYTPGPGVRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE . ANKGENTSLLHPVSLHGMDDPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF. .. ... ... .. KNC*

--E-K-T-R-K---S--RV-K----
----- E---T-I-K---H--LK-TI-Q-----

.-TE---NV----ICQ--V-
.--E---NC-

M- E-SDG---Q-K---L--RR-M----
-M----- E-EHG---Q-K---L--RR-M----
--M----- E-SH----Q-K---L--RR-M----
.--E---NC----M-Q-RI--DH----M-K---S--RR------

F----- D-SEV--.I-E---NC----A----- E-ED----K-K---H--RR-M--------

————— CQ---E-DHN---V-K---Q--HK-R-------
-MCQ--IE-GD----M-K---H--RK-M----

-L--RR-T---M
. --M-Q---E-EH----K-V---8--RR-L---K
o D-GEV--.--E---NC----M-QQ----DH----K-K---H--HK-M--------

---------- E----D-QEV--.DTE--TN-----ICQ---E----Q--K---N-----E-K---M---FY
FQ----D-QEV--.-TER-DNC- - - -MCQQ- -E----Q--M---N----LE-K-------

FE---M--KEV--.
FE----D-EEV-K.
FE----D-KE---.
FE----D-QEV--.

----- D-EEV-K.
F--m- D-EEV-K.--E---NC----M-Q--

————— D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E-EDK---K-E------LR-I---R----Y.........QD*D--
F------- EEV-K.--E---NC----M-Q---E-ED----K-K------ LK-I---R---FY........ RD*DC*.
F----- D--EV-K.--E---NC----M-Q----- ED----R-E------- R-I---K---FY........... 0-..

——————————————— D-SEV--.--E---NC----ICQ--IE-E-----Q-K---S--RR-I-------FY...........-D--
F----- D-SEV--.--E---NC----ACQ--IE-E----- K-K---S--RR-I------- FY.ioiuen... -D--
——————————————— D-REV--.-TE---NC-----NQ---E-EH----K-K---S--RK-----M----Y...........-D..

——————————————— D-AEV--.TTE--DNC----INQ---E-EH--I-M-K---S--RR--------D-Y...........-D..

207

205
208
205
196
208
216
205

130
217
218

204
207
207

212
217
212
205
209
209
205
211

216
207
207
207
208
201
208
208
206
208
208
208
207

208
208
131
208
207
208
207
208
206
208

209
218
212
211
205

131
200
200
206

208
120
208
210
208
208
208

208
207

204
205

205
214

a9

Jyudwugife urejoad zddAS/T-ATH
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D123 essential for
dimerization

B.FR.83.HXB2

Premature Nef end HXB2

01 AE.TH.00.0UR2001I N----- R
01 AE.TH.01.0UR4141I B Y E———

01 AE.TH.02.0UR7691 N---F-. - -WH------

01 AE.TH.90.CM240 N---Fe - -Wommmm o
02_AG.CM.02.02CM_1669LE  ------ e W m e

02_AG.FR.91.DJ264 T B T
02 AG.NG. - . IBNG N---Fe o -Wommmm o
02 AG.UZ.02.02UZ693 ------ R
03_AB.BY.00.98BY10443 - B BT
03”AB.RU.97.KAL153 2 ------ W --
03”AB.RU.98.RU9800T ------ e W m e
04 _cpx.CY.94.CY032 - -F-.--WD-------
04_cpx.GR.91.97PVCH N----- e W e m e
04_cpx.GR.97.97PVMY N----- T

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.99.X492

06_cpx.AU.96.BFP9I0
06 _Cpx.EE.-.EE0359

06 _Cpx.ML.95.95ML127
06 _cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08”BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM_2190SA
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32879
12_BF.AR.99.ARMA159
12 BF.ES.02.X1241
12 _BF.UY.99.URTR23

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13 cpx.CM.96.1849 ------ oW
13_cpx.CM.96.4164 ------ oW
14 BG.ES.00.X605 N---F-.--W
14_BG.ES.00.X623 N---F-.--W
14_BG.ES.99.X397 N---F-.--W
14_BG.ES.99.X421 N---F-.--W
15_01B.TH.02.02TH_OUR1331 N---F-.--W
15 01B.TH.02.02TH_OUR1332 N----- oW

15 01B.TH.99.99TH MU2079 N---F-.--W
15_01B.TH.99.99TH R2399 N---F-.--W

16_A2D.KR.97.97KR004 ----F-.--W
18_cpx.CM.97.CM53379 N---F-.--W

.CM. - .YBF106 e F-.--W
.CM.02.DJO0131
.CM.95.YBF30

.BE.87.ANT70
.CM.-.96CMABB637
.CM.91.MVP5180
.SN.99.SEMP1300

CPZ.CD. - .ANT
CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.TZ.-.TAN1
CPZ.US.85.CPZUS

OO0O00 zZz4=2z

/
HTQGYF . PD*QNYTPGPGVRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE.

I-F--C----F-mmm- DQREV- - .
T--momm - F--E-MD-AEV--.
T-F--mmm- F----MD-AEV--.
T-F--mmm- F----MD-AE--K.
I-Fo-mmmmmmmmm - D-EEV--
I-Fo--mmmmmmmm - D-AEV--
I-Fo-mmmmmmmmm o D--EV--
E-F--C----F----- D-QEV--
E-F--C----F----- D-QEV--
T-F--C----F----- D-QEV--

. -TE----C----1-Q---E-E----- K-K
.--E---NC----I-Q---E-E----- K-K
.ITA--DNC----I-Q---E-E----- K-K---L--YR-M

.--E--DNC----M----- E-DD----Q-K---S--LR-I---R---FY
.--E---KC----MHQ
. - -GEDXGC----X-Q--T--ADK---K-----

.LT----NC----ICQ--AE-E----- K-K---S--RR-I---K---FY
.-T----NC-
JET----N----- MCQ--AE-E-G---M-K---S--RR-T------ DFY.....ounnn. -D--
JET----X----- MCQ--V----X---M-K---S--RR-T-X-X---FY........... -D--

.--E--DNC----- CQ---E-EH----K-K---Q--HR-W--------
.--E--DNC----- CQ---E-DH----KRK---Q--HR-R-------
.--E--DNC--

normal Nef end \
ANKGENTSLLHPVSLHGMDDPEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF........... KNC*

ICQ---E-ED----V-----
--ICQ---E-DD----I--
--E---NA----ICQ--QE-ED----T-----

--IC---AE-E-G---M--

--CQ---E-DH----K-K---Q--HR-R----

.--E---NC

--E--DNC

--E--DNC--

--E--DNC

--E--DNC

. -TG---N----- MCQ--V-8.GG---M----- T--LK-T---K---FY........... -D--

.-TG---NC----MCQ--IE-S-G-I-M-K---T--LK-L-K-K----Y........... -D--

.-TG---NC----ICQ--IE-S----- M-K---T--LK-I---Q---FY........... -D--
E-KHG---V-K---T--HK-T--------
E-AHG---I-Q--IK--HT-M----
E--D----K-K---Q---K-M--------

~TE---NR----ICQ--IE-E----- R-K---S--RR-TI------ DFY......... KD*D- -

--E---N----- I1CQ----- E-G---M-K---S--RK-I------ DFY........... -D--

--E---NC----M-Q--IE-ED----R-K---S--RR-T------ DFY......... KD*D- -

.--E---NC----M-Q---E-DD----M-K-----~- LR-I---R---FY......... QD*D- -

.--E---NC----M-Q---E-ED----I-K------ LR-L---K---WY......... KD*D- -

.--E---NC----LHQ -Q--RR-L---K---FY......... KD*D- -

.--E---NC----M-Q--TE-GDK---V-------- LR-T---R----Y......... QD*D-X

————— C-E--F----ID-KEV--.--E---NC----M-Q--IE-A-----M-K---S--RK-I-------
I----C----F----- D-REV--.--E---NC----M-QY----E-K---M-K---S--RR----- M----Y
T-F--mm- F--E--D-AE--- ICQ---E-ADN---R-K---S--RR-I------
T----- Y---F--E--D-AEV--. ICQ---GXGDN---R-X---S--RR-I------
T---omm - F--E-MD-AE---. --ICQ---E-ADN---I-----S--RR-I------
T-F------- F--E--D-AEV--. ICQ---E-ADN---R----- S--RR-I----RRNFY
I----C----Fommm- D-RDA--.D--E--NC----M-Q--QE-E----- M-K---S--RK-T--------
I----C----Fommm- D-REV--.D--E--NC----M-Q--Q--ED----M-K---S--RK-I----
I----C----Fommm- D-SDV--.N----- NC----M-Q---E-E----- K-Q---A--RK-I--------
I-F--C----F----- DTREV- - .DS----NC----LNQ--Q- -EDK- - -M-K- - -A--RK-I--D----FY
I--mmmmm- . S-AEV--.-TE--TN----- ICQ--IE------- K-V---H--LV-K-------
I-mmmmmmmmmmm e D-AEV--.-TE---N----- I1CQ----- E----- M-K---T--RK-I---Q----Y
----- C----F----LSEEAV--.--E-D-NA----ICQ--V--DHKQ--V-----

--F----LSAEAV--.--E-D-NA----LCQ--V--GHK---Q-Q
----- F----LSAEEV--.--E-D-NA----ICQ--A--DHK---V--
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--ACN--S--AHG-IPK-Q--TS--RT---LIT---L-........ NKD* - - -
-ACN--AE-AHG-I-K-Q--RS-GLT-T-LQK---L-.......... P-XN-
----- CN--FE--HK-M-K-Q--RS-GST---LIT---L-........LKD*---

————— XETKTA . NRRI*-R-
- YXKTDFRLAHAH- - - -
-~ .K*GLP.GAMTQ- - -
------- XELMAVTAQAQ* - - -

207

131
131
129
205

138
207
207
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208

220
216
211

210
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209
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207
210
217
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207

207
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207
133

208
213
208

133
211
208
211

209
209
215
213

132
200
210

208
213
208
208

205
205
201
205

217
208
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214
213

218
221
214
215

211
218
207
222
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