Protein Alignment Summary Tabl®¢l)

AGM POL

Name Accession No. Region First Author Reference
AGMTYO  X07805 complete genome Fukasawa, M. Nature 333, 457—461 (1988)
AGM3 M30931 complete genome Baier, M. Virol. 176, 216-221 (1990)
AGM155 M29975 complete genome Johnson, P.R. J. Virol. 64, 108692 (1990)
SIVREV L40990 complete genome Hirsch, V.M. J. Virol. 69, 955-967 (1995)
AGM677 M66437 complete genome Fomsgaard, A. Virol. 182, 397-402 (1991)
AGMT9 L19254 gag, pol Hirsch, V.M. Virol. 197, 426-430 (1993)
AGMT17 L19250 gag, pol Hirsch, V.M. Virol. 197, 426-430 (1993)
AGMT27 L19251 gag, pol Hirsch, V.M. Virol. 197, 426—430 (1993)
AGMT40 L19252 gag, pol Hirsch, V.M. Virol. 197, 426-430 (1993)
AGMT49 L19253 gag, pol Hirsch, V.M. Virol. 197, 426-430 (1993)
TAN1 U58991 complete genome Soares, M.A. Virol. 228, 394-399 (1997)
SAB1C u04005 complete genome Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
SABD37P u04018 pol Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
AGM266 M22974 pol Li, Y. J. Virol. 63, 1800-2 (1989)
AGM385 M21311 complete genome Daniel, M.D. J. Virol. 62, 4123-4128 (1988)
AGM381 M73537 complete genome Allan, J.S. J. Virol. 65, 2816-2828 (1991)
SYK L06042 complete genome Hirsch, V.M. J. Virol. 67, 1517-28 (1993)
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AGM POL

VERVET.CON LWKIWPYAKTMSG TKxxXMxXMWxXRXXSKRLQ.GTGEFFRVW.XVDGXKTEKF.... SRRXSWXGTX.CAPSTEXXX.............. TIRPSKEAP 80
AGM3 --KDE-LE--ET-AF-----.R--K---- P--SE-Q--....~--Y--G-AN. 64

AGMTYO

AGM155 59

SIVREV 56

GRIVET.CON VRQNWPY G----EW--K----- PLGRSE-K--.CAIQ--H--S--N.SP-NGN. Y a— 60

AGM677 VRQNWPY G----EW--K----- PLGRSE-K--.CAIQ--H--S--N.SP-NGN..... SL-S---- 60

TANTALUS.CON SNAKHARDHNGRSRTKRKRQ??R??PLLQM-tn-?-t-RL-ksRT?(??q--??-t??----?r--q---eNa?tm-fqaAQ-.FRAR-sR-DGspda?-riphRsas?cgs.......... ?---Q-t- 102

AGMT9 SNAKHARDHNGRSRTKRKRQGKRTYPLLQM-TNR-HSERLPQGRTKQVSQ--KT-TL--G--DRA-K---KND.TM-IEAAQ-.FRAR-SR-DGSPIA--RDLRRSHS.TGS.......... -—--QTTV 117
AGMT17 RR--Q--KENARTLRFQAAQ-.FRAR-SR-DGSPDRR-WIPHRSAS.CRS

AGMT27 M-PD-T-T-RL-KSRTNEVPQV-ET-AHG----KW--Q---ENANPM-FQ-AQ-.FRAR-TR-DG$KDAR-RIPHRSAS.CGS .

AGMT40 RRTNK-SQ--KA-THG----VRA-K---END.TM-IEAAQ-.FRAR-SR-DGS-HAN-RIPHRSSS.TGS..........

AGMT49 ---KNANTM-FQAAQ-.FRAR-SR-DGSPIAN-WGSHRSVRLAGS.......

TAN1 QRQRPTPLLQM-TN-A-T-RL-KSRTKQ-PK--EA-TL----PQW--Q---ENA.NL-N-AAQ-.FRAR-SR-DGSPDA--RIPHRFAS.CGS.......... -

SABAEUS.CON e .PLGQRE-QE-.PSDLHQTNSSPNGTGLQQAGGKLVCRQTSDQRTRARRSSNSPVK-V 61
SAB1C e .PLGORE-QE-.PSDLHQTNSSPNGTGLQQAGGKLVCRQTSDQRTRARRSSNSPVK-V 61
SYKES.CON ---ERMGGLQEAPSQLPSEERAIC-PS-GHRRWAMAH TST-E.GT 51

SYK ---ERMGGLQEAPSQLPSEERAIC-PS-GHRRWAMAH TST-E.GT 51

VERVET.CON AAXCREXETXEG.. TxxxTTSNESRLDRGI.FFELPLWRRPIXTVXIEXVPXXAXLDTGADDTIIKETDLQLXG..PWRPKIIXXIGGGLNVKXYXX.....XEVKXEXKILRGTXxxXGATPINIXGRNL 200

AGM3 1--QG-AV--.-KEK=--Srmrmmme R K--Y--G--IR-L--

AGMTYO —-|--R--T--. AKEES-G---G-- . .

AGM155 -V---R--N-K..SEQKPP-EQ---E---.--—- . 179

SIVREV ~V---GK-

GRIVET.CON  P-V--GTAP-R..GERTDKET-GERSG-C.-L------- VG cy Vo Ripm— Q-K--HFPPHK---S-VWGG----IH--E-QG 182

AGM677 P-V---GTAP-R..GERTDKET-GERSG-C.-L------ MKR-I--GT-VQ-L------ Q-K--HFPPHK---S-VWGG----IH--E-QG 182

TANTALUS.CON g?v-kKgg.........p-?€a-gegtG-L.--F------22KIY-QGQ-VQVL---------—- E-IH-E-R..---VVGG--—-IS--Q-DN.....IL-NIDG-ET--NVLI-P-—-V-—| 211

AGMT9 G-V-KKGG.........PAEEA-GEGTG-L -L-F----X 149
AGMT17 G-V-KKRR........P-KEAKREGTG-L.-L-Fx 82
AGMT27 GTI-KKGG.........SVKEA-GKRAG-L.-|-F------ 121
AGMT40 GTV-E-GG.... 107
AGMT49 RTVHE-RG........ T-KET-GEGTG-L.-L-F-—---x 84
TAN1 G-V-QKGR........SIEKA-GEGTG-L -L-F------MSKIY-QGQ-VQVL----xrmrmee E-IH-E-R..-=--VVGG----IS--Q-DN....IL-NIDG-ET--NVLI-P----V--| 211

SABAEUS.CON CCSGETA--AVAKPLA.T-EPLR....G-LQLPQVS-----MK--Y--GQKVT-L------- SV-QG?E-GDN....-K-R--GG---CI--?A-HN.....Q--?1-?-?CKA-ILV-?--V--]---V 171

SAB1C CCSGETA--AVAKPLA.T-EPLR....G-LQLPQVS-----MK--Y--GQKVT-L------- SV-QGIE-GDN....-K-R--GG---Cl---A-HN.....Q---I-D-TCKA-ILV-E--V--|---V 177

SABD37P SV-QGLE-GDN....-K-R--GG---CI--RA-HN.....Q--EI-G-GCKA-ILV-D--V--|---V 59

SYKES.CON ELSLE-TPHQQ-SALAEGEQ.W-GGDQESLSLSQ-S-----MIE-DV-GDLVQMLV---------R-E-I--HQP..-S---VGGL--NIT-RQ-RNIRFTVVKPSGKR-QVE--LLV-P--V--L---| 178

SYK ELSLE-TPHQQ-SALAEGEQ.W-GGDQESLSLSQ-S-----MIE-DV-GDLVQMLV---------R-E-|--HQP..-S---VGGL--NIT-RQ-RNIRFTVVKPSGKR-QVE--LLV-P--V--L---| 178
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AGM POL

VERVET.CON XXXAGAXLXMGQLSEXIPITPVKXXEGAXGPXLKQWPLSKXKIKALXEICXQLEKEGKISXXGGENAYNTPXFXIXXXDKSXWXMXVXXXEXXKATQXFFEXQLXIXXPAGLXXMXXITXLDXGDAYYSI 330

AGM3 LAP---K-V-----Q------LK---R--F E KI V-C-KKK---Q-R-L-DFR-LN----D---V--G-PH-S-FEK-TE--V~-|------- 314

AGMTYO LAP-VPR-V------K=-V=-r-LK-+-R--CV R EnrEr-Qnm-GerQrmrerRVmememeas I-C-KKK---Q-R-L-DFR-LN----D---V--G-PH----RK-RQ--V--V+------ 330
AGM155 LAQ---K-V-r-=-QT-=---RLK---R--R=---o- [+-Q---KT-E---L-RV=-D-----VV-C-RKK---Q-R-L-DF R-LN-+--D+--V--G-PH----KK-KQ--l-V------ 309
SIVREV LAP---R-V=--=-Q--=-=--LKD--R--HI T-—E K I-C-RKK=-TQ-R-L-DFR-LN-V--D+--V--G-PH----QK-KQ--V/-|------ 306
GRIVET.CON 312
AGM677 312

TANTALUS.CON
TAN1

SABAEUS.CON 282
SABIC 305
SABD37P LAQL-VT-NLVA..KT-LPIK-QLKP-KD--R-R-----E--E=-RT--E------HLERI-P--P----VV-A-RKK---Q-R-LMDFR-LN----D-Q-V--G-PH----QQREQ--V--IA-—-F-C 187

SYKES.CON LTKL-VK-V-V-..TALEPVK-SLKPDKEL-R------- VE-LE--KA-VEDML-A-QLEKASPT-P----V-V-RKK--KK-R-LIDFRKLNE---D---V--G-PH-G--K.RQKL-II-LK-----V 305
SYK LTKL-VK-V-V-..TALEPVK-SLKPDKEL-R------- VE-LE--KA-VEDML-A-QLEKASPT-P----V-V-RKK--KK-R-LIDFRKLNE---D---V--G-PH-G--K.RQKL-II-LK-----V 305

VERVET.CON PXDPEFRKXTAFTXPXVNNXGPGIxY QFXXLXQGWXGXPxXIXXXTAAXIXXEIKXELKPXTIVXYMDxxWVGSQEDEXXHXXLVEXXRXKLXXWGLEXPDxKVQKxPPYEWMGY KLWxHKWXLXSIELXE 460

AGM3 wLeeemYeennl-SemeQ---TR---NC-P---K-S-T-FQN---S-L E---K =L+~ Q---DL------ YT-DR---QL-M+-SA----To-KnmrcKnemrmmmmecs P--QIS-—ED 444
AGMTYO Lo-Ne=-Yoee]-T=--Q---R-=-NC-P--K-S-T-FQN---S-L E---RN-PAL--Q---DL----=-N-HT-DK---QL-T--QA---T-EK-M--E c--- o= P--E-SR-Q-E- 460
AGM155 —LeermYmec-Toe-Eor-R-=-NC-P-K-S-T-FQN--SK-L E---K---QL---Q--DL----~-EGPK-DQ--QTL-NR-QE---T-EK---RE--F-------- P--K-Q-EK 439
SIVREV wLememYeee-S - Q---VR==-NC-P=--K-S-T-FQN---K-L EK-E =L +--Q---DL--ro-- A L) o IRVANTG SN, S SR S— PQ--Q-N-N-E- 436

GRIVET.CON  -LCK=---Y=---|-S=--T---R---NC-P---K-S-T-FQN---N-LE-~-RHTPGLE--Q---DL-LA-DH--TR-NQQ-DIV-KM-LEK---T--K---RE--W-------HPN--TINK---PP 442
AGM677 LCK----Y - |- T+--R---NC-P---K-S-T-FQN---N-LE---RHTPGLE--Q---DL-LA-DH--TR-NQQ-DIV-KM-LEK---T--K---RE--W------HPN--TINK---PP 442

TANTALUS.CON -L----PY----Q---V----R---NC-P---K-S-T-FQH--QRVLK--GKKVQDLE-IQ---DM-|--DLP-KE-DEK--EV-KL-LLR-F-T--K----R---D------YPSH-S-NK--IP- 471
TAN1 ~Lee--PY---|-Q--V--=-R---NC-P---K-S-T-FQH--QRVLK--GKKVQDLE-IQ---DM-I--DLP-KE-DEK--EV-KL-LLR-F-T--K----R-=-D------YPSH-S-NK--IP- 471

SABAEUS.CON  -L-?D-Q-Y----I-S---2E--?R?-YKV-P---K-S-T-FQT--NK-LQ-FRQKNPDVD-YQ---DMLIA-DRPKAE-LVM-QQL-DY-ET--FKT-EK-F--D---L---E-YPK--Q-QE-T-P- 408

SAB1C -L--D-Q-Y----|-S---RE---R--YKV-P---K-S-T-FQT--NK-LQ-FRQKNPDVD-YQ---DMLIA-DRPKAE-LVM-QQL-DY-ET--FKT-EK-F--D---L----E-YPK--Q-QE-T-P- 435
SABD37P -L-ED-Q-Y---I-S---KE--MRF-YKV 217
SYKES.CON  -L-K--PY---V-S|--AS--ER---TV-P---K-S-T-FQS-INQ-LQPFRKKYSDL-LIQ---DLLI-TDRS-KA-QEI-QQIVTA-LKV-FKV-KE-W-DQY-MQ-L--T-HPD--Q-QK---PN 435
SYK -L-K-=-PY=---V-S|--AS--ER---TV-P---K-S-T-FQS-INQ-LQPFRKKYSDL-LIQ---DLLI-TDRS-KA-QEI-QQIVTA-LKV-FKV-KE-W-DQY-MQ-L--T-HPD--Q-QK--PN 435
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AGM POL

VERVET.CON KEXWTXNDIXKXVGKXNWAAXXXPGXRTKXIXKLXRXGKKNXLEVVXWTXEAEAXY AENKEXXKTEXEGXYXXPGKXXXAAVQKLEXGQWSY QFXXE..GXXXKVGXYXX...XXNXHXNXXXXXAGLV 584

AGM3 #E--V--QRL-L----QLY+-L-~-NLCx-l- ==L T-T=-E-eEeree|L=-Q--T-YK--RPIR-----G----KQ-..-QVL---K-TK...QK-T-T-EFRVL-—- 567

AGMTYO ~DE--V--Q-L--L---QLY-LK-R -C--ITGr+--Lo-L-A--P-r-Err-AclL-Q--T-YK-|PIR------Groroe-KQ-..-QVL--K-TK... QK-T-T-ELRTL--- 583

AGM155 #-Q-V=-LQ-Lr--L---QLY--L--N-C--L- <-=-L-D--E--P----E-E---IL---Q--T-YA-E-PLR-----GD-------KQ-..-KIL---KFAK...QKAT-T-ELRVL--V- 562

SIVREV ~-Q--Vo-Q-Ler-L---QLY~-L---Q-CR-l- ==L w-E-Q-E---ErmmeclLo=-Q--T-YA-PLR-------D----~-KQ-.-KIL---K-AK...QK-T-T-ELRTL---- 559

GRIVET.CON  LEGE--V-K-Q-V--VL---SQIY--IK--HTCAML- ---L--EIV--E---E-KN-QGIVQETQ--T-YD-L-ELI-T---QGE---T---TQ-..-AVL---R-AK...QRET-T-DLRTL-H-- 566
AGM677 LEGE--V-K-Q-V--VL---SQIY--IK--HTCAML- .----L--EIV--E---E-KN-QGIVQETQ--T-YD-L-ELI-T---QGE---T---TQ-. -AVL--R-AK...QRET-T-DLRTL-H-- 566

TANTALUS.CON .Q-H--V---Q-L--VL---SQLY--IK--ALC--L-.-AQDLTA--Q--EQ--VEFRQ-Q-IL-E-QQ-A-YD-S-SLR-TIT--DD---G---KQ-..-KVL-T-K-TK...SK-T-T-EFRVL--M- 594

TAN1 .Q-H--V---Q-L--VL---SQLY--IK--ALC--L-.-AQDLTA--Q--EQ--VEFRQ-Q-IL-E-QQ-A-YD-S-SLR-TIT--DD---G---KQ-..-KVL-T-K-TK...SK-T-T-EFRVL--M- 594
SABAEUS.CON .R-E--V---Q-L---L---SQIYT-IK--HLCR-I-.-ARPLT-I-Q--E---LELE--RQILRQKQQ-Q-YD-ALPLR-K-L--GD---G--1YQPE.NKIL---K-AK...IKTA-T-ELRML---- 532
SAB1C .R-E--V---Q-L---L---SQIYT-IK--HLCR-I-.-ARPLT-I-Q--E---LELE--RQILRQKQQ-Q-YD-ALPLR-K-L--GD---G--lYQPE.NKIL---K-AK...IKTA-T-ELRML---- 559

SYKES.CON IDDEI-V-QLQ-LI-VL---SQIYS-IK--ELC-CI-.-T-QLT--L TL-EA--ELE--RQIL-E-QA-S-YD-K-PLE-HIT-GSQ--G-MIKQ-QK-PPLIT-KTAK...TFAA-S-DYQSL-Q-L 561
SYK IDDEI-V-QLQ-LI-VL--SQIYS-IK--ELC-ClI-.-T-QLT--LTL-EA--ELE--RQIL-E-QA-S-YD-K-PLE-HIT--GSQ--G-MIKQ-QK-PPLIT-KTAK...TFAA-S-DYQSL-Q-L 561

VERVET.CON XKICKXALVIWGELPXXELPXXREVWEQWWAXYWxVXWIPEWEFVSXPxXVKXWxXTLTXEPIPXEDVYYVDGACNRNSKEGKAGYITQYGKXRVEKLENXTXQQAEXXAIKMALXDSGPxVNIVTDSQYA
AGM3

AGMTYO
AGM155

SIVREV

GRIVET.CON  Q---E--T---R--RVQ--VDKKT-DM--QD--Q-S--------- T-LL--L-YS-VK---KG 696
AGM677 Q----E--T---R=-RVQ--VDKKT-DM--QD--Q-S--------- T-LL--L-YS-VK---KG 696
TANTALUS.CON QRV--E-ITF--K--IM-V-VE 724
TAN1 QRV--E-ITF--K--IM-V-VE-------- 724
SABAEUS.CON  Q--G-E?27----2?-22--VE--2-----2D--Q-§-<--- 2-=-t-P| PPL-Y oK -megfoememmmmmnena — PeeQurmene T-Noee 2229949 P 643

SAB1C Q--G-ESl--QI-IM---VE--L----SD-Q-T------M--T-QLIRL-YK-VKD---G-A------Ar---------L -DR-DQK-VA---T-N-K--LE--L L--R---SK--------- 689
AGM266 XQD--Q#S---D-T---V-PL-TL-Y+--Kn--Grermrmrmrmrme-Roememecen To o NN X VTN, SN "N E— 100
AGM385 S TLe-VE-mrmememv D--Q-S----De--T-PWL-L-Y---K-LAK-somemrmemens S Q-------T-N-- 100

SYKES.CON N--GIQS-WY--KV-TFH--VK--E--K--TD--QAT-V--VK-I-T-PL-RWYYN-VP----EAVTF----A--D--T-N---VASD-TQ--QY--QT-N----LEGLL---Q--KDK----V----S 691
SYK N--GIQS-WY--KV-TFH--VK--E--K--TD--QAT-V--VK-I-T-PL-RWYYN-VP----EAVTF-----A--D--T-N---VASD-TQ--QY--QT-N----LEGLL---Q--KDK----V----S 691
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AGM POL

VERVET.CON MGILTAXPTXSDXPLVEQIAXMVXKQXIXXQWVXAXKGIXXNEXIXKLVSXGIRRXLXXXXIEEAQEEHEXYHXNWxXXADTXxXPQIVAKXIVXMCPKCQIKGEPXHXQVDASPXVWXMDXTHXEGKX

AGM3 ---L--Q-HQ-YL---P-D---GG--E-D---Q-M-KI-FLEK--------- R--N--RNL---Y GL---r-E--Acnemmmnnna V-Goeen-G--Q--C—-L-V 827

AGMTYO oo B S— L-1Q--Q-YL---P-H---GG--E-D----K----V-FLEK-----K--R--N--KNL--Y GL+----E--A-rmmememe V-Geeen-GT-Q--C-L-K-V 842

AGM155 e To o N J— Q--Q-EA-YL---P-H---GG--E-D----K-V--|-FIGR=------ DR--S=-RNL--FGL--w-E--AnereeVerec)-GoeersGo-Q--Corlcl 822

SIVREV e Q--Q--S------L--K-RA-YL---P-H---GG--E-D----Q----V-FIGR-------- DR--S--KNL---FGL----~-E--A---NAK-----G------G--Q--C--V-—-| 819

GRIVET.CON  -N----C-QE-NS-------QALMK-RQVYL---P-H---GG-TE-D----K---QI-FLDR-----DD-AK--N--RSMVQEF GL-N----E--AA------R---K-G-----[ET-Q--C--L--V 826
AGM677 -N----C-QE-NS-------QALMK-RQVYL---P-H---GG-TE-D----K---QI-FLDR-----DD-AK--N--RSMVQEFGL-N----E--AA------R---K-G---—-|ET-Q--C--L--V 826
TANTALUS.CON ------ Q--Q--SV--N---EE-IN-DA-YLT--P-H---GG-QE-D----Q---QV-FLDRM-----S-DK--T--QFIR-AFGI-AL---E--AA-- VG--Q--C--L--| 854
TANL e Q--Q--SV--N---EE-IN-DA-YLT--P-H---GG-QE-D----Q---QV-FLDRM-----S-DK--T--QFIR-AF GI-AL---E--AA--- VG--Q-C--L-—-I 854
SABAEUS.CON  ---IAGE--E--NNI-Q---EELIK-EAVYIA--P-H--VGG--E-D----Q---QV-FLDR-------- DK--A--RSMQQEFGL-A----E--AA--------- SV-Gorer-G-Q--C--L—| 773
SAB1C <-IAGE--E--NNI-Q---EELIK-EAVYIA--P-H--VGG--E-D----Q---QV-FLDR-------- DK--A--RSMQQEFGL-A----E--AA--------- SV-Gore-G--Q--C--L—| 819
SYKES.CON  Y-=-MTC--NTEH-|-----QEAIK-EA-YVT--P-H---GG--AVD----K---KI-FLER-PQ---D--R--S-MEYLRQEFHL-RQ---A-IQQ----NR---K-G---VDIYN-Q--C--E---V 821
SYK Y---MTC--NTEH-I-----QEAIK-EA-YVT--P-H---GG--AVD----K---KI-FLER-PQ---D--R--S-MEYLRQEFHL-RQ---A-IQQ----NR--K-G---VDIYN-Q--C--E--V 821

VERVET.CON VIVXVHVASGFIEAEXIPRETGKXTAXXXLKIXSRWPITQXXTXNGPNFTXQEVAAMCWWGXIEHXTGVPYXPXSXGXIEXMNKQLKXIIXKIRDXCQYTETAVLMACHXHNFKRKGGIGGXTPAERLIN

AGM3 [ N VR G T [ VN , S - S— I SN N o W JE NN e N, MS—— [ [I— 957
AGMTYO S S— AV S ST GRS ST NS - S N "ty (M B \ g W B> = SN =S SN SN G | —— Q- 972
AGM155 S AV g R S W S— KV--T---N-Q-Q-S--S+----E--G----D I L-A 952
SIVREV Y, S— Vermme-RE=-KFLom-Lome-V/-LH-Dmeree oo |meoK o Tooe-N-Q-Q-SV-S----E -G ----D. I L 949
GRIVET.CON  |--A--mememeas VermeemeEe-HFL-LLA---VKHLH-D-=-=-S-N---V=oe-Ne--To=|--N-Q-Q-SV-S--R---E--SQ-+-D-ERL-+--Q--T-l=-reemeecSS---V- 956
AGM677

TANTALUS.CON
TAN1

SABAEUS.CON  |--Armemeoa 2--V-Qero-Ac-hFLe-L Ar-eoe-KLH-Dcteo-S-QocleoeoK oo T2--+-N-Q-Q-VV-S----E--G Q---DAERL -+ 2-V- |- ememecee AT — 900

SABIC (187, NS Ve-QuemrAr-HFLo-LAcememe-LH-D-Toe- S QurlemeKoe- TFoe-N-Q-Q-WV- S--e--E--GQ---DAERL -}V -rmemmcmcns 7Y — 949

AGM381 Xe-V-Qerm-Ac-QF Lo-LA--<-AKLH-D------S- Q- l---Kor-TF----N-Q-Q-VV-S------E--GQ--EDAERL-----x

SYKES.CON  IC-A-NT--Y--TKILK+---DE--LFLMQ-A--=-K-IH-D-----VSDKFK-A--CG--T--|--N-Q-Q-IV-SK-RY-EA-SQ---DVTHLQ---A--TFIL---rr---- IS-G--Y--

SYK IC-A-NT---Y--TKILK+---DE--LFLMQ-Ax----K-IH-D-----VSDKFK-A---CG---T--I--N-Q-Q-IV-SK-RY--EA-SQ---DVTHLQ---A--TFIL-------- IS-G--Y--
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DEC 97

94

951
951

844

974



AGM POL

VERVET.CON
AGM3
AGMTYO
AGM155
SIVREV

GRIVET.CON
AGM677

TANTALUS.CON
TAN1

SABAEUS.CON
SAB1C

SYKES.CON
SYK

MITTQLEIQxxQTKIQKILNFRVYYREGRDXVWxGPAQLIWKGEGA.VVXXEXEEXxxXVPRRKAKxIXDYEPRKRMGDEXNXEGAXGXDNQMAXxSQILDD$

....... L-HL P--K--G ~IKGGV-LKEY-----|-K--ememen-S-L--G-A--
I HL P-- ~-LKDGSDLKV-----|-K----KQ-V-N-GDV--TR-S--
NTL P--K---R ~LK-Go-LKV=mememe|-KeemeneTLoo-THL--G-S-H---GD-
....... L-TL P--K ~IK-G-LK [-=mem-|-K G-M--LR-P---=-RN-----
Lo--LNTL-NQ------K P--K--R ~-IK-G-DIKV-------|-K--GE--T-DS-GSM--VREANK--EGD-DLQ-QE
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