Protein Alignment Summary Tabl&léf)

AGM NEF

Name Accession No. Region First Author Reference
AGMTYO X07805 complete genome Fukasawa, M. Nature 333, 457-461 (1988)
AGM3 M30931 complete genome Baier, M. Virol. 176, 216-221 (1990)
AGM155 M29975 complete genome Johnson, P.R. J. Virol. 64, 108692 (1990)
SIVREV L40990 complete genome Hirsch, V.M. J. Virol. 69, 955-967 (1995)
VER2L uo4017 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
AGM691 M33719 nef partial, LTR Johnson, P.R. J. Virol. 64, 108692 (1990)
AGTYOAB M63387 nef partial, LTR Sakuragi, J.-I. Virol. 185, 455-459 (1991)
AGM677 M66437 complete genome Fomsgaard, A. Virol. 182, 397-402 (1991)
GRI3L u04006 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
GRI2L u04007 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 29352947 (1994)
AGTYOAA M63386 nef partial, LTR Sakuragi, J.-I. Virol. 185, 455-459 (1991)
u04016 u04016 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
TAN1 U58991 complete genome Soares, M.A. Virol. 228, 394-399 (1997)
SAB1C u04005 complete genome Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
u20811 u20811 nef Jubier-Maurin, V. J. Virol. 69, 7349-7353 (1995)
u20813 u20813 nef Jubier-Maurin, V. J. Virol. 69, 7349-7353 (1995)
U21093 U21093 3’ nef partial, LTR Jubier-Maurin, V. J. Virol. 69, 7349-7353 (1995)
U26297 U26297 nef partial Bibollet-Ruche, F Unpublished (1995)
U26298 U26298 nef partial Bibollet-Ruche, F Unpublished (1995)
U26299 U26299 nef partial Bibollet-Ruche, F Unpublished (1995)
SAB1L15 u04008 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
SAB1L14 u04009 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
SAB2L16 u04010 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
SAB2L17 U04011 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
SAB3L18 u04012 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
SAB3L19 u04013 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
SAB4L10 u04014 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
SAB4L4 u04015 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J. 13, 2935-2947 (1994)
SYK L06042 complete genome Hirsch, V.M. J. Virol. 67, 1517-28 (1993)
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AGM NEF

VERVET.CON MGIgnSKPgHKKQgISIWhALHKTrvTrYGLLADPLIG?SSt?QEECDK?LIkSLIRKINGNMTpeg.RrLQeGD?WdEWSD..?EdE....VGFPVIPRVPLRQMTYKLAVDFSHFLKEKGGIDGIYYSd 118

AGMTYO —-SQ---A--YSK--Q----H 3 R VR Q-----E-E.<--e-w-T-E----..D-E-.... 123

AGM3 A . 123

AGM155 S TI-R---A--H I 123

SIVREV HV. Q--K . Deee.... E 123

AGM691 pra— 8
AGTYOAB o— 8
GRIVET.CON  --SS---R-QQGL-K--RG-RGKPGADWV--S----Q---V---G-A-K--W... GK-K+--D-.<-=-=-TF---D-..D-E-....~----Q S n 120

AGM677 --5$S---R-QQGL-K--RG-RGKPGADWV--S----Q---V----G-A-K--W...GK-K--D-.-<-----TF=--D-..D-E-....----Q S E 120

GRI3L N 1
GRI2L N 1
TANTALUS.CON --GS---REQQGL-R--R--R-AP-V---M ~-NWNGGS... TRRGKSTPE.G-KLAA-D..T-D-WEP-E-E... ?2-W-P 120

SIU04016 X---W-P 7
TAN1 -GS-~-REQQGL-R--R--R-AP-V---M-------Q--Nl------ NWNGGS...TRRGKSTPE.G-KLAA-D..T-D-WEP-E-E... E—-W-P 121

SABAEUS.CON  --gKS--Q-QqrS-W--sk-RgqaPel--DM-----1-Q--hl----A-S-?DG--?QGDSSR-E--k?k??-1QP.S-Y-. -dE-e... 7

SABIC --GKS--Q-QRHS-W--SK-RQAP-IQ-DM-----L-Q--HI----A-S--DG---QGDSSR-E--VKMKHQ-RQP.S-Y-..EDE-E... 124

SIU20811 --GKS--Q-QERS-W--AK-RQVPEIQ-DM-----L-Q--HI----A-S-KDG--KQGDSSR-E--VKLKHQ-RQP.S-Y-..DDE-T. 124

S1U20813 --AKS--QRQQRS-W--SK-REAPQI--DM-----L-Q--HI----AES-KDG--KQGDSSR-ED-ITMRHP-RQP.S-Y-..DDE-E.... Je-emeFoncl--G 124

SIU21093 XE---F-E 8
SIU26297 --GKS--Q-QQRS-W--SN-RQVPEI--DM 107

S1U26298 --GKS--Q-QQRS-W--SK-RQAPEI--DM 107

S1U26299 --GKS--Q-QQHS-W--SK-RQAPQI--DM-----L-Q--NI----A-S--DGS-KQGDSSR-E--IKYKGQ-RQP.S-Y-..EDE-E. .- 107

SYKES.CON  --STS--S-QLRSEGKYAIGWRLFGKQ-TP-P-E-SRPLQPCRGGF--AW-ST-TEPIDPHGPDR..DWGHS-GQKFSPG-IVQDEGDTGL----C-QT---TL--—-I-L-—-|-N---Q-MN-CE 128

SYK --STS--S-QLRSEGKYAIGWRLFGKQ-TP-P-E-SRPLQPCRGGF--AW-ST-TEPIDPHGPDR..DWGHS-GQKFSPG-IVQDEGDTGL-----C-QT---TL----I-L--|-N-—-Q-MN-CE 128
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VERVET.CON rRNKILNLYALNEWGIIDDWnAws?GPGiRyPrCFGFCFKLVPVdIhEEAetCERHCLVHPAQ??EDPDgi?HgE ?LVWKFdPMLAvqydP?r?yftDmh??v??7k$

AGMTYO K-----F-K Q MG-----S--| [----N-E------GL-.KR-
AGM3 —Q E V] =SS Ny N-K-L----DLG.KR-
AGM155 K A LH---- N---I-A S-E--LYST-GTGN
SIVREV —R T---V EM N NS S, ——— N-Q--E---Al-.KR--
VER2L X KemrmenK KH AV/ TR VYN T-E--E---ST-GTGN-
AGM691 ~E Q-YTP [ N | S LQ------W---T---R-N----CKAM-GV..-N---AT-..G--
AGTYOAB A Q-YTP-----K v MR----DPE-N-V--snmenen CKAS-GV..-----.N-..K--
[1=11V/=3 ole) RN — (07a 0 s S S— 7 K---e??2-WM..?k-----a.kr$
AGM677 -E Q-Y-P v D---V--r-r--K---E-R-DM. -K---EHA KR
GRI3L -K---EFK-WM..HK---GME.KK$
GRI2L K-T-EFK-WM..HR-—-EHA..$$
AGTYOAA R-EM..----GMA.KR$
TANTALUS.CON K-EQ--------- B RV L, S— E-----VSQ--Q.D-----L----IEWES-PW. K-T-----N-L-----N-DS. .-K---GL-.KR--
SIU04016 -Q-Y#P---T-K-nemenen E-----VSQ--Q.D-----L----[EWES-PW..K-T-----N-L-----N-DS. -K---GL-.KR--
TAN1 - Q-Y-P--T-K-mrmeme-Eenes-VSQ--Q.D-mr-Lo--|EWES-PW. K-T-----N-L-----N-DS..-K--GL-.KR--
SABAEUS.CON  ?-K---D---enenes V-G-QNY TD---t---K 2--W--momeeee §---PN?-2--L--iay ED-PW. .K-t=-----?---D-VAW-L.hPEQVPs-5-$
SAB1C NG, F— V-G-QNYTD---T---Koe-Wormrmeoen S---KNS-N---L---VAYED-AW. .K-T-----L---D-VAW-L. HPEQVPSAQG$
SIU20811 NG, FE— V-G-QNYTD---T-F-KM--WL-------MSD--HDSDT---L----|AYED-PW. K-V---r-nnron D-VAW-L.-PEQVPGLSGS$
SIU20813 NG, FU— V-G-QNYTD---T---KQ--W--mmen MTD--HNND----L----|SYED-QW..K-T---R-------D-VAW-L.YPEQVPGLSA$
SIU21093 <-K==-D--M=----V-G-QNY TD---A---KM--WL------MSD--HDSD T---L----|AYED-PW. K-V---------D-VAW-L .-PEQVPGLSG$
SAB1L15 N S— V-G-QNY TD---Te--Koe-Wenonmenas S--KNS-N---L=---VAYED-AW. K-T-------L---D-VAW-L.HPEQVPSAQG$
SAB1L14 VO o B— V-G-QNYTD---T---Kor-Wenemomnn S--KNS-N---L---VAYED-AW. K-T-------L---D-VAW-L.HPEQVPSAQG$
SAB2L16 X-K---D---M-----V-G-QNY TD---T---KQ--W-------- MS---HDND----L----JAWED-PW. K-V-------V---D-VAW-L. HPEQVPS-SA$
SAB2L17 X-K-e-Dee-M-----V-G-QNY TD---T---KQ--W--non--- MS---HDND----L----JAWED-PW. K-V-------V---D-VAW-L. HPEQVPS-SA$
SAB3L18 N — V-G-QNY TD---Te--Koe-Wenernena S---KNR-D---L----VAYED-PW..K-T------S|---D-AAW-L.HPEQVPT-SD$
SAB3L19 O B— V-G-QNYTD---T---K---Wenemomnn S---KNR-D---L----VAYED-PW. .K-T------V---D-VAW-L. HPEQVPA-SD$
SAB4L10 X-Kee-DeememmrnrV/-G-QNY TD---T--KQ---emomo--A-S-A-QND-H---L----IAYED-PW. .K-T-------I---D-VAW-L. HPEQVPS-SA$
SAB4L4 G O S— V-G-QNYTD---T---KQ--------=-A-S-A-QND-H---L----|AYED-PW. .K-T-------I---D-VAW-L. HPEQVPS-SA$
SYKES.CON  K-DE--H--LQ--H----RI.NYTS---T---LI--WLWE---NEIEGCL-YE-HTL-L---S#TGEF#AW...-N-M-N-N-H--|
SYK K-DE--H--LQ--H--~-RI.NYTS---T---LI--WLWE---NEIEGCL-YE-HTL-L---S#TGEF#AW...-N-M-N-N-H--|
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