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Name Accession No. Region First Author Reference

ROD M15390 complete genome Guyader,M. Nature 326 (6114), 662—669 (1987)
NIHZ J03654 complete genome Zagury,J.F. PNAS 85, 5941-5945 (1988)
885 M80207 env gp120 region Nerrienet,E. Unpublished (1992)

ALl L25445 env Costa Taveira,N. ARHR 10, 223-224 (1994)

ISY J04498 complete genome Franchini,G. PNAS 86, 2433—-2437 (1989)
ST M31113 complete genome Kumar,P. J. Virol. 64, 890-901 (1990)
BEN M30502 complete genome Kirchhoff,F. Virology 177, 305-311 (1990)
D194 J04542 complete genome Kuehnel,H. PNAS 86, 2383—-2387 (1989)
CAM2 D00835 complete genome Tristem,M.F. J. Gen. Virol. 72, 721 (1991)
CAM2BR u07105 partial env Grez,M. J. Virol. 68, 2161-2168 (1994)
D1024 u07104 partial env Grez,M. J. Virol. 68, 2161-2168 (1994)
D766 U07106 partial env Grez,M. J. Virol. 68, 2161-2168 (1994)
D808 uo7107 partial gp105 env Grez,M. J. Virol. 68, 2161-2168 (1994)
D868 u07108 partial gp105 env Grez,M. J. Virol. 68, 2161-2168 (1994)
GH1 M30895 complete genome Hasegawa,A. ARHR 5, 593-604 (1989)
CBL21E u05350 env gpl60 region Breuer,J. Unpublished

CBL22E U05351 env gp160 region Breuer,J. Unpublished

CBL23E U05352 env gp160 region Breuer,J. Unpublished

CBL24E U05353 env gpl60 region Breuer,J. Unpublished

MDS 248731 gag, pol, vif, tat, rev, nef, env Becker,M. Unpublished

CAM1E U05359 env gpl60 region Breuer,J. Unpublished

CAM3E U05355 env gpl60 region Breuer,J. Unpublished

CAM4E U05356 env gpl60 region Breuer,J. Unpublished

CAMSE U05357 env gpl160 region Breuer,J. Unpublished

CAM6E U05358 env gpl60 region Breuer,J. Unpublished

KR u22047 complete genome Kraus,G.K. PNAS 90 (9), 42264230 (1993)
D1071 u07105 partial gp105 env Grez,M. J. Virol. 68, 2161-2168 (1994)
uc2 U38293 complete genome Barnett,S.W. Unpublished (1997)

ucC3 u38294 C2-V4 of HIV2 env Barnett,S.W. Unpublished

UC5 U38295 C2-V4 of HIV2 env Barnett,S. Unpublished

ucCe U38296 C2-V4 of HIV2 env Barnett,S.W. Unpublished
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MM142 <=V -E--K----R-G-N-K~-IK~- 360
MM18101 <i=="N=-K------G-N-KD-IK-- 260
SEGA Yo Mo VS S MK-R VA <.==-D--K------E-K-KD-IK-- 357
SEGE Yo Moo VS S MK-R oo L-V-lommeees <.===-D--K------E-K-KD-IK-- 357
SEGJ e L---Tl---R-=-..-=-|-N--K----R-G-K-RD-IK-- 358
7FBE2 --.-D--K----R-GEK$KD-IKK- 355
7FLG1 .-D--K------G-K-KD-IK-- 354
7FLN1 ----D--K------G-K-KD-IK-- 357
22T =5 T LA T 1 T B V| S 8 VA ERSE ~D--K------G-K-KD-IK-- 357
MNE --D--K----R-E-N-K--IK-- 357
MNELN11 <i===D--K----R-E-N-K--IK-- 259
MNESPL1 -R----e-L -Vl ommmonn, oom -E =K = -R-E-N-K--IK-- 254
MNELIV2 memme LV |meeeeee oom - E oK o--R-E-N-K 1K -~ 259
PHTBE1 meemmme LVl Menos, oo DK oeeoo- G-K-K D-IK -~ 355
PHTLG1 oim==.-N=-K-----G-K-K D-IK-- 355
P209C19 weeeyom -E--K--R-G-N-S-|--- 359
P209C15 -, == -E-LK---R-G-N-S--I--- 358
SIVSMMPBJB - ~E--K------G-K-KK-I--- 363
SIVSMMPBJA e o B Koo G-E-K K- 363
SIV6P6 G-E-KK-I--- 363
SMMH9 --G-E-K--IR-- 360
SMMH4 . ----E-S-KK-I-- 358
S 1-7 R s e | G Y 1 s (- IEREEERE 1 | B - B IV R <rH--E--K------G-S-K--I--- 359
HUMBG670 76

SMMB670 oo -E--N------E-S-KK-I--- 356
CONSENSUS-STM  ------- Y T--A-------VSS 356
STM e N T--A-------VSS 356

1I-B-41
DEC 97

HIV2/SIV ENV



HIV2/SIV ENV

AAN

AAN AN * *AAN ANN * *AAN

CONSENSUS-A kqTI?kHPRYkg. ~:Q~oooo_:3mumx@mﬁuu_m<m<_<_<<50 rGE..flYCNmTwfLnwvE...nrt?n%t......... o:Z<<U03_xO__Z~<<I_A<@_A:<<_Lu_u_umOm_LO:wZ,ﬁm__)Z_Q 414
ROD -E--A-----R-..----R..N-S-A - 458

NIHZ ....RSRTEN-K-K---R------ T - R B 451

885
ALI
ISY
ST
BEN
D194
CAM2
CAM2BR -==-AE------ ..._AZ_.ﬁ.._u.,?_A..m_u.......ﬁ...m........._n.....
D1024 -==-V-----E-..--K-E..D-H-A--------- A--menae R e I-...
D766 -==-V/-----R-..--E-R..K---T
D808 -E-T----R-..----G..K---A
D868 R--IAE----R-..--N-G..N-K-V
GH1
CBL21
CBL22
CBL23
CBL24 ----S..K---IG
MDS -..-SNIT..N-T-T
CAM1
CAM3
CAM4

> >

323

CONSENSUS-B -e-li
uc1i -E-ll .
D205 -R-ll------- O AKNITSVKL.VSEH-------
EHOA -E-IKN----S-..-TNIS..Q-RLAEHARS
GH2

11-B-42
DEC 97



HIV2/SIV ENV

CONSENSUS-SD D L-mv 455
MM251 D (- 473

MM32H D [ 470

MM1A11 o J T 470

MM3162Q D 471
MM132ZL D 471

MM239  —elVeeeTeo o-N-D. KoL TG on TFoemen D 471

CTL7202  -=IVeeeeeTe i oN-D. KoL T-o-Gr o TFmeme D 470

MM142 ..=-NSD..K--LT--RG-.----TF-----, D 474
MM18101 SN\ VS E N, Ry T, | S — 346
SEGA e lVeemeTe 2-N-D. KoL T--R G- ooV Fwmomn oov, 2oe-K-Neoroe-DR -T-N..... .QKPNEQHKR ------

SEGE e VeeeTo -NID. KoL T--R G- o TFeeee -

SEGJ S\VARE, (S N5 STy N TG, , CHR—E

7FBE2 weVememT= =-N-D. KoL T---G- - TF

7FLG1 welVemee T oN-D. KoL T--RG- -~ TF-mr,

7FLN1 e VeemeeTo =-N-D. KoL T--R G- ----TF----

7FSE1 SE\VASR, SIS N STy p T, | S

MNE welVeeeee T 2N-D. KoL Toe-Gm e TFmme om,e-K-N

MNELN11 e lVeee T =N-D. KoL TG oo TFmrom om, o-K-N

MNESPL1 o IVN---T-, =-N-D. KoL TG =T Fmror om, o-K-N

MNELIV2 welVeeeeTe 2N-D. KoL TG on- TFmece om, oK

PHTBE1 welVeeeeT- =-N-D. K--LT--RG- ---TF---

PHTLG1 weV=eemeT= =-N-D. K--LT--RG-.N---TF--

P209C19

P209C15

SIVSMMPBJB

SIVSMMPBJA

SIV6P6

SMMH9

SMMH4

SM62A

HUMB670 76
SMMB670 IV, I\ SN, =TT, | - & \H— 475
CONSENSUS-STM -E--V---e-T-. =o--A. K-RIV--Gr o TFoemem on, ome-K-N--

STM E--Verre-Te oA K-RIV--G- - TF

STMAK3 86

11-B-43
DEC 97



HIV2/SIV ENV

ANN AAA

SU V T™ ?
CONSENSUS-A

3303%33_.:nw>m<mm_.<:.m_oD<xr<m_.€_m_n>_u.3mx_u<mwomuoxo§@<2roq_.0_u_.BmOmE,\_Ommmrjm>nw:__mo_<OOOOO_.__u<<_A_uOOm3_._“NZ.<<<O:A:_.02<4>_mx 533

L 584

ROD WQNN---.. K=-em- -HG-HT.
NIHZ V<)o M——" SV---e -HQ-HT

575

885 Y/ 'c Y c S —— RV -
ALl .TDG---.. S-R---T-R-N L T-A

>
<

581

FR 576

ISY .VDGD-R-.. V- A ~-G-H----L. T---A
ST ..GGE---.. I-V PV-----.--V-N T---A

578

583

BEN _IDK-R-HT I DQR----.T-V-N R
D194 ] ol S RV S VA G

574

| 585

CAM2
CAM2BR

|
L 587

D1024
D766
D808
D868

GH1
CBL21

CBL22
CBL23

CBL24
MDS

CAM1
CAM3

~
[$)]
¢
g

CAM4
CAM5

m
a1
Q©
(2]

CAM6

HPGLYW.  — 576

KR

uc2
5132E2
FA
GB1222
Cli71
Cl9
1ISO53
VI390
VI905
V11056
V11415
V1495
V1884
SL93FE

—
—
a1
N
w

CONSENSUS-B
UC1 VYYDG-D-KT:

--Sd--?-----?V;

S

S

1
|

D205 ..SD.-S-T.--SV----S
EHOA

GH2
JA

ON
VI1011

CONSENSUS-C
2238

11-B-44
DEC 97

426

507
508
504
509



HIV2/SIV ENV

CONSENSUS-D 29

FO784 29
CONSENSUS-SD .widg---..-~-M |----V---tTgGtS-N L 3 — 581

MM251 VT Y Y R ————— L---DV--TTGGTS-N T L y p— 600

MM32H . SR —— L---DV--TTGGTS-N T L 3 597

MM1A11 _ SRV S ———— L--NVR--TTGGTS-N T L L 3 p— 597

MM316ZQ . SNV L---DV--TTGGTS-N T TemrL 3 598

MM132ZL . RV S ——— L---DV---TTGGTS-N T L 3 p— 598

MM239 . S VS —— L---DV---TTGGTS-N T L g p— 598

(3 I 7107 N 1/ T L--DV---TTGGTS-N-- 524
MM142  WTDG--..S--Mrmrmrmrmemememcmmnna L---NV--TTGGTS-N VT L TS 601

SEGA 489
SEGE 489
SEGJ 490
7FBE2 _ RV R (G L---NV---ATGGTS-N---- 518
4= AN V1 o T S V B —— L---GV-~-TTGGTS-N---- 524
p4=T0 N AV /[ oY c SRV WS ———— L---NV---ATGGTS-N---- 527
7FSE1 L-=-NV---TTGGTS-N---- 522
MNE —-L--NV---TTGGTS-N T L 3 I 600

MNELN11 . X 385
MNESPL1 _ I V E— 389
MNELIV2 382
=TE 121 TR VY[ Y SN ¥ S —— L--NV---TTGGTS-N---- 525
PHTLGL ~ WIDG---..-Memrmrmrmrmememememcncnes L---SV-—-ATGGTS-N---- 520
P209C19 L--DVR--TTTGAS-N v 605

P209C15 -L---SVR--TTTGAS-N v 604

SIVSMMPBJB A---SV---TTTGAS-N v 608

SIVSMMPBJA A----SV---TTTGAS-N S---V. 608

SIV6P6 SV---TTTGAS-N v 608

SMMH9 SV---TTTGAS-N 605

SMMH4 AV VNS S Y E——— J-----L---SVR--TTTGAS-N v 604

Y157 SRV ¢ N] N S i ——— L---SVR--TTTGAS-N v 605

SMMB670 —-L--NVR--TTTGAS-N 602

CONSENSUS-STM .WTNN-E-.<--An-s-mrmrmememememcmcncs L---NV--TT.STS-T g ) 589

STM WTNN-E-..--A-- L---NV---TT.STS-T g 601

STMAK3 WTNN-E-..--A- L---NV---TT.STS-T T 212

CONSENSUS-A 29

BA_7312A 29
CONSENSUS-U 29

SMCI2 29

sMmci8 29

11-B-45
DEC 97



HIV2/SIV ENV

* * AAN AAN AAN

CONSENSUS-A <E&O>n_zm<<OOm_nxo<O:.:<u<<<:am_%n_<<:3_<_.ﬁ<<om<<mgo_<2rmmz_mowrmn>o_OOmeB<er_A_Zm<<Q<6Z<<=u=m<<_x<5<0<<_<<m__m_.x_<_<<<03_m_u_mx0<_u_u<_nmwu
ROD -Q---R A---D K Vommnne L-l-AVemmmmmmme e 714

NIHZ Seneee T K Q ._..._.._u...<m ....... VemmVmonnan [-mmmmmmm e 705

ALl e R N--K---D: EQ T T--L---A-V. I---V 711

ISY --A---R T---E HKI-F------ E M-----V- 706

ST T RI-N------ E V. 708

BEN ---H S---K K Q---E IL Vommnnee H A-----L---F 713

D194 KR-H
CAM2 A-E K
CAM2BR A-E K
GH1 S

CBL21 T-Q K----1
CBL22 R |

CBL23 T---E GKI-D------ QQ I1--VV | 708
CBL24 R Q Q--H E A VI [\ 715
MDS S--E---E K QK--E------ Q | V. 725
CAM1 L A K Q R V. | 714
CAM3 K-
CAM4 V. N L
CAM5 e R T H
CAM6 K Q L--VemmCmAre Voo 718
KR
uc2
5132E2
FA
GB1222 203
Cl171
Cl9
1ISO53
VI390
VI905
VI1056
VI1415 151
V1495
Vi884
SL93FE

151

135

CONSENSUS-B | p-et-? Q--??-nf-d---T-L--E--------------—- ---=me f---ma--rL-L-v-a-I-V------|?---A-- 648
uct L P-ET-----E-----Q--KR-NF-D---TAL--E------
D205 P-ET---N Q--K--HF-D---TAL--E
EHOA E--K Q--R---F-D---TKL--E-----mmeommmmoo- O.._ m...._u..._<_>..m_. _...._..<<...>
GH2 e P--T-K---Q-----Q--K--NF-----TAL--E HL-L-V-A-L-V--=-V-|--=-Ammemmmmmeeee 321

JA Lmmemmmmme e P-ET-H-N-Q-----Q---K-N--D---TQL--E------- O F---MA--KL-L-V-A-L-V------II---AK--- 150
ON L P-ETIE Q--AK-QF-D---TQL--E---------------- Q----S----F---MAHLRL-L-V-A---V------IM---A---- 150
vio1:r 0 - e P-ETHL-R------- Q--RE-N--D---TRL--E----------mo---- Q--------- F---MA--RL-L-----L-V------II-|-AK---- 151

151
151

CONSENSUS-C
2238

| F L---I AK-S- 150
F L---1 AK-S- 150

CONSENSUS-D E-P-ST R--DF-----TQL--E
FO784 E-P-ST R--DF-----TQL--E

11-B-46
DEC 97

662



CONSENSUS-SD

MM251
MM32H
MM1A11
MM316ZQ
MM132ZL
MM239
MM142

MNE
P209C19
P209C15
SIVSMMPBJB
SIVSMMPBJA
SIV6P6
SMMH9
SMMH4
SM62A
SMMB670

CONSENSUS-STM

ST™M
STMAK3

CONSENSUS-A
BA_7312A

CONSENSUS-U
SMCI2
SMCI8

wererer-S-P-A-w--K---E----$-RK-DF--E--TAL--E
<-P-Ac---K+--E-----RK-DF--E--TAL--E

) J Y Vg N YO Y WL AN Ny I
[p

...... R--? E-?T-Q ([ o NS N S N S v/ N X VAN c S VA N el e 143

...... R--A E-NT-Q ([ o S S - S U VS0 VI W S5 VS ¢ S VAT W 150

...... R E-T-Q IKI-D------EK--N Fee-VerY |-F-VeeemeGoe-V-LI-L-GKH-- 150

11-B-47
DEC 97

HIV2/SIV ENV



HIV2/SIV ENV

CONSENSUS-A
ROD
NIHZ
ALl

ISY

ST

BEN
D194
CAM2
CAM2BR
GH1
CBL21
CBL22
CBL23
CBL24
MDS
CAM1
CAM3
CAM4
CAM5
CAM6
KR

uc2
GB1222

CONSENSUS-B
UC1

D205

EHOA

GH2

CONSENSUS-SD

nef start -> *
/| early stop <- tat cds * <- rev cds *
PgYiQQiHIHkd?eQpareeTeeDvg?n?Gd??wPwpiayihflirllirlitglyniCrdLISr?f?tlgpi?q?1????t??RDwIRI?aAyLQY GceceWIQeafqafar?trETlagawr?lwg?1?r 772

~RT-F A--A C-G-RV-E- 837
S C——— (I - G-D--RA-Q- 835
S G ——— IA----TNT--D---AMQW 841
............... L-V--TS-G-S—A-G- 825
S-Q---L-S-S-RRAL-AV- 838
-KNSP-RRL-S-S-.... 839
S--G---KNSP-RRL-S-S-.... 830
S o WA N B PKV.
............ PKV-Frmememeemee-A-AA
- He-TeemeeeKoenre-TNSP-HRL-S-N-... KT-----S--GG-CAAVQ- 830

-A-L--V--—-HRG--PS DSV--SS--$ lemeeeeTo1-KS-Qorn-S-G-QRAL-Alwer-P GroemmreememmmLoeemAcees TSV-NFC-TMGQ 844

NERVE—— Wor-D--Gor-r-D-A-§SS--§--Re-wm--Q-Vor - Wo-SSmomen-SoLl--An..... o omemen D--G-G- 829

N —— TV N-V--SL$---R--rmr-HQ-rmrmememenen N----ISL--R-VF-S-QRAL-Al-----TD-wreresmrme-Grrmemee A-wee-T--D--A-Q- 837

w-Le---RHW---D-G I mmr_..,.r.m.ox>r.>_ ...... L--LT-A N--A-Q- 845
R---D R---S SN -5 N o N - - — V- TS-C-G---T-G- 848

G-AAK--TS-C-S—-RT-G- 837

R S o [— A-----TS-C-G--RT-DN 839

K TA N-EAMG- 839

S o S S--N---KS-L---L-. ~A----TS-G-S-T-G- 828
..... R--SS-------S-L----L-N- FA-----S-C-S--T-G- 841
......... VL-VL--T----S---D---AMG- 836
—-Loerer-T-RG-Nrr-G-A-DAS-Y DFwrrerN--QLo-H--Toorrrer Seemrrr- ANSP-RRL-S-N- .. -Al-mennnK I--TA G-CKAVQ- 844
QT S-V--RF Semleen-Se-Nomel-LoseenFoN-... .. 2o PR T-Feemecenenene YN N— C-G-—-T-G- 326

-§-T-+-P-R--RG---N-----gG-Ndg-Y RS- Q-E----2-Q-RN--\W--g--t--KT-q?---2--Q........P-=-pV-r-ro-|S-F---77-A--a2?--5-g?t-€a-R- 760
-§-T---P-R-HRG---N----DEG-NEGAYRS---Q-E-A-----Q-RN--IW---G--N--LKTSQI---A...-Q........P---SL------|S-F---|--AT-AA---NTG-A--KA-R- 836

-8-T---P-R--RG---N-----GG-NDGDYRS---Q-E-----L-Q-RN--IW---G--T--LKT-QI-HQ-STN-Q 838
-8-T---P-R--RG---N-----GG-N-E-YRS---Q-E----P--Q-RD--IW--SG--T---KT-Q----V...-Q........P---PP---R--IS-F---|--A--AAG----S-A-TS-V-R- 831
-8-T---P-R-GRG---N-----GG-EDG-YRS---Q-E-----L-QPRN--IW---S-ST--LKT-R----...-Q.......P---LV----o-ID-F---LR-A--V----S-GETF-EI-R- 440

-a-v--?p-q?gq-I-Tk-Ge-g-G--rG-nrS---Q-E------- Q------ W-FSn--t?-I--yQi---vl-r-s-tLqR--EV?-?eit-----wsyf---v--?w--a?----s--gd--Et-g- 825

MM251 -S-F-$T-TQQ-PAL-T--GK-G-G-EGG-NSS---Q-E-------Q----~-W-FSN--T----AY Ql----L-R-SATLRRV-EV--TELT-----WSYFH--V--GW-SAT -------- D--ET-R- 859
MM32H -S-F--T--QQ-PAL-T--GK-G-G-EGG-NSS---Q-E------Q------W-FSN--T---AY Ql----L-R-SAALQRI-EV--TELT-----WSYF---V-VGW-SAT-------GD--ET-R- 857
MM1A11 -S-F-$T--QQ-QAL-T--GK-G-G-EGG-NSS---Q-E-------Q--=---W-FSN--T----V'YQl----L-R-SATLRRI-EV--TEL T-----WNYFH--V-VDW-SAT-------GD-$EA-R- 855
MM316ZQ -S-F--T--QQ-PAL-T--GK-G-G-EGG-NSS---Q-E-------Q---=-W-FSN--T---VYQl----L-R-SATLQRI-EV--TEL T---~-WSYFH--V--VW-SAT------$GD--ET-R- 856
MM132ZL -S-F--T--QQ-PAL-T--GK-G-G-EGG-NSS---Q-E------Q------W-FSN--T----VYQl----L-R-STTLQRI-EV--TELT-----WSYFH--V--VW-SAT----GV--ET-R- 858
MM239 -S-F--T--QQ-PAL-T--GK-R-G-EGG-NSS---Q-E-------Q------W-FSN--T----VYQl----L-R-SATLQRI-EV--TELT-----WSYFH--V--VW-SAT-------GD--ET-R- 858
MM142 -S-F-$T-TQQ-PAL-TK-GKKG-G-GSG-NSS---Q-E------Q-----W-FSN--T---AYQl----F-R-SATLRRI-EV---EL T-----WSYF---V--AQ-SAT----GE--EA-Q- 860
MNE -S-F-$T--RQ-QAL-TK-G--G-G-GSG-NSS---Q-E------Q------W-FSN--T---AY Ql----F-RFSTTLQRI-EV--TEL T-----WSYF---V-VAW-SAT------GD--ET-G- 859
P209C19 -A-V--P---GQ-P-TK-GE-GEG-DRG-SRS--Q-E-------Q--=---W-FSS---W-L-SYQI---VL-R-STTLQRV-EVI- [EIT----WSYF---V--WWKFA-----S---DI-ET-G- 865
P209C15 -A-V---PV--GQ-P-TK-GE-GEG-DRG-SRS---Q-E-------Q------W-FSS---W-L-IY QI---VL-R-SRTLQRV-EVI- EIT-----WSYF---V--WWKFA-----S---DI-ET-G- 864
SIVSMMPBJB  -A-V--VP-QTGQ-L-TK-GE-G-G-GRG-NRS---Q-E-------Q------W-FSS---W-L-NCQ----VL-S-SRTLQRA-EVI-VQI------WRYL---A~-WWKLV-----S--H--ET-G- 868
SIVSMMPBJA  -A-V---P-QTGQ-L-TK-GE-G-G-GRG-NRS---Q-E------Q------W-FSS---W-L-NCQ----VL-S-SRTLQRA-EVI-VQI----~-WRYL---A--WWKFV-----S---D--ET-G- 868
SIV6P6 -A-V---P-QTGQ-L-TK-GE-G-G-GRG-NRS---Q-E------Q----~-W-FSS--W-L-NCQ---VL-S-SRTLQRA-EVI-VQI------WRYL---A--WWKFV-----S---D--ET-G- 868
SMMH9 -AXVX--P-XTGQ-L-TK-GE-G-G-XRG-NRS--XQ-E------Q-----W-FSS---W-L-XCQI---VL-S-SRTLQRA-EVI-VEIT---—-WRYL---AXWWKFx-----S---D--ET-G- 865
SMMH4 -A-V---P---GQ-P-TK-GE-G-G-DRG-SRS---Q-E- —W-FSS---W-L-SYQI---VL-S-STTLQRV-EVI-[El-----WRYF---V--WWKLA-----S--GDI-ET-G- 864
SM62A -A-V---P---GQ-P-TK-GE-GEG-DRG-SRS---Q-E- W-FSS---W-L-SYQI---VL-S-STTLQRV-EVI- EIT-----WRYF---V--WWKFA-----S---DI-ET-G- 865
SMMB670 -A-V---P---GQ-P-T--GE-G-G-DRG-SRS---Q-E-------Q------W-FSN--TC-L-IYQI---VF-R-FSILQRI-EVV-TEIS------R-F---V--GW-AAG----S--GD--ET-G- 862
CONSENSUS-STM -57?---2---GQ--2TK-G---GG-DRG-INS---Q-E-T----Q-V--=-W---NF-AC---1Y Q--H-TF-RISRILQRI-EVV--G-------- l-----A--AW-AAG----S-G-D--ET-G- 840

STM -SCR---P---GQ---TK-G---GG-DRG-INS---Q-E-T-----Q-V----W---NF-AC---IYQ--H-TF-RISRILQRI-EVV--G —-A-AW-AAG---S-G-D--ET-G- 861
STMAK3 -8-H--L--GQ--LTK-G---G

11-B-48
DEC 97

366



CONSENSUS-A  iGRglLavPRRIRQGAEiaLL$
ROD
NIHZ
ALl

ISY

ST

BEN
D194
CAM2
CAM2BR
GH1
CBL21
CBL22
CBL23
CBL24
MDS
CAM1
CAM3
CAM4
CAM5
CAM6
KR

uc2
GB1222

CONSENSUS-B
ucl

D205

EHOA J.V-Yc] R I— (-
GH2

CONSENSUS-SD
MM251
MM32H
MM1A11
MM316ZQ
MM132ZL
MM239
MM142

MNE
P209C19
P209C15
SIVSMMPBJB
SIVSMMPBJA
SIV6P6
SMMH9
SMMH4
SM62A
SMMB670

CONSENSUS-STM V--R-G-------L-LT--
STM V--R-G-lememeneL-LT--

11-B-49
DEC 97

HIV2/SIV ENV

793
858
856
862
846
859
860
851
859
843
851

850
858
866
869
858
860
860
849
862
857
865
347

781
857
859
852
461

846
880
878
876
877
876
879
881
880
886
885
889
889
889
886
885
886
883

861
882



