HIV CTL Epitope Alignments

pl7 Epitope 1-11

CONSENSUS-B  kIRLRPgGkKKkYkL
Epitope # HLA
KIRLRPGGK (A3)
KIRLRPGGK (A31)
KIRLRPGGKK  (B27)
KIRLRPGGKKKYKL (B62)
KIRLRPGGKKKYKL (A3)
IRLRPGGKK  (B27)
RLRPGGKKKY (B42)
RLRPGGKKKY (A31)
RLRPGGKKKY (Bw62)
10 RLRPGGKKK  (A*03)
11 RLRPGGKKK  (A3)
CONSENSUS-A R-
A.KE.Q23-CXC-CG ------------ RM
A.SE.SOSE7253 ------r-nnmv RM
A.SE.TZSE8538 -------—----- RM
A.SE.UGSE6594 ------------ R-
A.SE.UGSE7535 ---------- Q-R-
A.UG.92UG037
A.UG.U455

©CO~NOUTA WN -

AE.CF.90CR402 ------r-- Q-RM
AE.TH.93TH253 ----cecememe M
AE.TH.CM240

AG.DJ.DJ263
AG.DJ.DJ264
AG.NG.IBNG

AGI.CY.94CY032 R----rnnnen R-
AGI.GR.97PVCH R----------- R-
R R VY — R-RI

CONSENSUS-B
B.AU.MBC18
B.CN.RL42
B.DE.D31
B.FR.HXB2
B.FR.LAI
B.GA.OYI
B.GB.CAM1
B.GB.MANC
B.JP.JH31
B.NL.ACH320A
B.SP.89SP061
B.US.JRCSF
B.US.MN [V I—
B.US.RF - R---R-—
B.US.SF2
B.US.WEAU160

CONSENSUS-C = ---------- H-M-
C.BR.92BR025 R-K-K-----H-MM
C.BW.BW96BWO0502 ---------- H-M-
C.ET.ETH2220 --K------- H-M-
C.IN.11246 = ---------- H-M-
C.IN.301904  ---------- H-M-
C.IN.301999 R--------- H-M-
CONSENSUS-D  ------mmmmmn r-
D.UG.94UG1141 --rmrmrmres R-
D.ZR.84ZR085  -------m---m--
D.ZR.NDK =S A-
D.ZR.Z2Z6 ~ -----m-me-- R-
CONSENSUS-F  ----eeeeeeee] r-
F.BR.93BR0201 ------------ R-
F.FI.LFIN6393  ---------- Q-RI
F.BR.BZ162  --—----—-m-- R-
FZRVII74  --Qeroeeee RM
F.BE.VI325  -------- S---R-
F.RW.VIG9 - R----M
CONSENSUS-G = ---------- ?2-r?
G.BE.DRCBL  ---ercerer R-RM
G.FI.LHH8793  ——eemeemm- R-
G.SE.SE6165  -------- R-S--I
CONSENSUS-H = -----m-mem- R-
H.BE.VI991  -------- R---R-
HBEVIOO7  —ooooceries R-
H.CF.90CF056  ------------ R-
CONSENSUS-J  --rceeevee 2RI
J.SE.SE91733  ---------- Q-RI
J.SE.SE92809  ------------ RI
N.CM.YBF30 S-Y---mmeee- RM
CONSENSUS-O  ?---?--S--?-R-
O.CM.ANT70C Q---K--S----R-
O0.CM.MVP5180 R------ S--A-R-
CONSENSUS-CPZ  ??------?2-?-M?
CPZGAB  V——-RR-MM
CPZANT [ MI

DEC 98

[-D-2

pl7 Epitope 12-16

CONSENSUS-B  LRPgGKkKKYKLKHiV
Epitope # HLA

12 (B8) LRPGGKKKYKLKHIV
13 (not B8) LRPGGKKKYKLKHIV
14 (B8) GGKKKYKL

15 (B8) GGKKKYKLK
16 (B8) GGKKKYKLKHIV
CONSENSUS-A  --------- R---L-
A.KE.Q23-CXC-CG --------- RM--LI
A.SE.SOSE7253 --------- RM--L-
A.SE.TZSE8538 --------- RM--L-
A.SE.UGSE6594 --------- R---L-
A.SE.UGSE7535 ------- Q-R---L-
AUG.92UG037  --------- R---L-
AUG.U455 - N---R---L-
AE.CF.90CR402 ------- Q-RM--L-
AE.TH.93TH253 ---------- M--L-
AE.TH.CM240  ----- R---R---L-
AG.DJ.DJ263  --------- R---L-
AG.DJ.DJ264  ---A-----R---L-
AG.NG.IBNG = --------- R---L-
AGI.CY.94CY032 --------- R---L-
AGI.GR.97PVCH  --------- R---L-
AGI.GR.97PVMY  ------- R-RI--LI
CONSENSUS-B  -----------moo-
B.AU.MBC18  --------mmm-mee
B.CN.RL42  ------- R---L-
B.DE.D31 - R-----
B.FR.HXB2  -------mooeeee
B.FR.LAl e
B.GA.OYl - Q-----
B.GB.CAM1  -----ommomeee-
B.GB.MANC = -----mmmmeeee-
B.JP.JH31 -
B.NL.ACH320A  ------- R-------
B.SP.89SP061  --------- R---L-
B.US.JRCSF  --------- R-----
B.US.MN = —moeeees V-
B.US.RF ---R---R-------
B.US.SF2 = --ooememeee-
B.US.WEAU160 ----- N-----ooo-
CONSENSUS-C =~ ------- H-M---L-
C.BR.92BR025 -K-----H-MM--L-
C.BW.BW96BWO0502 ------- H-M---L-
C.ET.ETH2220 ------- H-M---L-
C.IN.11246  ------- H-M---L-
C.IN.301904  ------- H-M---L-

C.IN.301999  ------- H-M---L-
CONSENSUS-D  ---enen- rel-
D.UG.94UG1141 ----ememv Ro—L-
D.ZR.84ZR085  ----rmrmemmemnn
D.ZRNDK oo ALl
D.ZR.Z2Z6  ----eemv Ro-L-
CONSENSUS-F  ---enenee Foerl-
F.BR.93BR0201 -------- Re—L.
F.FLFIN6393 ------- O-RI--L-
F.BR.BZ162  ----em- R—L.
FZRVIL74  —eeeee RM--L-
F.BEVI325 - Se-Re--L-
FRW.VIE) - Re--M--LI
CONSENSUS-G  ------- 2-r7--L-
G.BE.DRCBL - R-RM--L-
G.FIHH8793  ---eemv Re—L-
G.SE.SE6165  ---- R-S--I--L-
CONSENSUS-H  ---emenn Rl
H.BE.VI99L - R---R--L-
H.BE.VI9Q7  ---eemv Reeome
H.CF.90CF056  --------- Re—L-
CONSENSUS-J - ?-RI--L-
J.SE.SE91733  -----—- Q-RI-L-
J.SE.SE92809  -----em- RI--L-
N.CM.YBF30  ----eem- RM--L-
CONSENSUS-O  -?--8--?-R---L-
O.CM.ANT70C  -K--S----R---L-
O.CM.MVP5180  ----S--A-R---L-
CONSENSUS-CPZ  -----?-2-M?--L-
CPZGAB - R-R-MM--L-
CPZANT = —eeem- MI--L-



pl7 Epitope 17

CONSENSUS-B  KYKLKHiVW
Epitope 17 KYKLKHIVW (A24)
CONSENSUS-A  --R---L--
A.KE.Q23-CXC-CG --RM--LI-
A.SE.SOSE7253 --RM--L--
A.SE.TZSE8538 --RM--L-
A.SE.UGSE6594 --R---L--
A.SE.UGSE7535 Q-R---L--
A.UG.92UG037 --R---L--
AUG.U455  --R---L--

AE.CF.90CR402 Q-RM--L--
AE.TH.93TH253 ---M--L--
AE.TH.CM240 --R---L--

AG.DJ.DJ263 --R---L--
AG.DJ.DJ264 --R---L--
AG.NG.IBNG  --R---L--

AGI.CY.94CY032 --R---L--
AGIL.GR.97PVCH --R---L--
AGI.GR.97PVMY R-RI--LI-

CONSENSUS-B ~ -----e-
B.AUMBCI18  ----meev
B.CN.RL42  --R---L--
B.DE.D31  --R-----
B.FRHXB2  -woeoem-
EN = Y. J—
B.GAOYl Q-
B.GB.CAM1  ----eme-
B.GB.MANC  -----em-
B.JPJH31L oo
B.NLACH320A R--------
B.SP.89SP061 --R---L--
B.US.JRCSF  --R-----
B.USMN - V-
B.US.RF Recememee
B.US.SF2 e
B.US.WEAU160 ---------

CONSENSUS-C  H-M---L--
C.BR.92BR025 H-MM--L--
C.BW.BW96BW0502 H-M---L--
C.ET.ETH2220 H-M---L--
C.IN.11246  H-M---L--
C.IN.301904 H-M---L--
C.IN.301999 H-M---L--

CONSENSUS-D  ~f---|--
D.UG.94UG1141 --R---L--
D.ZR.84ZR085  ---------
D.ZRNDK  -A--LI-
D.ZR.Z2Z6  --R--L--

CONSENSUS-F  ~-f---L--
F.BR.93BR0201 --R---L--
F.FI.FIN6393 Q-RI--L--
F.BR.BZ162  --R--L--
F.ZRVI174  -RM--L--
F.BE.VI325  --R---L--
F.RW.VIE9  --M--LI-

CONSENSUS-G = ?-r?--L--
G.BE.DRCBL R-RM--L--
G.FL.LHH8793 --R---L--
G.SE.SE6165  S--I--L--

CONSENSUS-H = --R---I--
H.BE.VI991  --R---L--
H.BE.VI997  --R------
H.CF.90CF056 --R---L--

CONSENSUS-J  ?-RI--L--
J.SE.SE91733 Q-RI--L--
J.SE.SE92809 --RI--L--

N.CM.YBF30  --RM--L--

CONSENSUS-O  ?-R---L--
O.CM.ANT70C  --R---L--
0.CM.MVP5180 A-R---L--

CONSENSUS-CPZ  ?-M?--L--
CPZGAB R-MM--L--
CPZANT —MI--L--

pl7 Epitope 18,19

CONSENSUS-B  WASRELERF

Epitope # HLA
18 WASRELERF (B*3501)
19 WASRELERF (B35)

CONSENSUS-A  ---------
A.KE.Q23-CXC-CG ------ D--
A.SE.SOSE7253 ---------
A.SE.TZSE8538 ------ D--
A.SE.UGSE6594 ---------
A.SE.UGSE7535 ---------
A.UG.92UG037  ---------
A.UG.U455 - K-

AE.CF.90CR402 ---------
AE.TH.93TH253 ---------
AE.TH.CM240  ---------

AG.DJ.DJ263  ---------
AG.DJ.DJ264  ---------
AG.NG.IBNG =~ ---------

AGI.CY.94CY032 ---------
AGIL.GR.97PVCH  ---------
AGIL.GR.97PVMY  ---------

CONSENSUS-B  ---------
B.AU.MBC18  ---------
B.CN.RL42 -
B.DE.D31  ---------
B.FRHXB2  ---------
B.FR.LAl -
B.GA.OYl -
B.GB.CAM1 = ---------
B.GB.MANC  ---------
B.JP.JH31  ---------
B.NL.ACH320A  ---------
B.SP.89SP061  ---------
B.US.JRCSF  ---------
B.US.MN -
B.US.RF -
B.US.SF2 -
B.US.WEAU160 ---------

CONSENSUS-C = ---------
C.BR.92BR025 ---------
C.BW.BW96BWO0502 ------- G-
C.ET.ETH2220 --N----K-

C.IN.11246  ------- K-
C.IN.301904  ------ D--
C.IN.301999  ------ D--

CONSENSUS-D ~ ---------

[-D-3
DEC 98

HIV CTL Epitope Alignments

D.UG.94UG1141 ---------
D.ZR.84ZR085 ---------
D.ZRNDK ~ -----me--
D.ZR.Z2Z26  ---------

110

CONSENSUS-F = ---------
F.BR.93BR0201 ---------
F.FI.LFIN6393  ---------
F.BR.BZ162  ---------
F.ZR.VI174 -
F.BE.VI325  ---------
F.RW.VIE9  -----mm--

CONSENSUS-G = ---------
G.BE.DRCBL  ------ D--
G.FL.LHH8793  ----- M---
G.SE.SE6165  ---------

CONSENSUS-H =~ ---------
H.BE.VI991  ---------
H.BE.VI997  ----m----
H.CF.90CF056  ---------

CONSENSUS-J - D--
J.SE.SE91733  ------ D--
J.SE.SE92809 ------ D--

N.CM.YBF30  ---------

CONSENSUS-O  -------- 2
O.CM.ANT70C  ---------
0.CM.MVP5180  -------- Y

CONSENSUS-CPZ  --?2?--7--
CPZGAB  -eroemer
CPZANT ~RS--Q-



HIV CTL Epitope Alignments

pl7 Epitope 20

CONSENSUS-B  GSEEIrSly
Epitope 20  GSEELRSLY (A1)
CONSENSUS-A  -T-emm-
A.KE.Q23-CXC-CG -T--IK--F
A.SE.SOSE7253 -T----F
A.SE.TZSE8538 -T---K---
A.SE.UGSE6594 -T--IK--F
A.SE.UGSE7535 -T-------
AUG.92UG037 -T-------
AUG.U455  -Teeeme

AE.CF.90CR402 ----- K--F
AE.TH.93TH253 ----- K---
AE.TH.CM240 -L---K--F

AG.DJ.DJ263  ----- K---
AG.DJ.DJ264  ----- K---
AG.NG.IBNG =~ ----- K--F

AGI.CY.94CY032 ---------
AGI.GR.97PVCH ----VK--F
AGIL.GR.97PVMY  ----- K--F

CONSENSUS-B  ---emem-
B.AUMBC18  ----K-V-
B.CN.RL42  --eme- F
B.DE.D31 e F
B.FRHXB2  ---eoemee
BFRLAI  weeee
B.GA.OYl  --elee-
B.GB.CAM1  --eemer
B.GB.MANC - Keer
B.JP.JH3L - K--F
B.NL.ACH320A  ------- F
B.SP.89SPO61  ---------
B.US.JRCSF - T
BUSMN - Kee-
BUSRF - Ke--
B.US.SF2  —eeeme-
B.US.WEAU160 --------

CONSENSUS-C ~ -T----h
C.BR.92BR025 -TK--I--H
C.BW.BW96BWO502 -T-------
C.ET.ETH2220 -T---K-F
C.IN.11246  -T---F
C.IN.301904  -T--—--H
C.IN.301999  -T--—-—-H

CONSENSUS-D ~ ----?----
D.UG.94UG1141 ----IK---
D.ZR.84ZR085 ------- -
D.ZRINDK  --l-m-
D.ZR.Z2Z6  -------- E

CONSENSUS-F = ---------
F.BR.93BR0201 ----- K---

F.FI.LFIN6393 = ---------
F.BR.BZ162  ---------
F.ZR.VI174  ----me-- F
F.BE.VI325  ----- K--F
F.RW.VIE9  -----mm--

CONSENSUS-G  -T--IK~-f
G.BE.DRCBL  -T--IK--F
G.FIHH8793 -T--IK-F
G.SE.SE6165  -T--IK---

CONSENSUS-H  -T---2--f
H.BE.VI991 -T-D-Q---
H.BE.VI997  -T--x--F
H.CF.90CF056 -T---K--F

CONSENSUS-J  -T?-IK---
J.SE.SE91733 -T--IK---
J.SE.SE92809 -TQ-IK---

N.CM.YBF30  ---------

CONSENSUS-O  --??2-?--W
O.CM.ANT70C  --DS-Q--W
0.CM.MVP5180 ---D-K--W

CONSENSUS-CPZ ?-2227--F
CPZGAB —-G-—-F
CPZANT R-P-Il--F

pl7 Epitope 21

CONSENSUS-B  EIrSlyNtV
Epitope 21 ELRSLYNTV (B8)
CONSENSUS-A  ---emeev
A.KE.Q23-CXC-CG -IK--F---
A.SE.SOSE7253 ----- =
A.SE.TZSE8538 --K------
A.SE.UGSE6594 -IK--F---
A.SE.UGSE7535 --------
AUG.92UG037  ----meem-
AUG.U455  eoeee-

AE.CF.90CR402 --K--F--I
AE.TH.93TH253 --K-----I
AE.TH.CM240 --K--F---

AG.DJ.DJ263  --K-----I
AG.DJ.DJ264  --K---—--I
AG.NG.IBNG  --K--F--I

AGI.CY.94CY032 -------- |
AGIL.GR.97PVCH -VK--F--L
AGIL.GR.97PVMY --K--F-LI

CONSENSUS-B  -------
B.AUMBCI18  --K-V--A-
B.CN.RL42 - =
B.DE.D31  --- E...
B.FRHXB2  -woeoee-

EN = Y- J—
B.GA.OYl -l
B.GB.CAM1  -w--eme-
B.GB.MANC  --K------
B.JPJH31  -K--F--
B.NLACH320A - Feoe
B.SP.89SP061  ---------
B.US.JRCSF  --T-mm-

B.US.MN Komeee
B.US.RF  --K--A-
B.US.SF2 e

B.US.WEAU160 ---------

CONSENSUS-C = ----- h---
C.BR.92BR025 --I--H---
C.BW.BW96BWO0502 ---------
C.ET.ETH2220 --K--F---

C.IN.11246  ----- E---
C.IN.301904  ----- H---
C.IN.301999  ----- H---

I-D-4
DEC 98

CONSENSUS-D  -?-------
D.UG.94UG1141 -IK------
D.ZR.84ZR085 ----l----
D.ZRNDK  -l--emee-
D.ZR.Z2Z6 - Eo

CONSENSUS-F = -------- ?
F.BR.93BR0201 --K-----1
F.FI.LFIN6393 = -------- |
F.BR.BZ162  ---------
F.ZR.VI174  ----- F--I
F.BE.VI325  --K--F---
F.RW.VIE9  -----mm--

CONSENSUS-G  -IK--f---
G.BEDRCBL  -IK-F--
G.FIL.HH8793  -IK--F---
G.SE.SE6165  -IK----A-

CONSENSUS-H = --?--f---
H.BE.VI991  D-Q-----I
H.BE.VI997  --X--F---
H.CF.90CF056 --K--F-L-

CONSENSUS-J  -IK------
J.SE.SE91733  -IK------
J.SE.SE92809 -IK------

N.CM.YBF30  ------- AL

CONSENSUS-O  ?-?--W-Al
O.CM.ANT70C  S-Q--W-Al
0.CM.MVP5180 D-K--W-Al

CONSENSUS-CPZ 227--F--?
CPZGAB GoFeeL
CPZANT “ll--E-I



pl7 Epitope 22-24

CONSENSUS-B  SIyNtVAtL

Epitope # HLA

22 SLYNTVATL (A*0201)
23 SLYNTVATL (A2)

24 SLYNTVATL (B62)

CONSENSUS-A  ---emev
A.KE.Q23-CXC-CG --F------
A.SE.SOSE7253 --F----V-
A.SE.TZSE8538 ---------
A.SE.UGSE6594 --F------
A.SE.UGSE7535 --------
AUG.92UG037  ----meem-
AUG.U455  eoem- V-

AE.CF.90CR402 --F--I---
AE.TH.93TH253 ----- J---
AE.TH.CM240  --F------

AG.DJ.DJ263  ----- J---
AG.DJ.DJ264  ----- J---
AG.NG.IBNG  --F--I---

AGI.CY.94CY032 ----- IT--
AGI.GR.97PVCH --F--L---
AGI.GR.97PVMY  --F-LI---

CONSENSUS-B  -------
B.AUMBCI18  -V--A-V-
B.CN.RL42  -—-F--m-
B.DE.D31  --F-me-
B.FRHXB2  -woeee-
EN = Y. J—
B.GA.OYl  -weee-
B.GB.CAM1  ----eme-
B.GB.MANC - V-
B.JP.JH31  --Feeee
B.NLAACH320A --F---V-
B.SP.89SPO61  ---------
B.US.JRCSF  ----em-
B.USMN oo
B.USRF  -——A--
B.US.SF2 e
B.US.WEAU160 ------- V-

CONSENSUS-C  --h------
C.BR.92BR025 --H------
C.BW.BW96BW0502 ---------
C.ET.ETH2220 --F------
C.IN.11246  --F------
C.IN.301904  --H---V--
C.IN.301999  --H------

CONSENSUS-D = ---------
D.UG.94UG1141 ------ V--
D.ZR.84ZR085  -|-------
D.ZRNDK  -----me--
D.ZR.Z276 N =

CONSENSUS-F  ----?-v-
F.BR.93BR0201 -----I-V-
F.FLFIN6393 ----I-V-
F.BR.BZ162  ----- V-

F.ZR.VI174  --F--IVV-
F.BE.VI325  --F---V--
F.RW.VIE9  ------- V-

CONSENSUS-G = --f------
G.BE.DRCBL  --F------
G.FL.LHH8793  --F------
G.SE.SE6165  ----A----

CONSENSUS-H =~ --f----v-
H.BE.VI991  -----I-V-
H.BE.VI997  --F------
H.CF.90CF056 --F-L--V-

CONSENSUS-J  ---------
J.SE.SE91733  ---------
J.SE.SE92809  ---------

N.CM.YBF30  ----AL-V-

CONSENSUS-O  --W-AI?V-
O.CM.ANT70C  --W-AIVV-
O.CM.MVP5180 --W-Al-V-

CONSENSUS-CPZ  --F--2?V-
CPZGAB FeL-V-
CPZANT ~F--ICV-

pl7 Epitope 25

CONSENSUS-B  tLYCVHgrl
Epitope 25  TLYCVHQRI (A11)
CONSENSUS-A  —--e--—-
A.KE.Q23-CXC-CG --------
A.SE.SOSE7253 V-------
A.SE.TZSE8538 --W------
A.SE.UGSE6594 ---------
A.SE.UGSE7535 -------—-
A.UG.92UG037  ---------
AUG.U455  Vereoooee

AE.CF.90CR402 --W------
AE.TH.93TH253 --W------
AE.TH.CM240 --W------

AG.DJ.DJ263  --W---K--
AG.DJ.DJ264  --W------
AG.NG.IBNG = --W------

AGIL.GR.97PVCH --W------
AGIL.GR.97PVMY  --W------

CONSENSUS-B ~ ----m-m--
B.AUMBC18  V------N-
B.CN.RL42 - L--
B.DE.D31  --eeemr
B.FRHXB2  --eoeme
B.FRLAI  weoeee
B.GAOYl - K-
B.GB.CAM1 - K-
B.GB.MANC  V-----G-
3N JN ] ic I —
B.NL.ACH320A  V---romer
B.SP.89SP061  ------- K-
B.US.JRCSF  -rmememv
BUSMN  -memee K-
B.US.RF  -oemv N-
ERUSKS = J—
B.US.WEAU160 V-----K-

CONSENSUS-C  ------ ag-
C.BR.92BR025 ------ EK-
C.BW.BW96BWO0502 ------ AG-
C.ET.ETH2220 ------- K-
C.IN.11246  ------ AE-
C.IN.301904  ------, AG-
C.IN.301999  ------ EG-

[-D-5
DEC 98

HIV CTL Epitope Alignments

CONSENSUS-D  ------ e
D.UG.94UG1141 ------ E.-

D.ZR.84ZR085 ------ K--

D.ZRNDK - E-- o
D.ZR.Z2Z6 - E-- 5

CONSENSUS-F  v-f-—-2v
F.BR.93BR0201 V--Y---KV
F.FI.FIN6393  V--F---K-
F.BRBZ162  V--F--V
F.ZRVI174  V--Y--V
F.BE.VI325  -enome
FRW.VIE9  V--F--KV

CONSENSUS-G = ------- k-
G.BE.DRCBL  ------- K-
G.FL.LHH8793  ------- K-
G.SE.SE6165  ---------

CONSENSUS-H  Vemroren-
H.BE.VI991  V-remen-
H.BE.VI997 - Lo
H.CF.90CF056 V-----RK-

CONSENSUS-J  ---------
J.SE.SE91733  ---------
J.SE.SE92809  ---------

N.CM.YBF30  V-----S--

CONSENSUS-O  V-W---N-?
O.CM.ANT70C  V-W---N-Y
O.CM.MVP5180 V-W---N-F

CONSENSUS-CPZ V-W-?-27?
CPZGAB V-W-I-SD-
CPZANT V-W---KGE



HIV CTL Epitope Alignments

pl7 Epitope 26,27

CONSENSUS-A  -d--------
A.KE.Q23-CXC-CG -D--------
A.SE.SOSE7253 --]-------
A.SE.TZSE8538 -D--------
A.SE.UGSE6594 -D--------
A.SE.UGSE7535 -N-T------
A.UG.92UG037  ----------
A.UG.U455 B —

AE.CF.90CR402 -D--------
AE.TH.93TH253 ----------
AE.TH.CM240  ----------

AG.DJ.DJ263  -DI-------
AG.DJ.DJ264  -DI-------
AG.NG.IBNG  -DI-------

AGI.CY.94CY032 -D-Q------
AGI.GR.97PVCH -D--------
AGIL.GR.97PVMY  ----------

CONSENSUS-B  ------em-
B.AU.MBC18  -Dl---—-
B.CN.RL42 v
B.DE.D31  -w-eem
B.FR.HXB2  -l--mmv
B.FRLAI  oleeeeees
B.GA.OYl e
B.GB.CAM1  -D-----
B.GB.MANC  ------emv
BJP.JH31  —eoeee
B.NL.ACH320A  --------m-
B.SP.89SP061 -D--------
B.US.JRCSF  --l-----
B.US.MN e
B.US.RF o-Reeeee
B.US.SF2  -D--rmm-
B.US.WEAU160 ----------

CONSENSUS-C  ---[------
C.BR.92BR025 -D-R------

C.ET.ETH2220 --I-------
C.IN.11246  ---R------
C.IN.301904  ---R------
C.IN.301999 ---R------

CONSENSUS-B  levkDTKEAL

Epitope # HLA
26 IEIKDTKEAL (B60)
27 EIKDTKEAL (B8,B60)

CONSENSUS-D  ---enenev
D.UG.94UG1141 -K-AS----
D.ZR.84ZR085  --l-------
D.ZRNDK  -ememees v
D.ZR.Z2Z6  ---reeeee

CONSENSUS-F = v---------
F.BR.93BR0201 V---------
F.FI.LFIN6393  ----------
F.BR.BZ162  V---------
F.ZR.VI174  V-|-------
F.BE.VI325  --IR------
F.RW.VI69 |V/Z—

CONSENSUS-G = ----------
G.BE.DRCBL  ---R------
G.FL.LHH8793  ------ T---
G.SE.SE6165  ----------

CONSENSUS-H = -d--------
H.BE.VI991  -D--------
H.BE.VI997  ------m---
H.CF.90CF056 -D--------

CONSENSUS-J  --I---?---
J.SE.SE91733  --|-------
J.SE.SE92809 --|---M---

N.CM.YBF30  -QIHN-Q---

CONSENSUS-O  ??21?--QQ-I
O.CM.ANT70C  YKIG--QQ-I
0.CM.MVP5180 FDIR--QQ-I

CONSENSUS-CPZ  ?2?2?7--22-2
CPZGAB  -T-E-QK-
CPZANT  EKI--EQ-V

pl7 Epitope 28,30

CONSENSUS-B  dtgnssqvSgNY

Epitope # HLA
28 DTGHSNQVSQNY (A33)
30 NSSKVSQNY (B35)

CONSENSUS-B  dtgnssqvSgNY
CONSENSUS-A  ---?--k-----
A.KE.Q23-CXC-CG ------ N-----
A.SE.SOSE7253 ------ K-----
A.SE.TZSE8538 ---S--K--H--
A.SE.UGSE6594 ---S--K-----
A.SE.UGSE7535 ---.N-K-----
A.UG.92UG037 ---S--K-----
A.UG.U455 N--..----

AE.CF.90CR402 G--S--K-----
AE.TH.93TH253 ---S--K-----
AE.TH.CM240 G--S--K-----

AG.DJ.DJ263  A--.-.we-
AG.DJ.DJ264  A--.-.ee-
AG.NG.IBNG  A-.-..-e-

AGI.CY.94CY032 AA-G--N-----
AGIL.GR.97PVCH ---G--K-----
AGIL.GR.97PVMY ..----N-----

CONSENSUS-B  —-—-memee-
B.AU.MBC18 G----NP-----
B.CN.RL42 G---N--A----
B.DE.D31 N N —
B.FR.HXB2 ——-H-N------
B.FR.LAI —-H-N-emmem

= ¢7:W0) 2 N —
B.GB.CAM1 [ T——
B.GB.MANC = ----—---- H--
B.JP.JH31  --—---- Keammm
B.NL.ACH320A --------—---
B.SP.89SP061 ------------

B.US.JRCSF  -eocememmeee
B.US.MN NI
B.US.RF e Gommmeee

B.US.SF2 c Tes—
B.US.WEAU160 --E-RN------

CONSENSUS-C  -??..k--—---
C.BR.92BR025 -K-...K-----
C.BW.BW96BWO0502 -G....K-----
C.ET.ETH2220 -R-...KD----
C.IN.11246  AD----
C.IN.301904 -E....K-----
C.IN.301999 -G....K-----

I-D-6

DEC 98

CONSENSUS-D  —-----mem-
D.UG.94UG1141 --R---------
D.ZR.84ZR085 G-----------
D.ZR.NDK R SY—
D.ZR.Z2Z6  -A--N-------

CONSENSUS-F = -K-....-----
F.BR.93BR0201 EK-....-----
F.FL.LFIN6393 -K-....-----
F.BR.BZ162  -K-....-----
F.ZR.VI174  -K-....-----
F.BE.VI325  NK-....-----
F.RW.VI69 -K-..immeee

CONSENSUS-G = -?----------
G.BE.DRCBL  ..NS--------
G.FL.LHH8793  -E----------
G.SE.SE6165  -K---N------

CONSENSUS-H  -KEKDNK-----
H.BE.VI991  -KEKD-Kl----

H.BE.VI997  NKERDNK-----
H.CF.90CF056 -KEKDNK----

CONSENSUS-J  -KKDN-------
J.SE.SE91733 -KKDN-------
J.SE.SE92809 -KKDN-------

N.CM.YBF30  -S...NI-R--

CONSENSUS-O  ?-.S?R-??---
O.CM.ANT70C  --.SAR-AG---
0.CM.MVP5180 E-.SPR-T----

CONSENSUS-CPZ ?2?222G??7--
CPZGAB GASA-AGI-G--
CPZANT CQRHL-GEGR--



pl7-p24 Epitope 29

CONSENSUS-B  quSqNYPIV
Epitope 29  QVSQNYPIV (A*6802)
CONSENSUS-A  K--onm-
AKEQ23-CXC-CG N--orenv
ASESOSE7253 K---nms
ASETZSE8538 K--H---V-
ASEUGSE6594 K--------
ASEUGSE7535  K-----r-
AUG92UG037  Ke-mmrmm-
AUGU455  GS----mm-

AECF90CR402 K--------
AETH93TH253 K--------
AETHCM240  K--------

AGDJDJ263 SS-------
AGDJDJ264 SS-------
AGNGIBNG  SS-------

AGICY94CY032 N--------
AGIGR97PVCH K--------
AGIGR97PVMY N------- A

CONSENSUS-B  ---------
BAUMBC18  P--------
BCNRL42 . —
BDED31  ---------
BFRHXB2  ---------
BFRLAI -
BGAOYIl  ---------
BGBCAM1  ---------
BGBMANC T
BJPJH31 | —
BNLACH320A  ---------
BSP89SP0O61  ---------
BUSJRCSF = ---------
BUSMN -
BUSRF -
BUSSF2 -
BUSWEAU160 ---------

CONSENSUS-C  K--------
CBR92BR025 K--------
CBWBW96BW0502 K--------
CETETH2220 KD-------
CIN11246  AD-------
CIN301904  K--------
CIN301999  K--------

CONSENSUS-D  ---------
DUG94UG1141 ---------
DZR84ZR085  ---------
DZRNDK =~ ----eee-
DZRZ276  ---------

CONSENSUS-F G--------
FBR93BR0201 G--------
FFIFING6393 G--------
FBRBZ162  G--------
FZRVI174  G--------
FBEVI325 G--------
FRWVI169 [cT—

CONSENSUS-G = ?---------
GBEDRCBL  S---------
GFIHH8793  ---------
GSESE6165  ---------

CONSENSUS-H K--------
HBEVI991  Kl-------
HBEVI997  K--------
HCF90CF056 K--------

CONSENSUS-J  ---------
JSESE91733  ---------
JSESE92809  ---------

NCMYBF30  NI-R---L-

CONSENSUS-O  -?7?------
OCMANT70C -AG------
OCMMVP5180 -T-------

CONSENSUS-CPZ ?G???---??
CPZGAB AGI-G---L-
CPZANT SGEGR----I

p24 Epitope 1

CONSENSUS-B  PIVQNI
Epitope 1 PIVQNL (A*2402)
CONSENSUS-A - A
A.KE.Q23-CXC-CG ----- A
A.SE.SOSE7253 ----- A
A.SE.TZSE8538 -V---A
A.SE.UGSE6594 ----- A
A.SE.UGSE7535 ----- A
A.UG.92UG037  ----- A
AUG.U455 - A

AE.CF.90CR402 ----- A
AE.TH.93TH253 ----- A

AE.TH.CM240  ----- A
AG.DJ.DJ263  ----- A
AG.DJ.DJ264  ----- A
AG.NG.IBNG = ----- A

AGI.CY.94CY032 ----- A
AGIL.GR.97PVCH ----- A
AGIL.GR.97PVMY --A--A

CONSENSUS-B -
B.AUMBC18 - M
B.CN.RL42  ---m-
B.DE.D31 -
B.FRHXB2 - _
B.FRLAI - |
B.GA.OYl  -em-
B.GB.CAM1  -----
B.GB.MANC -
B.JP.JH3L - |
B.NL.ACH320A -----
B.SP.89SP061 ----- _
B.US.JRCSF  ----
BUSMN - I
B.US.RF -
B.US.SF2 -
B.US.WEAU160 ------

CONSENSUS-C -
C.BR.92BR025 ------
C.BW.BW96BWO0502 ------
C.ET.ETH2220 ----- M
C.IN.11246  ------
C.IN.301904  ------
C.IN.301999  ------

[-D-7
DEC 98

HIV CTL Epitope Alignments

CONSENSUS-D = ------
D.UG.94UG1141 ------
D.ZR.84ZR085 ------
D.ZR.NDK ~ ------
D.ZR.Z2726  ------

110

CONSENSUS-F = ------
F.BR.93BR0201 ------
F.FI.LFIN6393 ------
F.BR.BZ162  ------
F.ZR.VI174  -----
F.BE.VI325  ----- M
F.RW.VIE9  ------

CONSENSUS-G = ----- A
G.BE.DRCBL  ----- A
G.FL.LHH8793  ----- A
G.SE.SE6165  ----- A

CONSENSUS-H = ----- A
H.BE.VI991  ----- A
H.BE.VI997  ----- A
H.CF.90CF056 ----- A

CONSENSUS-J -
J.SE.SE91733  ------
J.SE.SE92809 ------

N.CM.YBF30  -L--TA

CONSENSUS-O  ---?-A
O.CM.ANT70C ---S-A
0.CM.MVP5180 ---T-A

CONSENSUS-CPZ -???7?A
CPZGAB -L---A
CPZANT --IVDA



