HIV CTL Epitope Alignments

gp41 Epitope 1

CONSENSUS-A  ---------
AKEK89 -

A.KE.Q23CXCCG  ---------
A.RWKIG93 -

A.RW.SF1703  ---------
A.SE.SOSE7253  ---------
A.SE.TZSE8538 ---------
A.SE.UGSE6594 K--------
A.SE.UGSE8891 M--------
A.UA.AF082486 ---K-----
A.UG.92UG037  ---------
A.UG.U455  ---mem-

AZR.MA246  ---------

A.ZR.MC108  ------- QV

AG.DJ.DJ263  ---------
AG.DJ.DJ264  ---------
AG.NG.IBNG [ G—

AGIL.GR.97PVCH  ---------
AGIL.GR.97PVMY  ------- Q-

CONSENSUS-B ~ -------m-
B.AUMBC18  -------- M
B.BE.SIMI84  ----emm-
B.CN.RL42  --eeme
B.DE.D31 e
B.DE.HAN oo
B.FRHXB2  -eoeee-
B.FR.LAI  woeeee
B.FR.PIH384  ---eoeee-
EX TN} ZI—
B.GB.CAM1  ---eme-
B.JP.ETR D
B.NLACH320A  ----ee-
B.SP.89SP06L  ---------
B.TH.TH936705 ---------
B.TT.QZ4589  ------emv
B.US.JRCSF  ----m- M
B.USJRFL - RM
B.USMN  —oeee M
B.US.RF -woeme-
B.US.SF2 oo
B.US.WEAU160  --------
B.ZR.MB314  ---ee

CONSENSUS-B  RAIeAQQHNI
Epitope 1  RAIEAQQHL (B51)

CONSENSUS-C -------- m
C.BI1.BU910611 -------- M
C.BL.BU910717 = -------- M
C.Bl.BU910812 -------- M
C.BR.92BR025  -------- M
C.BR.BR911513 -------- M
C.BW.BW96BWO0502 ---------
C.DJ.DJ259A  -------- M

C.DJ.DJ373A  K---VH--M
C.ET.ETH2220 K------- M
C.IN.11246  ---------

C.IN.21068  ---------
C.IN.301904  ---------
C.SN.SE364A  -------- M
C.SO.SM145A  -------- M
C.UG.UG268A2  -------- M

CONSENSUS-D  ---emenn
D.SN.SE365A2  ----mnner
D.TZ.87TZ4622 ----rmmer
D.UG.92UG024D  ---------
D.UG.94UG1141  --menemr
D.UG.CO71412  ---eemv
D.UG.UG266A2  M--------
D.UG.WHO15474  ---mmnmm
D.ZR.84ZR085  -----nm-
D.ZRELl oo
D14 3N) 2 R— M
D.ZRNDK ~ -eemees
D.ZR.Z2Z6  --werem-

CONSENSUS-F  ---------
F.BR.93BR0201 ---------
F.BR.BZ126A  ---------
F.BR.BZ163A  ---------
F.FI.LFIN6393 Q------- M

CONSENSUS-G = ---------
G.BE.DRCBL  ---------
G.FL.LHH8793  ---------
G.GA.LBV217  ---------
G.SE.SE6165  ---------

CONSENSUS-H  ---Q----M
H.BE.VI991 ---Q----M
H.BE.VI997 ---Q----M
H.CF.90CF056 --Q-R--M

CONSENSUS-J  K--?-----
J.SE.SE91733  K--X-----
J.SE.SE92809 K--------

N.CM.YBF30  ---------

[-D-68
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CONSENSUS-O  ---Q---0-
O0.CM.ANT70C  ---Q---Q-
0.CM.CM4974  ---QT----
0.CM.MVP5180 ---Q-----

0.GA.VI686 --Q--Q-
0.GQ.341HA -—--Q---0Q-
0.GQ.655HA -—--Q---0Q-

0.GQ.HIVU82990 ---Q---Q-
0.GQ.HIVU82991 ---Q---Q-

CONSENSUS-AE  ---------
AE.CF.90CR402  ---------
AE.TH.KHO3  ---------
AE.TH.KHO8  ---------
AE.TH.TH920149 ---------
AE.TH.93TH253 ---------
AE.TH.A01021  ---------
AE.TH.CM240  ---------
AE.TH.E11429.A31 -------- M
AE.TH.TH921110 ---------

CONSENSUS-CPZ  2---7----
CPZGAB pa—
CPZANT Q---Toemr



gp41l Epitope 2

CONSENSUS-B
Epitope 2
CONSENSUS-A

GIKQLQARVLAVERYLKDQ

GIKQLQARILAVERYLKDQ (DPw4.2)

AKE.K89 e R--

A.KE.Q23CXCCG

A.RW.KIG93
A.RW.SF1703
A.SE.SOSE7253
A.SE.TZSE8538
A.SE.UGSE6594
A.SE.UGSE8891
A.UA.AF082486
A.UG.92UG037
A.UG.U455 -
A.ZR.MA246
A.ZR.MC108

AG.DJ.DJ263
AG.DJ.DJ264
AG.NG.IBNG

AGI.GR.97PVCH
AGI.GR.97PVMY

CONSENSUS-B
B.AU.MBC18
B.BE.SIMI84 -

B.CN.RL42  -mmmmmeeeee
B.DE.D31 = e R--

B.DE.HAN
B.FR.HXB2 -

EN = Y- J— P
B.FR.PIH384  -roermemermenee 0-
B.GA.OY|  ceeoecmememmemem

B.GB.CAM1

BJP.ETR  -reormrmemeoee

B.NL.ACH320A
B.SP.89SP061
B.TH.TH936705
B.TT.QZ4589
B.US.JRCSF
B.US.JRFL

SO | e —
B.US.RF e R--
B.US.SF2 e R--

B.US.WEAU160
B.ZR.MB314

HIV CTL Epitope Alignments

CONSENSUS-C = ------ L CONSENSUS-O --R--R--L--L-TLiQN-
C.Bl.BU910611 ------ T--l-mmmmm- O.CM.ANT70C --R--R--L--L-TL-QN-
C.BIL.BU910717 ------ T--l-mmmmm- O.CM.CM4974 --R--R--LQ-L-TLIQN-
C.Bl.BU910812  ----------- |----R-- O.CM.MVP5180 --R--R--LQ-L-TLIQN- (@]
C.BR.92BR025  ------ T----I----R-- 0O.GA.VI686 --R--R--L--L-TLIQN- —
C.BR.BR911513 ------ T---l--mmm-- 0.GQ.341HA --R--R--L--L-TLIQN- —
C.BW.BW96BWO0502 ------ T-l--m-mmmmm- 0.GQ.655HA --R--R--L--L-TLIQN-
C.DJ.DJ259A  ------ T----l--=---- 0.GQ.HIVU82990 --R--R--L--L-TLIQN-
C.DJ.DJ373A - T----l--=---- 0.GQ.HIVU82991 --R--R--L--L-TLIQN-
C.ET.ETH2220 ------ T----1--H-R--
C.IN.11246  ------ T---nl--m--- CONSENSUS-AE  —m-memmmmmmmmmemeee
C.IN.21068  ------ e AE.CF.90CR402  ----mmmmmmmmmmeeee
C.IN.301904  ------ T--l--m--- AE.THKHO3  —oommmommeeee
C.SN.SE364A  ------ T--l------- AE.THKHO8  —momemmmmmemeeeee
C.SO.SM145A  ----- R-----|----E-- AE.TH.TH920149 ---meemmemmmmmeee
C.UG.UG268A2  ------ T----1----Q-- AE.TH.93TH253  —-mcmmemmmmmeeee
AE.TH.A01021  ----mmeeeeeeeeemnee

CONSENSUS-D ~ -------- e AE.TH.CM240  -----mmmmmmmmmmeee
D.SN.SE365A2  -------- [---mm- R-- AE.TH.E11429.A31 ------mrrmmmemmmen
D.TZ.87TZ24622 -------- XP---S--R-- AE.TH.TH921110 ---mmmmmmmmmmmem
D.UG.92UG024D  ------mmmme- [o—
D.UG.94UG1141 -------- [----S----- CONSENSUS-CPZ  -Ve-eees?emeu?--7--
D.UG.C971412  ------m- J-Seee CPZGAB R V2N — Q--
D.UG.UG266A2  ------------- S----- CPZANT R V/— M----K--R--
D.UG.WHO15474  -------- [— Q-
D.ZR.84ZR085  -------- [—
D.ZR.ELI  ---eeee- [S—
D.ZRJIYL  —oeeee- [SR—
(D174 =3 ] G — R--
D.ZR.Z2Z6 - [
CONSENSUS-F  —-mmmmeeemeee ?--
F.BR.93BR0O201  -------meemmmmmoes
F.BR.BZ126A  ------mmeeeemeev Q-
F.BRBZ163A  ------mmeeeemeee Q-
F.FLLFING393  --------meeoeeee
CONSENSUS-G =~ ----eeemmm- L J—
G.BE.DRCBL  ----- R-----Lommmmmm
G.FLHH8793  -------eee- L---R--
G.GALBV217  —meeeeeeeeeeeee Q-
G.SE.SE6165  -------- IR
CONSENSUS-H  —--mmmmeeemmmeees
(2 11=] =AY/ <] i S ———
[ =] AV (oI AR V A —
H.CF.90CF056  -----------=--=- R--
CONSENSUS-J  —--mmmmmmmmmeeeenn
J.SE.SE91733  -r--mmmmmeeemneee
J.SE.SE92809  -------mmmeeenneee
N.CM.YBF30  ------- K---1----R--

I-D-69

DEC 98



HIV CTL Epitope Alignments

Epitope # HLA

CONSENSUS-A  --mrees
AKEK89 - Reme-

AKE.Q23CXCCG - Reee-

A.RWKIG93  -----omee-
A.RW.SF1703  ----------
A.SE.SOSE7253  ----------
A.SE.TZSE8538  ----------
A.SE.UGSE6594  ----------
A.SE.UGSE8891 ----- R----
A.UA.AF082486 ----------
A.UG.92UG037  ----- R----
A.UG.U455  ----- Q----
A.ZR.MA246 L----R---
AZR.MC108  ----------

AG.DJ.DJ263  L-S--R----
AG.DJ.DJ264  L----R----
AG.NG.IBNG L----R=m-

AGIL.GR.97PVCH L-S-------
AGIL.GR.97PVMY L-S--R----

CONSENSUS-B  ---neemeev
B.AUMBC18 - Roee-
B.BE.SIMIB4  --coeme
B.CN.RL42  --eemeee
B.DE.D31 - R
B.DEHAN - Reoe-
B.FRHXB2  -oeeemeee

EN =N J—
B.FR.PIH384 - O--RF
B.GA.OYl oo
B.GB.CAM1  --ee-meev
BJP.ETR oo
B.NLAACH320A  ------en-
B.SP.89SP061  ----- Roee-
B.TH.TH936705  ----------
B.TT.QZ4589  ----- R
B.US.JRCSF  --eeeme
B.USJRFL - Geeme
EXUN Y | N —
BUSRF - Roee-
B.US.SF2 - R
B.US.WEAU160  ----------
B.ZR.MB314 -

gp41l Epitope 3-4
CONSENSUS-B  VERYLKDQq|

3 VERYLKDQQL (B14)
4 ERYLKDQQL (B14)

CONSENSUS-C  j---------
C.Bl.BU910611 |---------
C.BI1.BU910717  |---------
C.Bl.BU910812 I----R----
C.BR.92BR025 [----R----
C.BR.BR911513 |---------
C.BW.BW96BWO0502 ----------
C.DJ.DJ259A  |---------
C.DJ.DI373A  |---------
C.ET.ETH2220 I--H-R----
C.IN.11246  I—
C.IN.21068  I—
C.IN.301904  |---------
C.SN.SE364A  |---------
C.SO.SM145A  [----E----
C.UG.UG268A2  I----Q----

CONSENSUS-D  --?------
D.SN.SE365A2 - Roemv
D.TZ.87TZ4622 --S--R---
D.UG.92UG024D  --S-------
D.UG.94UG1141 --S------
D.UG.CO71412  --Sw---mv
D.UG.UG266A2  --S-----
D.UG.WHO15474 - Q-
D.ZR.84ZR085  ---------
D.ZR.ELI  -eeeeeeee
D.ZR.JY1 -
D.ZRINDK - Rewe-
D.ZR.Z2Z6  --woee-

CONSENSUS-F = ----- Pee
F.BR.93BR0201 ----------
F.BR.BZ126A  ----- Q----
F.BR.BZ163A  ----- Q----
F.FI.LFIN6393  ----------

CONSENSUS-G = ?---------
G.BE.DRCBL  I—
G.FL.LHH8793  L----R----
G.GA.LBV217  ----- Q----
G.SE.SE6165  ----------

CONSENSUS-H = ----------
H.BE.VI991  -------mm-
H.BE.VI997  ----mmem-
H.CF.90CF056  ----- R----

CONSENSUS-J  ----------
J.SE.SE91733  ----------
J.SE.SE92809  ----------

N.CM.YBF30 |----R---I

[-D-70
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CONSENSUS-O  L-TLiQN---
O.CM.ANT70C  L-TL-QN---
0.CM.CM4974  L-TLION--R
0.CM.MVP5180 L-TLIQN--R
0.GA.VI686 L-TLIQN---
0.GQ.341HA L-TLIQN---
0.GQ.655HA L-TLIQN---
0.GQ.HIVU82990 L-TLIQN---
0.GQ.HIVU82991 L-TLIQN---

CONSENSUS-AE ~ ----nen- KF
AE.CF.90CR402  ----m- KF
AE.THKHO3 ~ --emenee KF
AE.THKHO8  ----emm- RE
AE.TH.TH920149  -------- KF
AE.TH.93TH253  ----rmm- KF
AE.TH.A01021  ----emmr KF
AE.TH.CM240  ----memv KF
AE.TH.E11429.A31 -------- KF
AE.TH.TH921110 -------- KF
CONSENSUS-CPZ ~ --7--7---?
CPZGAB - Q-
CPZANT ~-K--Re-m-



gp41l Epitope 5-10

CONSENSUS-B  RYLKDQgIIG
Epitope # HLA

5 RYLRDQQL (A*2402)
6 RYLRDQQLL (A*2402)
7 RYLRDQQLLGI(A*2402)
8 RYLKDQQL (B27)

9 YLKDQQLL (BS8)

10 YLKDQQLL (A24)
CONSENSUS-A  —--oeeemv
AKE.K89  --R--
AKE.Q23CXCCG  ---R-----—
ARWKIGI3  -woeoemee
ARW.SF1703  --oeoemee
A.SE.SOSE7253  ----enene-
A.SE.TZSE8538 -----emv
A.SE.UGSE6594  ------nemv
A.SE.UGSE8891 ---R------
A.UAAF082486  --------m-
AUG.92UG037  --R----

A.UG.U455 Q-
A.ZR.MA246 ---R---|--
AZR.MC108  ----------

AG.DJ.DJ263  S--R------
AG.DJ.DJ264  ---R------
AG.NG.IBNG N =

AGI.GR.97PVCH S---------
AGIL.GR.97PVMY S--R------

CONSENSUS-B ~ ----reev
B.AUMBCI18  -~-R------
B.BE.SIMIB4  ----eoeev
B.CN.RL42  --eemeee
B.DE.D31 =S
B.DE.HAN o-Remeee
B.FRHXB2  -eeoemeee
EN = N R —
B.FR.PIH384  --Q--RF--
B.GA.OYl  -eeeoee-
B.GB.CAM1  --ee-meev
BJP.ETR oo M-
B.NLACH320A  ---em-
B.SP.89SP061  ---R-----
B.TH.TH936705  --------
B.TT.QZ4589  ---R------
B.US.JRCSF  ----em- M-
B.USJRFL  -—-G-----
B.USMN  woeeee
B.US.RF R
B.US.SF2 e-Remeee
B.US.WEAU160  ----------
B.ZR.MB314  --eeemee-

CONSENSUS-C = —---------
C.B1.BU910611 ----------
C.B1.BU910717  ----------
C.Bl.BU910812 ---R------
C.BR.92BR025 ---R------
C.BR.BR911513 ----------
C.BW.BW96BWO0502 ----------
C.DJ.DJ259A  -------m--
C.DJ.DI373A  ----mme--
C.ET.ETH2220 -H-R------
C.IN.11246  ----------
C.IN.21068  ----------
C.IN.301904  ----------
C.SN.SE364A  ----------
C.SO.SM145A  ---E------
C.UG.UG268A2 ---Q------

CONSENSUS-D ~ ?-----ee-
D.SN.SE365A2  ---R------
D.TZ.87TZ4622 S--R------
D.UG.92UG024D  S---------
D.UG.94UG1141 S-------m-
D.UG.C971412  S----nrev
D.UG.UG266A2  S-----em-
D.UG.WHO15474 ---Q------
D.ZR.84ZR085  ---------
D.ZR.ELI  -eeeeeeee
D.ZR.JY1 S
D.ZRNDK  ---Re------
D.ZR.Z2Z6  --woee-

CONSENSUS-F  ---?------
F.BR.93BR0201 ----------
F.BR.BZ126A  ---Q------
F.BR.BZ163A  ---Q------
F.FI.LFIN6393  ----------

CONSENSUS-G = ----------
G.BE.DRCBL  ----------
G.FL.LHH8793  ---R------
G.GA.LBV217  ---Q------
G.SE.SE6165  ----------

CONSENSUS-H = ----------
H.BE.VI991  -------mm-
H.BE.VI997  ----mmem-
H.CF.90CF056 ---R------

CONSENSUS-J  ----------
J.SE.SE91733  ----------
J.SE.SE92809  ----------

N.CM.YBF30 ---R---I-S

[-D-71
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CONSENSUS-O  TLiQN----n
O.CM.ANT70C  TL-ON----S
0.CM.CM4974  TLIQN--R-N
0.CM.MVP5180 TLIQN--R-N
0.GA.VI686 TLIQON----N
0.GQ.341HA TLIQN----N
0.GQ.655HA TLIQN----N
0.GQ.HIVU82990 TLIQN----N
0.GQ.HIVU82991 TLIQN----N

CONSENSUS-AE ~ ------ KF--
AE.CF.90CR402  ------ KE--
AE.THKHO3 - KF--
AE.TH.KH08 - RF--
AE.TH.TH920149 - KE--
AE.TH.93TH253  ------ KF--
AE.TH.A01021 - KF--
AE.TH.CM240  ------ KF--
AE.TH.E11429.A31 ------KF--
AE.TH.TH921110 - KF--
CONSENSUS-CPZ ~ ?--7---7-?
CPZGAB - Qeerl
CPZANT K--R---S

HIV CTL Epitope Alignments
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HIV CTL Epitope Alignments

gp41l Epitope 11-12

CONSENSUS-B  TaVPWNaSW
Epitope # HLA

11 TAVPWNASW (B35)
12 TAVPWNASW (B*3501)
CONSENSUS-A  -n----s--
A.KE.K89 -N----S--
A.KE.Q23CXCCG -N----S--
A.RW.KIG93 “T----S--
A.RW.SF1703  -N----S--
A.SE.SOSE7253 -N----S--
A.SE.TZSE8538 -N----S--
A.SE.UGSE6594 -N----T--
A.SE.UGSE8891 -T----S--
A.UA.AF082486 -N----SN-
A.UG.92UG037  -N----S--
A.UG.U455 “T----S--
A.ZR.MA246 “N----S--
A.ZR.MC108 -N----S--

AG.DJ.DJ263  -N----S--
AG.DJ.DJ264  -T-------
AG.NG.IBNG -T----S--

AGIL.GR.97PVCH -N----S--
AGIL.GR.97PVMY  -N----S--

CONSENSUS-B  ---------
B.AUMBC18  -T---T--
B.BE.SIMIB4  -T----
B.CN.RL42  -eeeme
B.DE.D31  ---emer
B.DE.HAN e
B.FRHXB2  -eoeee-
EN N R —
B.FR.PIH384  -T---T--
B.GA.OVI .
B.GB.CAM1  ---eme-
BJP.ETR - T
B.NLACH320A  ------m-
B.SP.89SP061  ------ T
B.TH.TH936705 ---------
B.TT.QZ4589  -T---T--

B.US.JRCSF - T
B.USJRFL oo
B.US.MN T
B.US.RF T
ERUIK) - —

B.US.WEAU160 -T-------
B.ZR.MB314 -T----T--

CONSENSUS-C
C.Bl.BU910611
C.Bl.BU910717
C.Bl.BU910812
C.BR.92BR025
C.BR.BR911513

C.BW.BW96BWO0502 ------ S--

C.DJ.DJ259A
C.DJ.DJ373A
C.ET.ETH2220

C.IN.11246 --
C.IN.21068 --
C.IN.301904 -

C.SN.SE364A
C.SO.SM145A
C.UG.UG268A2

CONSENSUS-D
D.SN.SE365A2
D.TZ.87TZ4622

i

D.UG.92UG024D -Q----S--

D.UG.94UG1141

D.UG.C971412
D.UG.UG266A2

-N----S--
T----S--
-S----S--

D.UG.WHO15474 -T----S--

D.ZR.84ZR085

T----S--

D.ZR.ELI NS
D.ZR.JY1 TeoSee

D.ZR.NDK NS
D.ZR.Z2Z6  -T----S--

CONSENSUS-F
F.BR.93BR0201
F.BR.BZ126A
F.BR.BZ163A

-N----S--
-N----S--

-N----S--

-N----S--

F.FI.LFIN6393  -N----S--

CONSENSUS-G
G.BE.DRCBL
G.FI.LHH8793
G.GA.LBvV217
G.SE.SE6165

CONSENSUS-H

N-=-T--
-N--=-V--

-N----S--

H.BE.VI991  -N---S--
H.BE.VI997  -N---ST-

H.CF.90CF056
CONSENSUS-J
J.SE.SE91733
J.SE.SE92809

N.CM.YBF30

-N----S--

[-D-72
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CONSENSUS-O  -S-k--t?-
O.CM.AANT70C  -S-K--RT-
O.CM.CM4974  -S-K--TT-
O.CM.MVP5180  -S-K--T--
O.GAVI686  -S-Q--KT-
0.GQ.341HA  -S-K--T--
0.GQ.655HA  -S-K--E--
0.GQ.HIVU82990 -S-E--KT-
0.GQ.HIVU82991 -S-K--T--

CONSENSUS-AE ~ ------ st-
AE.CF.90CR402  -S----S--
AE.THKHO3 - ST
AE.TH.KH08 - ST-
AE.TH.TH920149 - NT-
AE.TH.93TH253 ----$-ST-
AE.TH.A01021 - ST-
AE.TH.CM240  ------ ST-
AE.TH.E11429.A31 ------ST-
AE.TH.TH921110 - ST-
CONSENSUS-CPZ  -T----N-
CPZGAB TeeN--
CPZANT TeeN--



gp41 Epitope 13

CONSENSUS-B  WYIkiFImlv
Epitope 13 WYIKIFIFMI (A*2402)
CONSENSUS-A  --enmemeee
AKEK89  eeeeee
AKE.Q23CXCCG  ------- I
ARWKIG93  ---Re-mv
ARW.SF1703  ---R-----
A.SE.SOSE7253  ----enenm-
A.SE.TZSE8538 ---R------
A.SE.UGSE6594 ---R------
A.SE.UGSE8891  -----emenv
A.UA.AF082486 ------ I--
AUG.92UG037  -ememenes
AUG.U455  —-RL-VI--
AZRMA246  --emememv
AZRMC108  --ememener

AG.DJ.DJ263  ----------
AG.DJ.DJ264  ----------
AG.NG.IBNG I =

AGIL.GR.97PVCH  ----------
AGLGR.97PVMY  ----------

CONSENSUS-B  ---neemeev
B.AUMBC18  ---eeme
B.BE.SIMIB4  --eoeme
B.CN.RL42  -cooeemee
B.DE.D3L  --eeoee-
B.DEHAN  -oeeeee
B.FRHXB2  --Lem-
EN =N J—
B.FR.PIH384  -—-RL----
B.GA.OYI ——-Remelo-
B.GB.CAM1  ---eemv |
BJP.ETR oo
B.NLAACH320A  -----mene-
B.SP.89SPO61  ---------
B.TH.TH936705  ---------
B.TT.QZ4589  ---eemv
B.USJRCSF  -weeeme
B.USJRFL  -weeoeeee
BUSMN  weeeeee
B.US.RF R
ERULHS] o7 —
B.US.WEAU160  ----------
B.ZR.MB314 -

CONSENSUS-C = —---------
C.B1.BU910611 ----------
C.B1.BU910717  ----------
C.Bl.BU910812 ---R------
C.BR.92BR025  ------- K--
C.BR.BR911513 ----------
C.BW.BW96BWO0502 ----------
C.DJ.DJ259A  -------m--
C.DJ.DI373A  ----mme--
C.ET.ETH2220  ----------
C.IN.11246  ----------
C.IN.21068  ------- ]--
C.IN.301904  ----------
C.SN.SE364A  ----------
C.SO.SM145A  ------- ]--
C.UG.UG268A2  ----------

CONSENSUS-D  ---ermenen
D.SN.SE365A2  -----em- V-
D.TZ.87TZ4622 --eermme
D.UG.92UG024D  --RL--I--
D.UG.94UG1141  ----memms
D.UG.CO71412  ----ememr
D.UG.UG266A2  -------mm-
D.UG.WHO15474  --cmenun
D.ZR.84ZR0B5  -----enemv
D.ZRELl  -eeeeee |
D.ZRJYL  weeceeee
D.ZRNDK =L
D.ZR.Z2Z6  -wmeeee-

CONSENSUS-F = ---------
F.BR.93BR0201 ----------
F.BR.BZ126A  ----------
F.BR.BZ163A  ----------
F.FI.LFIN6393  ----------

CONSENSUS-G = ----------
G.BE.DRCBL -—-R--V---
G.FLLHH8793  -------m--
G.GA.LBV217  ------me--
G.SE.SE6165  ----------

CONSENSUS-H = ----------
H.BE.VI991 I =
H.BE.VI997  ------- I--
H.CF.90CF056  ----------

CONSENSUS-J  --------- |
J.SE.SE91733  --------- |
J.SE.SE92809  --------- |

N.CM.YBF30  ----- A

[-D-73
DEC 98

CONSENSUS-O  ---A-l--
O.CMANT70C  -----A-l--
O.CM.CM4974  --—A-l--
O.CM.MVP5180  ----A-l--
O.GAVIE86  ----MA-I--
0.GQ.341HA  -—--A-l-
0.GQ.655HA  -—-—-A-l--
0.GQ.HIVU82990 -----A-l--
0.GQ.HIVU82991 -----A-l--

CONSENSUS-AE  ----------
AE.CF.90CR402 ------- |--
AE.TH.KHO3  ----------
AE.TH.KHO8  ----------
AE.TH.TH920149 ----------
AE.TH.93TH253  ----------
AE.TH.A01021 ---R---I--
AE.TH.CM240  ----------
AE.TH.E11429.A31 --------- A
AE.TH.TH921110 ----------

CONSENSUS-CPZ ~ ------2-2-
CPZGAB LA
CPZANT = «eeeeeee

HIV CTL Epitope Alignments
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HIV CTL Epitope Alignments

gp41l Epitope 14

CONSENSUS-B VISIVNrVRQGYSPISTQTr
Epitope 14 VLSIVNRVRQGYSPLSFQTH (A32)
CONSENSUS-A  —erfermemmmmmmmnee h
A.KE.K89 S H
AKE.Q23CXCCG  ~--Vlomrmememmemeee H
A.RW.KIG93 N [ IH
ARW.SF1703  ~oo-lormmememeemee H
A.SE.SOSE7253 -F-Vl----m-mmemmmm- H
A.SE.TZSE8538 ---V|----mm-mmemmm IH
A.SE.UGSE6594  ----|-----mmmmmmmn H
A.SE.UGSE8891  -|--|------m-mem- IH

A.UA AF082486 ----I--A-------- L--L
AUG.92UG037  ---Vl---mmmmemmeee H
AUG.U4S5  —ooefemeeeeens L

A.ZR.MA246 N [ H
A.ZR.MC108 N [ H

AG.DJ.DJ263  --T-l---memmmmenme L
AG.DJ.DJ264  --TVIK--mmmmemmee L
AG.NG.IBNG [y N L

PN R R YA ol R — L
AGLGR.97PVMY  ----- P S— SL

CONSENSUS-B  ---rmrmrmememmemenen
B.AUMBC18  -Fermemmrmememeen- H
B.BE.SIMIB4  -r-ememmmememenan- L
B.CN.RLA2  -eroroemeeemeee L
B.DE.D31 - Semmmmmmnnene
0=V N[ L
B.FRHXB2  -roememmmememeee- H
8 = TN .Y ——— H
B.FR.PIH384  --roememomememens L
=XcY: W0 )7 ——
B.GB.CAM1  |--Loemmmrmemenen-
BJP.ETR  -moormememoememeee
B.NLAACH320A  --ormememmememenen-
B.SP.89SPOBL  ----rmrmememmrmenen-
B.TH.TH936705  ----nenemenenv V-L--
B.TT.QZ4589  --emermemememeeens L
B.USJRCSF  -rormemmmememenen- L
BUSJRFL  —eroemememmemenees L
BUSMN  coeroemeeens L~
BUSRF  —rreememeeens H

R UL —
B.US.WEAU160  --rmememmrmememen H
B.ZR.MB314  --eormemememenene

CONSENSUS-C  ——-mmmmmemmee I
C.BL.BU910611 -F---r-mmmeemmneen L
C.BIL.BU910717  ----rrmmmmemmmmee L
C.BIL.BU910812  ----rr-mmmemmmmse L
C.BR.92BR025  -----srmmmmemmmeee L
C.BR.BR911513  -----mmmmeeemmev L
C.BW.BW96BWO502 --------------- P---L
C.DJ.DJ259A  —-rreommmmeeeeeev L
C.DJ.DJI373A  —mroemmmmeeeeee L
C.ET.ETH2220  ----eemmmmemmmmeee- L
C.IN.11246  ——--mmeeeeeen P
C.IN.21068  -l--mrrrmmmmmmmeev L
C.IN.301904  -—-mmrrmmmmeemmaen p
C.SN.SE364A  -----mmemmmmemmmm- L
C.SO.SM145A  —moeeeemmeeeee L
C.UG.UG268A2  --------- [ C— L

CONSENSUS-D  -—-l-m-mmmmmme L
D.SN.SE365A2  --Locremmeemeecnes L
D.TZ.87TZ4622 ---L--------m-mm- L
D.UG.92UG024D  ~--Leememmemmecmme L
D.UG.Q4UG1141  --Voremmemmememae L
D.UG.CO71412  -F-Lewemrrmmemeeer L
D.UG.UG266A2  ---L------------ L--L
D.UG.WHO15474  <--\/ememememeee Pl
D.ZR.84ZR085  --rrroremrememrere L
D.ZR.ELI O [ L
D.ZR.JY1 O [ — L
D.ZR.NDK [ L
D.ZRZ2Z6  —--Lereomeemeeceeee L

CONSENSUS-F  --rmme- K-eme-?--h
F.BR.93BR0201 ------r-- [ S— H
F.BR.BZI26A  ---omer [
F.BR.BZ163A  ---omer 7 N— H
F.FI.FIN6393  ------mm- (S

CONSENSUS-G  ---mrmemrmmemenes L
G.BEDRCBL  --eremememememee L
G.FLHH8793  -eremv | SR— L
G.GALBV217  —oememememeneee L
G.SE.SE6165  ----rmrmmmememeees L

CONSENSUS-H  wooemeemeemcecenes L
H.BE.VI991 oo L--L
H.BEVIOQ7 - Groemeememees L
H.CF.90CFO056  --rmweremrememreees L

CONSENSUS-J  -A-wrememememeees L
J.SE.SEQ1733  --Acrrrmrmecemmes L
J.SE.SE92809  --Ac-rrrmrorcemnns L

N.CM.YBF30 IT-1A---mm- L--L

I-D-74
DEC 98

CONSENSUS-O  --NI-rl----Q---L-iP
O.CM.ANT70C  ~-N--KNl----Q---L-IP
O.CM.CM4974  LINL-KNI--—--Q-~-L-IP
O.CM.MVP5180  I-NL-KNI----Q---L-IP
O.GAVI686  I-NL-RNI--—-Q---L--P
0.GQ.341HA  --NL-RNI--—-Q-—-L-IP
0.GQ.655HA  --NL-RNI----Q--L-IP
0.GQ.HIVU82990 --NL-RNI----Q---L-IP
0.GQ.HIVU82991 --NL-RSI----Q---L-IP

CONSENSUS-AE  --serememememeeees p
AE.CF.90CR402  ---rmrmrememememes L
AETH.KHO3  -eeeememememecee P
AE.TH.KHO8  —-erememememeees P
AE.TH.TH920149  ~--remememememeen P
AE.TH.93TH253  --eremememememens P
AE.TH.A01021  --oemen E— P
AE.TH.CM240  ---memememmememeeee P
AE.TH.E11429.A31 - RN P
AE.TH.TH921110 -reremememememeen P
CONSENSUS-CPZ  27-2?R?-----?---2-2?
CPZGAB XV S— L-L
CPZANT LV-CLRK----H----IP



gp41 Epitope 15

CONSENSUS-B  rlv?Gflal
Epitope 15 RLVNGSLAL (A2)
CONSENSUS-A  ---§----

A.KE.K89 Tl
AKE.Q23CXCCG  ---S-----
ARWKIG93  ---S----

A.RW.SF1703  ---S-----
A.SE.SOSE7253 ---S-----
A.SE.TZSE8538 ---S-----
A.SE.UGSE6594 ---S-----
A.SE.UGSE8891 ---N-----
A.UA.AF082486 ---S-----
A.UG.92UG037  ---S-----

A.UG.U455 N = -

A.ZR.MA246 ---G---T-
A.ZR.MC108 R —
AG.DJ.DJ263  ---S-----
AG.DJ.DJ264  ---S-----
AG.NG.IBNG I S

AGIL.GR.97PVCH ---N---P-
AGIL.GR.97PVMY  ---N---P-

CONSENSUS-B ---------

B.AUMBC18  ---H----
B.BE.SIMI84  Q--T---PI
B.CN.RL42  -—-T---S-
B.DE.D31  --K---
B.DE.HAN S
B.FRHXB2  ---N-S---
B.FR.LAI —N-S-—
B.FR.PIH384  --AA---V-
B.GA.OVI Do
B.GB.CAM1  ---T----

BJP.ETR  P--D-L--
B.NL.ACH320A  ---N----
B.SP.89SP061  Q--D----|
B.TH.TH936705 ---D-SWT-
B.TT.QZ4589  --S--S-I
B.USJRCSF  Q--N--—--

B.USJRFL  -—-N--—-
B.US.MN eHeeeel
B.US.RF GA-N---T-
B.US.SF2 Do

B.US.WEAU160 ---D---T-
B.ZR.MB314 P--D-L--I

CONSENSUS-C  --§-----
C.BI.BU910611 ---S-----
C.Bl.BU910717 ---S---S-
C.Bl.BU910812 ---S---P-
C.BR.92BR025 ---S-----
C.BR.BR911513 ---T----
C.BW.BW96BW0502 ---S-----
C.DJ.DJ259A  ---S-----
C.DJ.DJI373A  ---S----
C.ET.ETH2220 -—-N---I
C.IN.11246  ---N-----
C.IN.21068  ---S-----
C.IN.301904  ---N-----
C.SN.SE364A  ---S---Sl
C.SO.SM145A  ---N-----
C.UG.UG268A2  --IS-----

CONSENSUS-D  ---n--s--
D.SN.SE365A2  ---N--S--
D.TZ.87TZ4622 --N-LS--
D.UG.92UG024D  --LN-LS--
D.UG.94UG1141 ---N-LS--
D.UG.C971412  ---N--S--
D.UG.UG266A2  ---S-----
D.UG.WHO15474 ---N--S--
D.ZR.84ZR085  ---N--S--

D.ZR.ELI —LN--S--
D.ZR.JY1 —N--S--
D.ZR.NDK —-N-LF--
D.ZR.Z2Z6  ---N--S--
CONSENSUS-F  ---n--—---

F.BR.93BR0201 ---T-----
F.BR.BZ126A  ---N-----
F.BR.BZ163A  ---D-----
F.FI.LFIN6393  ---N-----

CONSENSUS-G = ---S-----
G.BE.DRCBL R —
G.FL.LHH8793  ---S-----
G.GA.LBV217  ---S---SI
G.SE.SE6165  ---S---P-

CONSENSUS-H  ---N---P?
H.BE.VI991  -—-N--P-
H.BE.VI997  ---N---PI

H.CF.90CF056 ---N---PV
CONSENSUS-J  ---N-----
J.SE.SE91733  ---N-----
J.SE.SE92809  ---N-----

N.CM.YBF30 ---S--S--

[-D-75
DEC 98

CONSENSUS-O  pspg---p-
O.CM.ANT70C  PSPQ---P-
0.CM.CM4974  PWPP---Q-
0.CM.MVP5180 A-PP---QQ
0.GA.VI686 PSPQ---P-
0.GQ.341HA TSLQ---P-
0.GQ.655HA TSLQ---P-
0.GQ.HIVU82990 P-QQ---T-
0.GQ.HIVU82991 TSLQ---P-

CONSENSUS-AE  ---S-----
AE.CF.90CR402 ---S-----
AE.TH.KHO3 R S—
AE.TH.KHO8 R S—
AE.TH.TH920149 ---S----F
AE.TH.93TH253 ---S-----
AE.TH.A01021  ---S-----
AE.TH.CM240 ---S
AE.TH.E11429.A31 ---S-----
AE.TH.TH921110 ---S-----

CONSENSUS-CPZ  -??7-?22??7?
CPZGAB ---E-C-P-
CPZANT erenn
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HIV CTL Epitope Alignments

gp41l Epitope 16-20

CONSENSUS-B  sYhrirDLILivar
Epitope # HLA

16 SYHRLRDLLLIVTR (A31)
17 SYRRLRDLL (A*2402)
18 RLRDLLLIVTR (A31)
19 RLRDLLLIVTR (A3)

20 RLRDLLLIVTR (A31)
CONSENSUS-A  -—-—--- fi--a--
A.KE.K89 - FI--ATE
A.KE.Q23CXCCG  ------- Fl--A--
A.RWKIG93  --—----- Fl--A--
A.RW.SF1703  --—----- Fl--A--
A.SE.SOSE7253 ------ HFI--ATT
A.SE.TZSE8538 ------- Fl--A--
A.SE.UGSE6594 ---H----|--A--
A.SE.UGSE8891 C-R----Fl-----
A.UA.AF082486 --R----FIS-T--

AUG.92UG037 - Fl--A--
AUG.U455  -eeme FA—emr
AZRMA246 - FT--A--
AZRMC108 - Fl--A--
AG.DJ.DJ263 - FV--AV-
AG.DJ.DJ264  --H--FV--AV-
AG.NG.IBNG - oA

AGI.GR.97PVCH  ---H--N----A--
AGIL.GR.97PVMY --RQ--N------ K

CONSENSUS-B ~ —---mmm-mmmmm-
B.AU.MBC18  ----mmemees T-
B.BE.SIMI84 -
B.CN.RL42 W -
BDE.D31  L--noms A
BDEHAN  —-Receeeme K
B.FR.HXB2  ——memeeeev T-
B.FR.LAl v T-
BFRPIH384  -oeoeeeem- Ao
B.GAOYl  —oomme .
B.GB.CAM1 = oo
B.JP.ETR = --momeeeee- T-
B.NL.ACH320A  -----emeeen T-
B.SP.89SP061  ------------ T-
B.TH.TH936705 --------mmmmm-
B.TT.QZ4589  --------- A--
B.US.JRCSF - T-T-
B.US.JRFL - T-T-
B.US.MN Hoeee A
B.US.RF ool V-
B.US.SF2  --Remeremer A
B.US.WEAU160 L----|----- AK-
B.ZR.MB314 R . T-

CONSENSUS-C - j--a--
C.BI.BU910611 C----------- T-
C.BI.BU910717 --R----- V--A--
C.BI.BU910812 L---------- A--
C.BR.92BR025  -------- |--A--
C.BR.BR911513 -------- --A--
C.BW.BW96BW0502 ------- Fl--A--

C.DJ.DJ259A  --R-----I--A--
C.DJ.DJI373A  -------- —

C.ET.ETH2220  -------- |--A--
C.N.11246 - FI-VA--
C.IN.21068 - FI-VA--
C.IN.301904 - FI-VA--
C.SN.SE364A  ----- oo
C.SO.SM145A  ----me- FI-VA--
C.UG.UG268A2 --R-------- A--
CONSENSUS-D  -------- j--A--
D.SN.SE365A2  -------- |--A--
D.TZ.87TZ4622 ------m- I--AT-
D.UG.92UG024D R--H----1--A--
D.UG.94UG1141 -------- |--A--
D.UG.C971412 G-RH------- AT-
D.UG.UG266A2  --—-—-—-—-- AT-
D.UG.WHO15474 ---H----1--A--
D.ZR.84ZR085  ------E-I--A--
D.ZR.ELI - 1--AV-
D.ZRJY1 - |--AT-
D.ZRNDK - Sl--A--
D.ZR.Z2Z26  ----—---- |--A--

CONSENSUS-F  --rH---%i--a--
F.BR.93BR0201 --RH--—-Fl--A--
F.BR.BZ126A  --RH---I--A-
F.BR.BZ163A  ---H----o-T--
F.FLFIN6393  --RH---Fl--A--

CONSENSUS-G =~ === fl--7--
G.BE.DRCBL - Fl--A--
G.FIHH8793  --mv Fl--A--
G.GALBV217  --Q--Fl---T-
G.SE.SE6165  ----- Slemev
CONSENSUS-H  --Rl--emem- 2

H.BE.VI991 - R— S
H.BE.VI997 --RL---S----1-
H.CF.90CF056 --RL-------- V-

CONSENSUS-J  -—----- FV--A--
J.SE.SE91733  ------- FV--A--
J.SE.SE92809  ------- FV--A--

N.CM.YBF30 L----T-S---LR-

[-D-76
DEC 98

CONSENSUS-O  ---L-SN-aSGigk
O.CM.ANT70C  T--L-SN-ASGIQK
0.CM.CM4974  |--L-SN-ASGIQ-
0.CM.MVP5180 T--L-SN-ISGIR-
0.GA.VI686 I--L-SN-ASGIQK
0.GQ.341HA ---L-SN-ASGIQK
0.GQ.655HA --RL-SN-ASGTQK
0.GQ.HIVU82990 ---L-SN-ASGIQT
0.GQ.HIVU82991 ---L-SN-ASGIQK

CONSENSUS-AE ~ ------- fi--A--
AE.CF.90CR402  ------- Fl--A--
AE.THKHO3  --nmv Fl--A--
AE.THKHO8  ----mv Fl--A--
AE.TH.TH920149 ------- Fl--A--
AE.TH.93TH253  ------- Fl--A--
AE.TH.A01021  -----m- FT--A--
AE.TH.CM240  ----memv T--A-

AE.TH.E11429.A31 L------ FT--AT-
AE.TH.TH921110 ---L---FIS-A--

CPZGAB --QS-TS-ACN-W-



gp41l Epitope 21-22

CONSENSUS-B  Gir....... GWEaLkY
Epitope # HLA

21 GRRGWEALKY (B27)
22 GRRRGWEALK (B27)
CONSENSUS-A  -hsslkglrl---G---
A.KE.K89 -HSSLRGLRL---G---
AKE.Q23CXCCG -HSSLKGLRL---GI--
A.RW.KIG93 -HSSLKGLRL---G---
ARW.SF1703  K-SSLRGLRL---G---
A.SE.SOSE7253 -HSSLKGLRL---G---
A.SE.TZSE8538 -Q-....... ---G---
A.SE.UGSE6594 -HSSLKGLRL---G---
A.SE.UGSE8891 -HSSLRGLRL---G---
A.UA.AF082486 --SSLKGLRL---G---
A.UG.92UG037 -HSSLKGLRL---G---
A.UG.U455 --SSLKGLRL---G---
A.ZR.MA246 -HSSLKGLRL---G---
A.ZR.MC108 -HNSLKGLRL---G---

AG.DJ.DJ263  -HSSLKGLRL-----Q-
AG.DJ.DJ264  -HSSLKGLRL-------
AG.NG.IBNG -HNCLKGLRL--G----

AGL.GR.OTPVCH  ——-.......o-emv
AGL.GR.O7TPVMY  --......~-GT---

CONSENSUS-B -—-.......-===---
B.AU.MBC18 =G
B.BE.SIMI84  --—-.......--- I---
B.CN.RL42
B.DE.D31
B.DE.HAN
B.FR.HXB2
B.FR.LAI -
B.FR.PIH384
B.GA.OYI
B.GB.CAM1
B.JP.ETR
B.NL.ACH320A
B.SP.89SP061  ---.......--=-—---
B.TH.TH936705 ---.......----- R-
B.TT.QZ4589  -—--.......--—---
B.US.JRCSF e I---
B.US.JRFL e V---
B.US.MN e V---
B.US.RF i iammm———-
B.US.SF2 “H-...immeeees
B.US.WEAU160 --—-.......--=----
B.ZR.MB314 e mm——-

CONSENSUS-C  -?2slrglgr---?---
C.BL.BU910611 -Q-.......— I---
C.BI.BU910717 -HSSLRGIQR--I---
C.BL.BU910812 -HSSLRGLQR---I---
C.BR.92BR025 --SSLRGIQR---I---
C.BR.BR911513 --SSLRGLQR---I---
C.BW.BW9EBWO502 -Q-.......---
C.DJ.DI259A  -Q-.......- T
C.DJDJ373A  -Q-ccocm- T
C.ET.ETH2220 --SSLKGLQR---T---
C.IN.11246  -HNSLRGLQR------
C.IN.21068  ---SLRGLQR------
C.IN.301904  --NSLRGLQR------
C.SN.SE364A  1Q-.......—- I---
C.SO.SM145A  --SSLRELQR------
C.UG.UG268A2 --SSLRGLQR------

CONSENSUS-D
D.SN.SE365A2
D.TZ.87TZ4622
D.UG.92UG024D
D.UG.94UG1141
D.UG.C971412
D.UG.UG266A2
D.UG.WHO15474
D.ZR.84ZR085
D.ZR.ELI ——
D.ZR.JY1 —

DA RN S p—
SYA: W2y R —

CONSENSUS-F  ....?RGLIR------ ?
F.BR.93BR0201 ....DRGLKR-------
F.BR.BZ126A  ...NRGLRR------ L

F.BR.BZ163A ...NRGLRR------ L

F.FI.LFIN6393 ...DRGLRR-------

CONSENSUS-G =~ --?SLKGLRL---G---
G.BE.DRCBL --SSLKGLRL---G---
G.FL.LHH8793  -HNSLKGLRL---G---
G.GA.LBV217  --NSLKGLRL---G---
G.SE.SE6165  --SSLKGLRL---G---

CONSENSUS-H
H.BE.VI991 -
H.BE.VI997 -
H.CF.90CF056

CONSENSUS-J  -L-
J.SE.SE91733  -L-.......
J.SE.SE92809  -L-.......

N.CM.YBF30 -QSLSRGLQLLN-LRTH

[-D-77
DEC 98

HIV CTL Epitope Alignments

CONSENSUS-O  rLGLWILGQKIil??Cri
O.CM.ANT70C  RLGLWILGQKIINVCRI
0.CM.CM4974  SLGLWILGQKTI--CRL
0.CM.MVP5180 -LGLWILGQKTI--CRL
0.GA.VI686 -LGLWILGQKIIS-CRI
0.GQ.341HA RLGLWILGQKIINVCRI
0.GQ.655HA RLGLWILGQKIINVC-I
0.GQ.HIVU82990 -LGLWILGQKIIS-CRV
0.GQ.HIVU82991 RLGLWILGQKIIDVCRI

CONSENSUS-AE  -hSSLKGLRr---G---
AE.CF.90CR402 -HSSLQGLRRR--G---
AE.TH.KHO3 -HSSLKGLRR---G---
AE.TH.KHO8 -HSSLKGLRL---G---
AE.TH.TH920149 -HSSLKGLRR---G---
AE.TH.93TH253 -HSSLKGLRR---G---
AE.TH.A01021 -HSSLKGLRR---G---
AE.TH.CM240  -HSSLKGLRR---G---
AE.TH.E11429.A31 --SSLKGLRR---G---
AE.TH.TH921110 -HSSLKGLRR---G---

CONSENSUS-CPZ  ??2?7??2?2???2??22??7?

CPZGAB -HLILHSLRLLR-R-CL
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HIV CTL Epitope Alignments

gp41l Epitope 23-24

CONSENSUS-B  slinatAlaV

Epitope # HLA
23 SLLNATDIAV (A2)
24 LLNATDIAV (A2)

CONSENSUS-A  n--Dti----
A.KE.K89 N-VDTI--V-
A.KE.Q23CXCCG N-VDTI----
A.RW.KIG93 N-FDTI--V-
A.RW.SF1703  N--DTI----
A.SE.SOSE7253 --FDTP----
A.SE.TZSE8538 ---DTI----
A.SE.UGSE6594 N--DT-----
A.SE.UGSE8891 N--DTI--VI
A.UA.AF082486 N-IDTI----
A.UG.92UG037  N--DTI----
A.UG.U455 T--D-V-V--
A.ZR.MA246 N--DTI--I
A.ZR.MC108 N--DTI----

AG.DJ.DJ263  N--DTI-L-
AG.DJ.DJ264  N--DTl----
AG.NG.IBNG  N--Tl--V-

AGIL.GR.97PVCH N--DT-----
AGL.GR.97PVMY  ---DT--V--

CONSENSUS-B ~ ---reev
B.AUMBCI18  -—-F-roeee
B.BE.SIMI84  ----T---V-
B.CN.RL42  Ge--oee-
B.DE.D31  --weeer
B.DE.HAN —F-Tl
B.FRHXB2  --eeemeee
EN = N R —
B.FR.PIH384  ----oeem-
EX N0} 71—
B.GB.CAM1  --FDTl---
BJP.ETR  --eeeoee-
B.NLACH320A  ---eme-
B.SP.89SPO61  ------re-
B.TH.TH936705 ----T-----
B.TT.QZ4589  ----- e
B.US.JRCSF  --remees
B.USJRFL  -weeoeeee
B.USMN  woeeee
B.US.RF T
B.US.SF2 RV
B.US.WEAU160  ----------
B.ZR.MB314  --l--|----

CONSENSUS-C  ---dti----
C.Bl.BU910611 --FDTI----
C.Bl.BU910717 N--DT-----
C.Bl.BU910812 ---DT-----
C.BR.92BR025 --FDTI----
C.BR.BR911513 ---D------
C.BW.BW96BWO0502 ---DTI----
C.DJ.DJ259A  ----T---T-
C.DJ.DJ373A  ---DT-----
C.ET.ETH2220 N---T---V-
C.IN.11246 R--DII----
C.IN.21068 N--DRI----
C.IN.301904  ---DlI----
C.SN.SE364A  ---DTI--T-
C.SO.SM145A  ---DTI--T-
C.UG.UG268A2 ---DTlI----

CONSENSUS-D  -f-te----
D.SN.SE365A2  ---DTl----
D.TZ.87TZ4622 --F-T---
D.UG.92UG024D  --F-T---V-
D.UG.94UG1141 --F-Tl---
D.UG.CO71412  ----TV---
D.UG.UG266A2  N-F-T-----
D.UG.WHO15474 --F-----T-
D.ZR.84ZR085  --VD-----

D.ZR.ELI —FD-l---
D.ZRJIYL  wreeceeee

D.ZRNDK DTl
D.ZR.Z2Z6  ---DTl--

CONSENSUS-F  --?-t--v-
F.BR.93BRO201  ---------
F.BR.BZ126A  ---T---V-
F.BR.BZ163A  G-F-T--V-
F.FLFIN6393 --F-T--V-

CONSENSUS-G ~ n--DTv----
G.BEDRCBL  N--DT----
G.FL.HH8793  N--DTl----
G.GA.LBV217  N--DTV--T
G.SE.SE6165  ---DTV----

CONSENSUS-H =~ ?---T-----
H.BE.VI991 [ S
H.BE.VI997 N---T---V-
H.CF.90CF056 D---T-----

CONSENSUS-J  ----T-----
J.SE.SE91733  ----T-----
J.SE.SE92809  ----T-----

N.CM.YBF30 -=-T---V-
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CONSENSUS-O  ---Dt?-V--
O.CM.ANT70C  ---DTL-V--
0.CM.CM4974  T-FDSI-VS-
0.CM.MVP5180 N--DTI-VS-
0.GA.VI686 --IDTL-VT-
0.GQ.341HA ---DTV-V--
0.GQ.655HA ---DTF-V--
0.GQ.HIVU82990 ---DTI-V--
0.GQ.HIVU82991 --VDTL-V--
CONSENSUS-AE  ---d------
AE.CF.90CR402 T--D----T-
AE.TH.KHO3 -=-D------
AE.TH.KHO8 -=-D------
AE.TH.TH920149 ---D-A---|
AE.TH.93TH253 --FD-L-VV-
AE.TH.A01021  L---------
AE.TH.CM240  ---D-----A
AE.TH.E11429.A31 --FD-S----
AE.TH.TH921110 ---D------
CONSENSUS-CPZ  ??????7??7?

CPZGAB



gp41l Epitope 25-26

CONSENSUS-B  DRvievvQra?RAIl

Epitope # HLA

25 DRVIEVVQGAYRAIR (A2)
26 RVIEVLQRA  (A2)
CONSENSUS-A - ig--ig----
AKE.K89 - IA-GIG----
AKE.Q23CXCCG  ----- 1A--IG----
ARWKIGI93  ------ G--1G--F-
ARW.SF1703  ----- IG-AIC----
A.SE.SOSE7253 --G--LI--IG----
A.SE.TZSE8538 ----- LG--LC----
A.SE.UGSE6594 ----- I--GIG--F-
A.SE.UGSE8891 ----- IG-GFC---F
A.UA.AF082486 ----- IG--FC---R
AUG.92UG037  ----- T---LG----
AUG.U455 - IG-TIG----
A.ZR.MA246  ----- IG--FC----
A.ZR.MC108  ----- LG--LY----
AG.DJ.DJ263  ----- IG--VG----
AG.DJ.DJ264  ----- IG--VG---R

AG.NG.IBNG --A--1G--VG---R

AGIL.GR.97PVCH --IL-A----C---R
AGIL.GR.97PVMY  --|--A---IC----

CONSENSUS-B -

B.AUMBC18 - AL--TY---
B.BE.SIMIB4  -----ene- 1G--V-
B.CN.RLA2  -coeemee Yoo
B.DE.D31  --eeeev Wee-
B.DEHAN  -reeeme Corer
B.FRHXB2 e G-C—R
B.FRLAI  weemee G-C—R
B.FR.PIH384  ---eemen [
B.GA.OYI S VAN -5
B.GB.CAM1  --cremee Coev
BJP.ETR - IL--TY---
B.NLAACH320A  ----enemm- C--v-
B.SP.89SP061  ------ Le-Coner
B.TH.TH936705  ---L-----Y----
B.TT.QZ4589  --I-KA--IC----
B.USJRCSF  —l-ee-VY-ree
B.USJRFL  —I-AL--TY--
BUSMN - Lo-Goeev
B.US.RF wole-A-L--F-
B.US.SF2 - AcenY ooee
B.US.WEAU160 ----- |---TC--

B.ZR.MB314  --A-IL--IC---

CONSENSUS-C  --i--li--i----?
C.BI.BU910611 --IL-LIL-IG---C
C.Bl.BU910717  --I--L---IW---C
C.Bl.BU910812 --|--LI--SV---C
C.BR.92BR025  --I---I-GIW---C
C.BR.BR911513 --L---I-GIW---Y
C.BW.BW96BWO0502 --I--FI--IC---R

C.DJ.DJ259A  --I-KFI-GLW---C
C.DJ.DJI373A  --I--lI--IW--FC
C.ET.ETH2220 --F--LI--IW--FC
C.IN.11246 -|--1I-GTC---R
C.IN.21068 -IL-L---IC---R
C.IN.301904  --I--LI--TC---R
C.SN.SE364A  --I--L---IC---S
C.SO.SM145A  --I--LA--IC-GVR
C.UG.UG268A2 --I---G-GIG----
CONSENSUS-D  --j--i----C----

D.SN.SE365A2  --I-D-----C----

D.TZ.87TZ4622 ----DI---TV--V-
D.UG.92UG024D  --I--L---IG----
D.UG.94UG1141 --A--L----V----

D.UG.C971412  --|--l---TL---
D.UG.UG266A2  --A--l----V----
D.UG.WHO15474 --|---G---C--R
D.ZR.84ZR085  --|-DI-R--CK-V-
D.ZR.ELI weeell--C--V-
D.ZR.JY1 wl-LIR=-F--V-
D.ZRNDK ~ -eoeeeeeee Coee-
D.ZR.Z2Z6  ----I-R—-C--V-

CONSENSUS-F  --2-2AL--?g----
F.BR.93BR0201 ----- AL--Grev

F.BR.BZ126A  -I-AAL--IG----
F.BR.BZ163A  -I-AAL--IG----
F.FLFIN6393 - AL---V--V-
CONSENSUS-G -~ PPeg?-
G.BEDRCBL  -—-Kl----C--F-
G.FLHH8793  -----|---F--F-
G.GALBV217 - AeCoeee
G.SE.SE6165  ------ AeCoeee
CONSENSUS-H  =-l--j----W----
H.BE.VIO91  --l--L----W----
H.BE.VIOO7  --l--l---W--V-
H.CF.90CF056  -GI-VI----W----
CONSENSUS-J  ~-l--|A--F--
J.SE.SE91733  --l--|A--F---
J.SE.SE92809  --l--|A--F---
N.CM.YBF30  --|--LA-IG-G--
I-D-79
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HIV CTL Epitope Alignments

CONSENSUS-O  -GI-sGi--IG-g-?
O.CM.ANT70C  -GI-AGI--IGTG-R
0.CM.CM4974  -GI-LGI--IGQG--
0.CM.MVP5180 -GI-LGL--IGQGF-
0.GA.VI686 -GI-LGI--IG-G-R
0.GQ.341HA -GI-SGI--IG-G-R
0.GQ.655HA -GI-SGI--IG-G--
0.GQ.HIVU82990 -GI-SGI--IG-G-W
0.GQ.HIVU82991 -GI-SGI--IG-E-C

110

CONSENSUS-AE  ------a-g-W----
AE.CF.90CR402 ----- l-e-W-ne
AE.THKHO3 ~ --- A-G-W--F-
AE.THKHO8  ----- A-e-W---l
AE.TH.TH920149 ------ A--VW----
AE.TH.93TH253  ------ A-G-W----
AE.TH.A01021  ------ A-G-W----
AE.TH.CM240 - A-G-W---

AE.TH.E11429.A31 ------ A-G-W----
AE.TH.TH921110 ----- AA-G-W----

CONSENSUS-CPZ  ??2???2?????--2?7?
CPZGAB --I--AF-VTL-I-R
CPZANT ... W--.-



HIV CTL Epitope Alignments

gp41l Epitope 27-31

CONSENSUS-B  ?RAilhlprriRQGleRaLl

Epitope # HLA
27 YRAIRHIPRRIRQGLERILL (B35)
28 IPRRIRQGL  (B7)
29 YRAIRHIPRRIRQGLERILL (B8)
30 RRIRQGLERILL (A30,B8)
31 RRIRQGLERILL (B7)
CONSENSUS-A  g----n-------- foemme
A.KE.K89 [c T [
A.KE.Q23CXCCG G------- AV
A.RW.KIG93 G--F-N-------- A----1
A.RW.SF1703  C----N-------- =S
A.SE.SOSE7253 G----N-------- F-E---
A.SE.TZSE8538 C------- AV
A.SE.UGSE6594 G--F---------- =S
A.UA.AF082486 C---RN--x-----A-K--Q
A.UG.92UG037 G----N-------- =
A.UG.U455 [ N [ —
A.ZR.MA246 C----N------- =S
A.ZR.MC108 Y----N-------- =S
AG.DJ.DJ263  G----N---mmmmmemee-
AG.DJ.DJ264  G---RN--V------mmeme
AG.NG.IBNG G---RN-------- =
AGIL.GR.97PVCH C---RN-------- F-K---
AGIL.GR.97PVMY  C----N---mm-mmemmmm-
CONSENSUS-B  —--ormmmemeeee
B.AU.MBC18 | —
B.BE.SIMI84  G--V---------- =S
B.CN.RL42 Yeuneens R
B.DE.D31 W---mm- AV A
B.DE.HAN  pRmm— AV /A
B.FR.HXB2 [ ~ T— |-
B.FR.LAI [ = F— |-
B.FR.PIH384 G------- T-V------ L--
B.GA.OYI |2 =3 N
B.GB.CAM1 [ — L--
B.JP.ETR Y--eee- AV C—
B.NL.ACH320A C--V----V----mnomee-
B.SP.89SP061  C----m--mmmmmmmmm- Q
B.TH.TH936705 Y------- T-----FK----
B.TT.QZ4589 C------------- =S
B.US.JRCSF Yonneeae )
B.US.JRFL Yennenns N
B.US.MN [cTm— )
B.US.RF [ =
B.US.SF2 Y---oem [ I— L--
B.US.WEAU160 C----m-mmmmmmmmemem
B.ZR.MB314 C----N--T---=-=----

CONSENSUS-C  ----?n-------- f-A--q
C.BI1.BU910611 G---CS-------- F-A--Q
C.BI.BU910717 W---CN--T-----F-A--Q
C.Bl.BU910812 V---CN-------- F-A---
C.BR.92BR025 W---CN-------- F-A--Q
C.BR.BR911513 W---YN-------- F-A--Q
C.BW.BW96BWO0502 C---RN-------- F-A--Q
C.DJ.DJ259A  W---CN-------- F-A--Q
C.DJ.DJ373A  W--FCN-------- F-A--Q
C.ET.ETH2220 W--FCN---------- A--Q
C.IN.11246 C---RN----------, A--Q
C.IN.21068 C---RN-------- F-A--Q
C.IN.301904  C---RN-------- F-AV-Q
C.SN.SE364A  C---SN-------- F-A--Q
C.SO.SM145A  C-GVRN--T-----F-A---
C.UG.UG268A2  G------------- F-A-Q
CONSENSUS-D  c----n--t-----------
D.SN.SE365A2 C------- g
D.TZ.87TZ4622 V--V-N--T----S------
D.UG.92UG024D G----N--T-------- L--
D.UG.94UG1141 V----N--V--m--mmmmme
D.UG.C971412  L----N---------- G---
D.UG.UG266A2  V----N--T-----F-----
D.UG.WHO15474 C---RN---------mm---
D.ZR.84ZR085 CK-V----T----m-m----
D.ZR.ELI [oRRVA NI S--
D.ZR.JY1 F--V------ AV/A—
D.ZR.NDK C----NV---mmemem- L--
D.ZR.Z276 C--V--=-T-------- L--
CONSENSUS-F  g----N--?-----f-----
F.BR.93BR0201 G----N--------m-mnm-
F.BR.BZ126A  G----N--T-----F-----
F.BR.BZ163A  G----N--T-----F-----
F.FI.LFIN6393  V--V-N------- RV----1
CONSENSUS-G  c--?-N--t-----------
G.BE.DRCBL C--F-N--T---=-=-----
G.FL.LHH8793  F--F-N--T-----------
G.GA.LBV217  C----N---mmmemmee-
G.SE.SE6165  C----N--T-----------
CONSENSUS-H =~ W-------meeeo- fou?ee
H.BEVIOOL  We-remmmemem Fomeee
H.BE.VIOO7  W--Veoromomoomeee I
H.CF.90CF056  W-r-xrmeemeems F--S--
CONSENSUS-J  Fommmmmmmeeeeeee
J.SE.SE91733  F-----mmmmmmmememeee
J.SE.SE92809  F--------mmmmmmememe
N.CM.YBF30  G-Gr-rorrmemmecees |
I-D-80
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CONSENSUS-O  G-g-?Nn-----rmmn- -
O.CM.ANT70C  GTG-RN----------- S--
O.CM.CM4974 GQG--N-------- A--F--
O.CM.MVP5180 GQGF---------- A--1-V
0O.GA.VI686 G-G-RN--T-------- S--
0.GQ.341HA G-G-RNV---------- |-
0.GQ.655HA  G-G--NV------ee- I--
0.GQ.HIVU82990 G-G-WN----------- |-
0.GQ.HIVU82991 G-E-CNV---------- I--

CONSENSUS-AE ~ Wer-mrmememmemenes
AE.CF.90CR402  W-r-rmrmrmmememenes
AE.TH.KHO3 ~ WerFmrmmmmememees
AE.TH.KHO8 ~ Wemrl-rmmmmememeeen Q
AE.TH.TH920149 W--r-remememememmes v
AE.TH.93TH253  Wormrmemememmmneene
AE.TH.AD1021  Wemrermmememenees S~
AE.TH.CM240  Weremememmmemens T--
AE.TH.E11429.A31 W--r-r-memememev I--
AE.TH.TH921110 W--rememememmmmnene

CONSENSUS-CPZ --????7?7?7?7?7?7?-2?7?7?---
CPZGAB [ =7 \
CPZANT W--.-......-HGFF---



