HIV CTL Epitope Alignments

H_.NO m _._..O e H CONSENSUS-C  --m--qr-? CONSENSUS-O  kamekkNkK

@U U U C.Bl.BU910611 --M--QR-C O.CM.ANT70C  KAMEK-NKK
C.BI.BU910717 KAM--QR-C 0.CM.CM4974  K-MEKKNKK

CONSENSUS-B  rvkgirk.ny C.BI.BU910812 K-M--Q--C 0.CM.MVP5180 K-MKKNNRK

Epitope 1 RVKEKYQHL C.BR.92BR025 --E--QR-W 0.GA.VI686 --MEKKNKK

CONSENSUS-A  --m--qr-c C.BR.BR911513 --E--QR-W 0.GQ.341HA KAMERKNKK

A.KE.K89 --M-TQR-C C.BW.BW96BWO0502 --M--L--- 0.GQ.655HA -AVERKNKK

A.KE.Q23CXCCG --M--QR-C C.DJ.DJ259A  K-M-TQR-W 0.GQ.HIVU82990 KAMERKNKK

A.RW.KIG93 --M--QM-C C.DJ.DJ373A  --M--QM-C 0.GQ.HIVU82991 NAMEKKNKK

A.RW.SF1703  --M--QM-C C.ET.ETH2220 K-M--QR-C

A.SE.SOSE7253 --M-TQM-W C.IN.11246 -R-TLR-- CONSENSUS-AE  ---eTgm-W

A.SE.TZSE8538 ----- QR-S C.IN.21068 -R--LR-- AE.CF.90CR402 ----T-R-W

A.SE.UGSE6594 --M--QR-C C.IN.301904  --R-TLR-- AE.TH.KHO3 ---ETQM-W

A.SE.UGSE8891 --M-TQM-W C.SN.SE364A  --T-MLR-C AE.TH.KHO8 ---ETQM-W

A.UA.AF082486 KAR-MQR-- C.SO.SM145A  --R--LR-W AE.TH.TH920149 KA-ETQR-W

A.UG.92UG037 --M--ER-- C.UG.UG268A2 --M--QR-C AE.TH.93TH253 ---ETQI-W

A.UG.U455 --M--QR-- AE.TH.A01021 ---ETQM-W

A.ZR.MA246 -AM--QR-C CONSENSUS-D ~ --r--?r-- AE.TH.CM240 ---ETQM-W

A.ZR.MC108 -AM-TQM-C D.SN.SE365A2 -AREMKR-- AE.TH.E11429.A31 ---ETQM-W
D.TZ.87TZ4622 --REM-R-- AE.TH.TH921110 -A-ETQM-W

AG.DJ.DJ263  --M-MQR-- D.UG.92UG024D --REMQR--

AG.DJ.DJ264  --M--QR-- D.UG.94UG1141 --RETKR-- CONSENSUS-CPZ  ??2???2??7?

AG.NG.IBNG --M--Q--- D.UG.C971412 K----QR-- CPZGAB K-MEKK-RD
D.UG.UG266A2  ----- PR-- CPZANT -KPIHIIWG

AGIL.GR.97PVCH --M--QR-- D.UG.WHO15474 --R--QR--

AGI.CY.94CY032 --M-MQR-- D.ZR.84ZR085  ----- KR--

AGIL.GR.97PVMY T-M-TQR-C D.ZR.ELI -AR--ER-C
D.ZR.JY1 --M---M--

CONSENSUS-B --------- D.ZR.NDK -AREKER-C

B.AU.MBC18 T---T---- D.ZR.Z276 --R--ER-C

B.BE.SIMI84  -------- C

B.CN.RL42 -=Temeee CONSENSUS-F  --R-MQR-W

B.DE.D31 K--E----- F.BR.93BR0201 --R-MQR-W

B.DE.HAN K--ET---- F.BR.BZ126A  --R-MQR-W

B.FR.HXB2 ---E..K- F.BR.BZ163A --R-MOQR-W

B.FR.LAI ---E...K- F.FI.LFIN6393 --R-MQR-W

B.FR.PIH384  ---ETK-S-

B.GA.OYI TAR-T---- CONSENSUS-G = ----- gR-W

B.GB.CAM1 -A------ C G.BE.DRCBL  ----- QR-W

B.JP.ETR -=-E----- G.FL.LHH8793  ----- ER-W

B.NL.ACH320A K--ET---- G.GA.LBV217 -A---LR-W

B.SP.89SP061  --TE----- G.SE.SE6165  --T--QR-W

B.TH.TH936705 K-T------

B.TT.Qz4589 --R---R-C CONSENSUS-H  --Metqr--

B.US.JRCSF = --------- H.BE.VI991 --METQR--

B.USJRFL  ------ S- H.BE.VI997 -MR...--

B.US.MN - R-- H.CF.90CF056 --METQR--

B.US.RF -MEM---C

B.US.SF2 K---T-R-- CONSENSUS-J  --METQ??W

B.US.WEAU160  --------- J.SE.SE91733 --METQTSW

B.ZR.MB314 -A------- J.SE.SE92809 --METQ--W

N.CM.YBF30 K-M-MQSGW

[-D-42
DEC 98



gp120 Epitope 2

CONSENSUS-B  ae?lWVTVYY
Epitope 2  AENLWVTVYY (B44)
CONSENSUS-A  -?n-------
A.KE.K89 B N—

ARW.KIGI3  -GN-----m
ARW.SF1703  TSK------
A.SE.SOSE7253 -DN-------
A.SE.TZSE8538 -DK-------
A.SE.UGSE6594 -DK-------
A.SE.UGSEB89L --N------
AUAAF082486  --N------
AUG.92UG037  ~-N-----
AUG.U455  .QQ-—-—-

AZRMA246  -GN------

AZRMC108  -DN-----

AG.DJ.DJ263  .-K-------
AG.DJ.DJ264  .-K-------
AG.NG.IBNG il No——

AGI.GR.97PVCH SKDM------
AGI.CY.94CY032 SNN-------
AGIL.GR.97PVMY  SNN-------

CONSENSUS-B ----------
B.AU.MBC18 -NNF------
B.BE.SIMI84  V-Q-------

B.CN.RL42  --N--rmm-
B.DE.D31 ToK oo
B.DE.HAN “GNeeemev

B.FRHXB2  T-Ke--ome-
B.FR.LAI .
B.FR.PIH384  T-Q------

B.GA.OYl  --Ne---mr
B.GB.CAM1  -DK------
BJP.ETR Qv

B.NL.ACH320A  --Q-------
B.SP.89SP061  --N-------
B.TH.TH936705 --N-----
B.TT.QZ4589  T-Q-----
B.US.JRCSF  V-K-----
B.USJRFL  V-Kermom
B.US.MN e
B.US.RF Doeeeee
B.US.SF2 ToK e
B.US.WEAU160  --N------
B.ZR.MB314  -GN------

CONSENSUS-C  ?gn-------
C.BI1.BU910611 MGN-------
C.BI.BU910717 MGNM--A---
C.BI.BU910812 MGN-------
C.BR.92BR025 RGN-------
C.BR.BR911513 MGN-------
C.BW.BW96BW0502 VGN-------
C.DJ.DJ259A  .GN-------
C.DJ.DJ373A  MGN-------
C.ET.ETH2220 MGN-------
C.IN.11246 GKD-------
C.IN.21068 VGN-------
C.IN.301904  GGN-------
C.SN.SE364A  GGN-------
C.SO.SM145A  GGN-------
C.UG.UG268A2 MGN-------

CONSENSUS-D = ----------
D.SN.SE365A2  --K-------
D.TZ.87TZ4622 T-Q-------
D.UG.92UG024D E-QS------
D.UG.94UG1141 TGKS------
D.UG.C971412 --Q-------
D.UG.UG266A2 -DN-------
D.UG.WHO15474 --KK------
D.ZR.84ZR085 -DN-------

D.ZR.ELI DNeeemev
D.ZR.JY1 D
D.ZR.NDK S

D.ZR.Z276 -DN-------

CONSENSUS-F  ?7n-------
F.BR.93BR0201 --N-------
F.BR.BZ126A  E.N-------
F.BR.BZ163A  E.N-------
F.FI.LFIN6393  -DD----I--

CONSENSUS-G  snn-------
G.BE.DRCBL E.K-------
G.FI.LHH8793  SNN-------
G.GA.LBV217  SGN-------
G.SE.SE6165  SNN-------

CONSENSUS-H  -gN-------
H.BE.VI991 VGN-------
H.BE.VI997 ~-GN-------
H.CF.90CF056 -QN-------

CONSENSUS-J  ?2---------
J.SE.SE91733 R-N-------
J.SE.SE92809 K-D-------

N.CM.YBF30 S-QH------

[-D-43
DEC 98

CONSENSUS-O  .?--YA---a

O.CM.ANT70C  ...-YA--A
0.CM.MVP5180 ..Q-YA---S
0.GA.VI686 wmYA---A
0.GQ.341HA e YA---A
0.GQ.655HA e YA---A

0.GQ.HIVU82990 ...-YA---A
0.GQ.HIVU82991 .KQ-YA---A

CONSENSUS-AE  sdn-------
AE.CF.90CR402 SDN-------
AE.TH.KHO3 SDN-------
AE.TH.KHO8 SDK-------
AE.TH.TH920149 SDN-------
AE.TH.93TH253 SNN-------
AE.TH.A01021  -DN-------
AE.TH.CM240  SDN-------
AE.TH.E11429.A31 SDN-------
AE.TH.TH921110 SNN-------

CONSENSUS-CPZ  T?E?7---7-
CPZGAB TSE-memee-
CPZANT TNEDY---F-
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HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 3

CONSENSUS-B  ?2IWVTVYYGV
Epitope 3 KLWVTVYYGV (A2)
CONSENSUS-A  N-ememens
A.KE.K89 NI
AKE.Q23CXCCG  N---e-en-
ARWKIGI3  Necroeoemv
ARW.SF1703  K-eenenee
A.SE.SOSE7253 N------n--
A.SE.TZSE8538 K------m--
A.SE.UGSE6594 K----n-n--
A.SE.UGSE8891 N-------- _
A.UA.AF082486 N---------
AUG.92UG037  N-----ene-
AUG.U455  Qeemeeee
AZRMA246  Ne-eeemv
AZRMC108  N----ener

AG.DJ.DJ263  K---------
AG.DJ.DJ264  K---------
AG.NG.IBNG o Sum—

AGI.GR.97PVCH DM--------
AGI.CY.94CY032 N---------
AGIL.GR.97PVMY  N---------

CONSENSUS-B  ---neeneev
B.AUMBC18  NF-----m-
B.BE.SIMIB4  Q------m-
B.CN.RL42 N
B.DE.D31  Kemeoeoeee
B.DE.HAN  Neweeoee
B.FRHXB2  Keeeeoeee
B.FR.LAI P
B.FR.PIH384  Q----emv
B.GA.OYI [NI—
B.GB.CAM1  K--eeemv
BJP.ETR  Q-eeeev
B.NLAACH320A  Q-----em-
B.SP.89SP061  N---------
B.TH.TH936705 N---------
B.TT.QZ4589 Q-
B.USJRCSF  Krereoeee
B.USJRFL  Keweeoeoen
B.US.MN Koemmemeee
B.US.RF Dececeeeee
B.US.SF2  Kemeeeoeee
B.US.WEAU160  N---------
B.ZR.MB314 N

CONSENSUS-C  n---------
C.B1.BU910611 N-------- G
C.BI.BU910717 NM--A-----
C.BI1.BU910812 N---------
C.BR.92BR025  N---------
C.BR.BR911513 N---------
C.BW.BW96BWO0502 N---------
C.DJ.DJ259A  N---------
C.DJ.DJI373A  N---------
C.ET.ETH2220 N---------
C.IN.11246 [ p J—
C.IN.21068 | —
C.IN.301904  N---------
C.SN.SE364A  N---------
C.SO.SM145A  N---------
C.UG.UG268A2  N---------

CONSENSUS-D = ----------
D.SN.SE365A2  K---------
D.TZ.87TZ4622 Q---------
D.UG.92UG024D QS--------
D.UG.94UG1141 KS--------
D.UG.C971412 Q---------
D.UG.UG266A2  N---------
D.UG.WHO15474 KK--------
D.ZR.84ZR085  N---------
D.ZR.ELI | —
D.ZR.JY1  p J—
D.ZR.NDK  p J—
D.ZR.Z276 | F—

CONSENSUS-F  n---------
F.BR.93BR0201 N---------
F.BR.BZ126A  N---------
F.BR.BZ163A  N---------
F.FI.LFIN6393  D----I----

CONSENSUS-G = n---------
G.BE.DRCBL | C—
G.FL.LHH8793  N---------
G.GA.LBV217  N---------
G.SE.SE6165  N---------

CONSENSUS-H =~ N---------
H.BE.VI991 | P
H.BE.VI997 | P
H.CF.90CF056  N---------

CONSENSUS-J  ----------
J.SE.SE91733  N---------
J.SE.SE92809 D---------

N.CM.YBF30 QH--------
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CONSENSUS-O  --YA---a--

0O.CM.ANT70C
0.CM.MVP5180
0.GA.VI686
0.GQ.341HA
0.GQ.655HA

~YA---A-
Q-YA--S--
~YA---A--
~YA--A-
~YA--A-

0.GQ.HIVU82990 .-YA---A--
0.GQ.HIVU82991 Q-YA---A--

CONSENSUS-AE  n---------
AE.CF.90CR402 N---------

AE.TH.KHO3
AE.TH.KHO8

AE.TH.TH920149 N---------
AE.TH.93TH253 N---------

AE.TH.A01021
AE.TH.CM240

[N —

AE.TH.E11429.A31 N---------
AE.TH.TH921110 N---------

CONSENSUS-CPZ  .??---?---

CPZGAB
CPZANT



gp120 Epitope 4-6

CONSENSUS-B  VTVYYGVPVWk
Epitope # HLA

4 VTVYYGVPVWK (Al1l)
5 TVYYGVPVWK (A3.1)
6 TVYYGVPVWK (A3)
CONSENSUS-A -
AKE.K89 W -
A.KE.Q23CXCCG  ---------- R
A.RW.KIG93  -------m---
A.RW.SF1703  -----------
A.SE.SOSE7253 -----------
A.SE.TZSE8538 -----------
A.SE.UGSE6594 -----------
A.SE.UGSE8891 ------ ---R
A.UA.AF082486 ---------- R
A.UG.92UG037  -------- l--
A.UG.U455  —-oeoeeee-
A.ZR.MA246  ------—----
A.ZR.MC108  -----------

AG.DJ.DJ263  ---------- R
AG.DJ.DJ264  ---------- R
AG.NG.IBNG =~ ------mm--

AGIL.GR.97PVCH  ---------- R
AGI.CY.94CY032 ---------- R
AGIL.GR.97PVMY  ---------- R

CONSENSUS-B -----------
B.AU.MBC18  ---------- R
B.BE.SIMI84  ------m----
B.CN.RL42 -
B.DE.D31 -
B.DE.HAN  —---omee-
B.FR.HXB2  -------mmm-
B.FR.LAl e
B.FR.PIH384  -------om-
B.GA.OYl -
B.GB.CAM1  ----mme-
B.JP.ETR -
B.NL.ACH320A  -----------
B.SP.89SP061  -----------
B.TH.TH936705 -----------
B.TT.QZ4589  -----------
B.US.JRCSF = ------mmmm-
B.USJRFL  ----mmmm-
B.US.MN e
B.US.RF -
B.US.SF2 -
B.US.WEAU160  -----------
B.ZR.MB314  ------m----

CONSENSUS-C = —----m-m---
C.Bl.BU910611 ------ G----
C.BI.BU910717 -A---------
C.BI1.BU910812 -----------
C.BR.92BR025  -----------
C.BR.BR911513 -----------
C.BW.BW96BW0502 -----------
C.DJ.DJ259A  ------mm---
C.DJ.DI373A  ----mme-- Q
C.ET.ETH2220  -----------
C.IN.11246  -----------
C.IN.21068  -----------
C.IN.301904  -----------
C.SN.SE364A  -----------
C.SO.SM145A  ---------- R
C.UG.UG268A2  -----------

CONSENSUS-D  ---mrmememv
D.SN.SE365A2  ---mrnenenv
D.TZ.87TZ4622 ----ememenv
D.UG.92UG024D  ----n-n-n-
D.UG.94UG1141  ---rmememe-
D.UG.CO71412  ---emememen
D.UG.UG266A2  ---m-memenv
D.UG.WHO15474  ---nenemen-
D.ZR.84ZR085  ----r-r-ror
D.ZRELl  -eeeeee

D174 =312 R—
D.ZRNDK  -eemee I
D.ZR.Z2Z6 = -eeeee-

CONSENSUS-F = -------m--
F.BR.93BR0201 -----------
F.BR.BZ126A  -----------
F.BR.BZ163A  -----------
F.FI.LFIN6393  --|--------

CONSENSUS-G = ---------- E
G.BE.DRCBL  ---------- E
G.FLLHH8793  ---------- E
G.GA.LBV217  -------- A-E
G.SE.SE6165  ---------- E

CONSENSUS-H = -----------
H.BE.VI991  -------mem-
H.BE.VI997  -----o-mee-
H.CF.90CF056  -----------

CONSENSUS-J  ---------- ?
J.SE.SE91733  ---------- R
J.SE.SE92809  -----------

N.CM.YBF30  ---------- R

[-D-45
DEC 98

CONSENSUS-O0  A---a----e
O.CM.ANT70C ~ A--A--E
O.CM.CM4974  A---S-----
O.CM.MVP5180  A---S-----E
O.GAVI686  A-—-A-—E
0.GQ.341HA  A—-A-—-E
0.GQ.655HA  A---A-——E
0.GQ.HIVU82990 A---A-----E
0.GQ.HIVU82991 A---A----E

CONSENSUS-AE  ---------- r
AE.CF.90CR402  ---------- R
AE.TH.KHO3  ---------- R
AE.TH.KHO8  ---------- R
AE.TH.TH920149 -----------
AE.TH.93TH253  ---------- R
AE.TH.A01021  ---------- R
AE.TH.CM240  ---------- R
AE.TH.E11429.A31 -----------
AE.TH.TH921110 ---------- R

CONSENSUS-CPZ  --?----?
(o124 T\ S — H
CPZANT FeeeR
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HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 7-8

CONSENSUS-B VPVWKEatTTL

Epitope # HLA

7 VPVWKEATTT (B55)
8 VPVWKEATTTL (B35)
CONSENSUS-A - d-e---
A.KE.K89 - N-E---
A.KE.Q23CXCCG ----RD-D---
A.RW.KIG93  --—--- D-E---
A.RW.SF1703  ----- D-E---
A.SE.SOSE7253 ----- D-E---
A.SE.TZSE8538 ----- D-E---

A.SE.UGSE6594 ----- D-E--
A.SE.UGSE8891 |---RD-E---
A.UA.AF082486 ----RD-E---

A.UG.92UG037  --I--D-N---
AUG.U455 - D-V-o-
AZRMA246 - D-E-.-
AZRMC108 - D-E-.-
AG.DJ.DJ263  ----RN-E--
AG.DJ.DJ264  ----RD-E--
AG.NG.IBNG - TE..

AGI.GR.97PVCH ----RD-E-KP
AGI.CY.94CY032 ----RD-E---
AGI.GR.97PVMY ----RD-E-SP

CONSENSUS-B -----------
B.AU.MBC18 R = S
B.BE.SIMI84  ------m----
B.CN.RL42 -
B.DE.D31 -
B.DE.HAN  —---omee-
B.FR.HXB2  -------mmm-
B.FR.LAl e
B.FR.PIH384  -------om-
B.GA.OYl -
B.GB.CAM1  ----mme-
B.JP.ETR -
B.NL.ACH320A  -----------
B.SP.89SP061  -----------
B.TH.TH936705 ------- N---
B.TT.QZ4589  -----------
B.US.JRCSF  --—---- g
B.USJRFL  ----mmm-
B.US.MN e
B.US.RF -
B.US.SF2 -
B.US.WEAU160  -----------
B.ZR.MB314  ------m----

CONSENSUS-C ------- K---
C.BI1.BU910611 G------- P--

C.BIL.BU910717  ------- Ko
C.BIL.BU910812 ------ Ko
C.BR.92BR025  ------- Ko
C.BR.BR911513 - Ko
C.BW.BW96BW0502 ------- Ko
C.DJ.DJ259A  ---- D-NPP-
C.DJ.DJ373A  ---Q--NP--
C.ET.ETH2220 - D-SP--
C.IN.11246 - Ko
C.IN.21068  ------- N---
C.IN.301904  ---mmr Ko
C.SN.SE364A  -----mv P
C.SO.SM145A  ----R--K---

C.UG.UG268A2  -----------

CONSENSUS-D  ---eneemeee
D.SN.SE365A2  ----meneme-
D.TZ.87TZ4622 --c--enemv
D.UG.92UG024D  -----n--ne-
D.UG.94UG1141  ----emememv
D.UG.C971412  --emeermev
D.UG.UG266A2 ---- D-E--
D.UG.WHO15474  ----enemenv
D.ZR.84ZR085  ----er-ene-
(DY) =1 J——
D.ZRJIYL  weemeeeees
D.ZRNDK  =l-weee-

P4 W47y J—

CONSENSUS-F = -------m--
F.BR.93BR0201 -----------

F.BR.BZI26A  --eeommr
F.BR.BZ163A - Deemv
F.FI.FIN6393  ------- N---
CONSENSUS-G  ----ED-d---
G.BEDRCBL  ----ED-NAP-
G.FL.HH8793  ----ED-K---
G.GALBV217  --A-ED-D---
G.SE.SE6165  ----ED-D---
CONSENSUS-H ~ ----emv P
H.BE.VIO9L - P
H.BE.VI997 - Ko-r
H.CF.90CF056  ------- Ko
CONSENSUS-J  ----?D-K---
J.SE.SE91733  ----RD-K---
J.SE.SE92809  ----- D-K--
N.CM.YBF30  ----R--E---

[-D-46
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CONSENSUS-O  ----ed--PV-
O.CMANT70C  ----ED--PV-
O.CM.CM4974  ----- D--PV-
O.CM.MVP5180  ----E--APV-
O.GAVI686  --—-ED-NPV-
0.GQ.341HA  --—-ED-NPV-
0.GQ.655HA  ---—-ED-IPV-

0.GQ.HIVU82990 ----ED--PV-
0.GQ.HIVU82991 ----ED--PV-

CONSENSUS-AE  ----1D-d---
AE.CF.90CR402 ----RD-D-I-
AE.THKHO3  ----RD-E---
AE.TH.KH08  ----RD-D---
AE.TH.TH920149 -----D-D---
AE.TH.93TH253  ----RD-D---
AE.TH.A01021  ----RD-D---
AE.TH.CM240  ----RD-D---
AE.TH.E11429.A31 -----D-D---
AE.TH.TH921110 ----RD-D---

CONSENSUS-CPZ ~ ----22-2P?-
CPZGAB ~---HD-DPV-
CPZANT --~-RN--P--



gp120 Epitope 9

CONSENSUS-B  LFCASdAKAy
Epitope 9 LFCASCAKAY (B38)
CONSENSUS-A  ----------
ALKE.K89 -
A.KE.Q23CXCCG  ----------
A.RWKIG93  -----omee-
A.RW.SF1703  ----------
A.SE.SOSE7253 ------- Q--
A.SE.TZSE8538  ----------
A.SE.UGSE6594  ----------
A.SE.UGSE8891 ----------
A.UA.AF082486 ----------
A.UG.92UG037  ----------
AUG.U455 -
AZR.MA246  ----------
AZR.MC108  ----------

AG.DJ.DJ263  ----------
AG.DJ.DJ264  ----------
AG.NG.IBNG =~ ---------

AGIL.GR.97PVCH Px--------
AGI.CY.94CY032 ----- E---
AGLGR.97PVMY  P---------

CONSENSUS-B  ----rnrmm-
B.AAUMBC18  --ememener
B.BE.SIMI84  -coenee
B.CN.RL42  --oreeme
B.DE.D31  -eeeeee
=NV V—
B.FRHXB2  -weoeeme
= S Y J——
B.FR.PIH384 - Neoes
B.GAOYl - R--
B.GB.CAM1 -
BJP.ETR  -weeee-
B.NL.ACH320A  -----emm- s
B.SP.89SP061  ---r----
B.TH.TH936705  ----------
B.TT.QZ4589  -----emm-
ERUIIN 2 ToT) —
ERUISIN =) T—
BUSMN  —eeeeee
BUS.RF - Er-
B.US.SF2  -eeme R--
B.US.WEAU160  ----------
B.ZRMB314  ---oeoeee

CONSENSUS-C = —---------
C.B1.BU910611 ----------
C.B1.BU910717  ----------
C.B1.BU910812 ----------
C.BR.92BR025  ----------
C.BR.BR911513 ------- R--
C.BW.BW96BWO0502 ---T------
C.DJ.DJ259A  -------m--
C.DJ.DI373A  ----mme--
C.ET.ETH2220  ----------
C.IN.11246  ----------
C.IN.21068  ----------
C.IN.301904  ----------
C.SN.SE364A  ----------
C.SO.SM145A  ------ S---
C.UG.UG268A2  ----------

CONSENSUS-D  -------- s-
D.SN.SE365A2  -------- S.
D.TZ.87TZ4622 -----m-- S-
D.UG.92UG024D  --------- $
D.UG.94UG1141  --rmrmmev
D.UG.C971412  --emnm- S
D.UG.UG266A2 --G-------
D.UG.WHO15474  ----m-- S-
D.ZR.84ZR085  -------- S-
D.ZRELl  -eeeme s
D143 1% R— S-
D.ZRNDK  -eeemee
D.ZR.Z2Z6  ---en- s

CONSENSUS-F = -------- S-
F.BR.93BR0201 -------- S-
F.BR.BZ126A  -------- S-
F.BR.BZ163A  -------- S-
F.FI.LFIN6393  -------- S-

CONSENSUS-G = ----------
G.BE.DRCBL  --------- H
G.FLLHH8793  -------m--
G.GA.LBV217  ------m---
G.SE.SE6165  -------- S-

CONSENSUS-H = ----------
H.BE.VI991  -------mm-
H.BE.VI997  ----mmem-
H.CF.90CF056  ----------

CONSENSUS-J  ----------
J.SE.SE91733  ----------
J.SE.SE92809  ----------

N.CM.YBF30  --------- H

I-D-47
DEC 98

HIV CTL Epitope Alignments

CONSENSUS-O - NLT
O.CM.AANT70C - NLT

O.CM.CM4974  ---mnv NLT

0.CM.MVP5180  ------ NLT o
O.GA.VI686 - NLT =
0.GQ.341HA e NLT .
0.GQ.655HA  —--nne- NLT

0.GQ.HIVU82990  ------ NLT

0.GQ.HIVU82991  ------ NLT

CONSENSUS-AE ~ ---nnno- H

AE.CF.90CR402  ----nrnmv H

AE.TH.KHO3  --eemee H

AE.TH.KHO8  --eemen H

AE.TH.TH920149  -----nm- H

AE.TH.93TH253  --ennms H

AE.TH.A01021  --eenes H

AE.TH.CM240  --ener H

AE.TH.E11429.A31 - H

AE.TH.TH921110 ---rnmr H

CONSENSUS-CPZ  ----2?-77?

CPZGAB e H

CPZANT —-TN-SMT



HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 10-11

CONSENSUS-B DPnPQEwWI
Epitope # HLA

10 DPNPQEVVL (B35,B51)
11 DPNPQEVVL (B*3501)
CONSENSUS-A - i?2-
A.KE.K89 - IH-
A.KE.Q23CXCCG  ------ IH-
A.RW.KIG93  --—--- IL-
A.RW.SF1703  --D---IY-
A.SE.SOSE7253 ------ LH-
A.SE.TZSE8538 ------ LH-
A.SE.UGSE6594 ------ MH-
A.SE.UGSE8891 ------ IN-
A.UA.AF082486 ------ IS-
A.UG.92UG037 --S---LKM
A.UG.U455 - ID-
A.ZR.MA246  --—--- IN-
A.ZR.MC108 --S---IN-

AG.DJ.DJ263  ------ IH-
AG.DJ.DJ264  ------ IH-
AG.NG.IBNG =~ ------ IH-

AGIL.GR.97PVCH = ------ LA-
AGI.CY.94CY032 ------- A-
AGIL.GR.97PVMY  ------ IF-

CONSENSUS-B  ---enen--
B.AAUMBC18  ----m- E-
B.BE.SIMI84  --S-—I--
B.CN.RL42  --eeemv
B.DE.D31  --D-----
B.DEHAN  -eemv M
B.FRHXB2  -eeemee
= SN\ JR—
B.FRPIH384 - A
B.GAOYl  -—eeeme
B.GB.CAM1  --eemv
BJP.ETR -
B.NL.ACH320A  ------- A
B.SP.89SP061  ------- E.
B.TH.TH936705  ---------
B.TT.QZ4589  --S------
B.US.JRCSF  --rmemme
B.USJRFL  —oeemee
BUSMN - E-
BUSRF - L
B.US.SF2  -eeeme
B.US.WEAU160  ---------
B.ZR.MB314 - I-M

CONSENSUS-C = ------ 2
C.BI1.BU910611 ------ I--
C.BI.BU910717 ------ I--

C.Bl.BU910812 ------ L--
C.BR.92BR025  ------ M--
C.BR.BR911513 ------ M--

C.BW.BW96BW0502 ------ I--
C.DJ.DJ259A  --S---LA-
C.DJ.DJ373A  --S--L-M
C.ET.ETH2220 --S--LG-

C.IN.11246 - IS-
C.IN.21068  ------ I-M
C.IN.301904 - IP-
C.SN.SE364A  ------ M-W

C.SO.SM145A  --S---ML-
C.UG.UG268A2  ------ I--

CONSENSUS-D - le-
D.SN.SE365A2 - IE-
D.TZ.87TZ4622 - K-
D.UG.92UG024D  ----R-IQ-
D.UG.94UG1141  ------ K-

D.UG.C971412 -—R-II-
D.UG.UG266A2 --—R-IK-
D.UG.WHO15474 ----R-IE-

D.ZR.84ZR085  ------ E-
D.ZRELl - IA-
D.ZRJY1  -—R-IEM
D.ZRNDK - IE-
D.ZR.Z2Z6 - IE-

CONSENSUS-F  ---------
F.BR.93BR0201 ---------
F.BR.BZ126A  ---------
F.BR.BZ163A  ---------
F.FI.LFIN6393  ------- A-

CONSENSUS-G  ------ 122
G.BEDRCBL  --S---INM
G.FL.HH8793  --D---IP-

G.GALBV217 - IS-
G.SE.SE6165  ------ IIM
CONSENSUS-H - M-
H.BE.VI991  ----m- M-
H.BE.VI997  --S--M--
H.CF.90CF056  ------ M-M

CONSENSUS-J  --?---M?-
J.SE.SE91733  ----m- MS-
J.SE.SE92809  --S---MN-

N.CM.YBF30  ------- L-

[-D-48
DEC 98

CONSENSUS-O  --t-y-yP-

O.CM.AANT70C  --T-Y-YP-
O.CM.CM4974  --S-H-YP-
O.CM.MVP5180  ---H-FP-
O.GAVIE86  --T-L-YP-
0.GQ.341HA  --T-Y-YP-
0.GQ.655HA  --T-Y-YP-

0.GQ.HIVU82990 --T-Y-YP-
0.GQ.HIVU82991 --T-Y-YP-

CONSENSUS-AE ~ ------ ih-
AE.CF.90CR402  ------ y-
AE.THKHO3 - IH-
AE.TH.KH08 - IH-
AE.TH.TH920149 - IH-
AE.TH.93TH253  ------ MH-
AE.TH.A01021 - IH-
AE.TH.CM240  ------ IH-
AE.TH.E11429.A31 ------IHM
AE.TH.TH921110 - IH-
CONSENSUS-CPZ  --2-22-?-
CPZGAB - SeeeoF-
CPZANT --D-IV-R-



gp120 Epitope 12

CONSENSUS-B  hEdilsSLWDQSLK
Epitope 12 HEDIISLWDQSLK (A2)
CONSENSUS-A  ~te-memmemmev
AKE.K89 R .
AKE.Q23CXCCG  -T-rmememmv
ARW.KIGO3  -Te-mrmeemee
ARW.SF1703  -T-w-meomemv
A.SE.SOSE7253 -T-----—-E--
A.SE.TZSE8538 -T-------nm- |
A.SE.UGSEB594  -T-----e--nm-
A.SE.UGSE8891 -T---------m-
AUA.AF082486 QT------m--
AUG.92UG037  -T--wmemee
AUG.U455  comememmeeee
AZRMA246  -Towmeemeev Q
AZRMC108  -T--womeomee-

AG.DJ.DJ263  ------memeee-
AG.DJ.DJ264  --------meee-
AG.NG.IBNG =~ -

AGL.GR.97PVCH  ---ememe- EG--
AGI.CY.94CY032 ---enenv NEG--
AGLGR.97PVMY  --rmmev EEG--

CONSENSUS-B ~ ------mm-mmm-
B.AU.MBC18  --------mem-
B.BE.SIMI84 -
B.CN.RL42 e
B.DE.D31  ---m-memmeem
B.DE.HAN (@ Su—
B.FR.HXB2  ---eeemoeeeme

|3 =1=J .Y [ ——
B.FR.PIH384  ——--—memm-
B.GA.OYI (@ —
B.GB.CAM1 oo
B.JP.ETR B N
B.NL.ACH320A  ----- |\ —
B.SP.89SP061  -------------
B.TH.TH936705 ---------n---
B.TT.QZ4589  ----mmmmmmmmn
B.US.JRCSF Q--V-N-------
B.US.JRFL (@ —
B.US.MN  —eeeemmmeeee

S TSN =] = —
B.US.SF2 (o N—
B.US.WEAU160  ----------=—-
B.ZR.MB314  ----meeeeeee

CONSENSUS-C e
C.Bl.BU910611 -Q-----------
C.BIL.BU910717 -Q-V---------
C.BI1.BU910812 YQ-----------
C.BR.92BR025 -Q-----------
C.BR.BR911513 -Q-----------
C.BW.BW96BWO0502 -------------
C.DJ.DJ259A N SS——
C.DJ.DJ373A -Q----- EG--
C.ET.ETH2220 -Q-------- G--
C.IN.11246
C.IN.21068
C.IN.301904 R A—
C.SN.SE364A  ----mmemmmem-
C.SO.SM145A  —-mememeeme
C.UG.UG268A2 -Q-V---------

CONSENSUS-D  -----mmmeme-
D.SN.SE365A2  --------m--—-
D.TZ.87TZ4622 --------m-m--
D.UG.92UG024D  ---V---------
D.UG.94UG1141 -----------—-
D.UG.C971412  —-—-ememee-
D.UG.UG266A2  -------- E----
D.UG.WHO15474  —-—emmeeee-
D.ZR.84ZR085  -------m-mm--
(D074 =3 = I [ —
D.ZRJY1l oo N--
D.ZR.NDK = e
[DYA =474 : J—

CONSENSUS-F  -t----mmeee-
F.BR.93BR0201 -T-----------
F.BR.BZ126A  -T-----------
F.BR.BZ163A  -T-----------
F.FI.LFIN6393  -K-----------

CONSENSUS-G = --------- E---
G.BE.DRCBL  --------- E---
G.FL.LHH8793  --------- E---
G.GA.LBV217  --------- E---
G.SE.SE6165  --------- E---

CONSENSUS-H = -T-----------
H.BE.VI991 [y E—
H.BE.VI997 (@) pR——
H.CF.90CF056  -T-----------

CONSENSUS-J  Q-----V--E---
J.SE.SE91733 Q-----
J.SE.SE92809 Q-----

N.CM.YBF30 Q------- E---

[-D-49
DEC 98
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CONSENSUS-O g------- Sy
O.CM.ANT70C  Q------------
O.CM.CM4974 e
O.CM.MVP5180  -------- E-—-
0O.GA.VI686 Q------- E----
0.GQ.341HA QR---D--E--—-
0.GQ.655HA QR---D--E--—-
0.GQ.HIVU82990 Q------- E--F-
0.GQ.HIVU82991 QR---D--E----

110

CONSENSUS-AE  Q--V---------
AE.CF.90CR402 Q--V-------- Q
AE.TH.KHO3 (@[S V/Amu—
AE.TH.KHO8 (o V/Amu—
AE.TH.TH920149 Q--V---------
AE.TH.93TH253 Q--V---------
AE.TH.A01021 Q--V---------
AE.TH.CM240  Q--V---------
AE.TH.E11429.A31 Q--V---------
AE.TH.TH921110 Q--V---------

CPZGAB -
CPZANT T--MXQ-FQ--H-



HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 13

CONSENSUS-B  KLTPLCViL
Epitope 13 KLTPLCVTL (A2)
CONSENSUS-A  —-emeev
AKEK89  —oooem-
AKE.Q23CXCCG  ------mv
ARWKIGI3  Q----mm-
ARW.SF1703  ----nemv
A.SE.SOSE7253  -------
A.SE.TZSE8538 --------
A.SE.UGSEB594  --------
A.SE.UGSE8891 -------
AUAAF082486 -------
AUG.92UG037 Q-
AUG.U455  —oooeee-
AZRMA246 oo
AZRMC108  ---mm-

AG.DJ.DJ263  ---------
AG.DJ.DJ264  E--------
AG.NG.IBNG =~ ---------

AGIL.GR.97PVCH = ------- A-
AGI.CY.94CY032 ---S----F
AGIL.GR.97PVMY  ------- A-

CONSENSUS-B ~ ---emen--
B.AAUMBC18  ----em- s
B.BE.SIMI84  ---eoenme
B.CN.RL42  -meeme
B.DE.D31  --eem-
B.DE.HAN  —eoeee-
B.FRHXB2 - s
B.FRLAI  -eeme s
B.FRPIH384 -
B.GAOYl  -—eeeee
B.GB.CAM1  --eeme-
BJP.ETR -
B.NL.ACH320A  -----emm-
B.SP.89SP061  ---------
B.TH.TH936705  ---------
B.TT.QZ4589  -----mmr
B.US.JRCSF  --ememme
B.USJRFL  -eemee-
BUSMN  ceoeeme
B.US.RF -
B.US.SF2  —oeeeme
B.US.WEAU160  ---------
B.ZRMB314  --eeme-

CONSENSUS-C ===
C.B1.BU910611 ---------
C.BL.BU910717  ---------
C.Bl.BU910812 ---------
C.BR.92BR025  ---------
C.BR.BR911513 ---------
C.BW.BW96BWO0502 ---------
C.DJ.DJ259A  ---------
C.DJ.DI373A -
C.ET.ETH2220  ---------
C.IN.11246  ---------
C.IN.21068  ---------
C.IN.301904  ---------
C.SN.SE364A  ---------
C.SO.SM145A  ---------
C.UG.UG268A2  ---------

CONSENSUS-D = ---------
D.SN.SE365A2  ---------
D.TZ.87TZ4622 ---------
D.UG.92UG024D  ---------
D.UG.94UG1141 ---------
D.UG.C971412  ---------
D.UG.UG266A2  ---------
D.UG.WHO15474  ---------
D.ZR.84ZR085 ----R----
D.ZR.ELI -
D.ZRJY1T -
D.ZRNDK -
D.ZR.Z2Z6  ---------

CONSENSUS-F  ---------
F.BR.93BR0201 ---------
F.BR.BZ126A  ---------
F.BR.BZ163A  ---------
F.FI.LFIN6393  ---------

CONSENSUS-G = ---------
G.BE.DRCBL  ---------
G.FL.LHH8793  ---------
G.GA.LBV217  ---------
G.SE.SE6165  ---------

CONSENSUS-H =~ ---------
H.BE.VI991  ---------
H.BE.VI997  ----m--m-
H.CF.90CF056  ---------

CONSENSUS-J  -l-------
J.SE.SE91733  -|-------
J.SE.SE92809  -I-------

N.CM.YBF30  -------- M

[-D-50
DEC 98

CONSENSUS-O  gM-F---QM
O.CM.ANT70C  QM-F---QM
0.CM.CM4974  QM-F---QM
0.CM.MVP5180 -M-F---QM
0.GA.VI686 QM-F---QM
0.GQ.341HA QM-F---QM
0.GQ.655HA QM-F---QM
0.GQ.HIVU82990 QM-F---QM
0.GQ.HIVU82991 QM-F---QM

CONSENSUS-AE  ---------
AE.CF.90CR402  ---------
AE.TH.KHO3 j —
AE.TH.KHO8 j —
AE.TH.TH920149 ---------
AE.TH.93TH253 ---------
AE.TH.A01021  ---------
AE.TH.CM240  ---------
AE.TH.E11429.A31 ---------
AE.TH.TH921110 ---------

CONSENSUS-CPZ  ----2-72?
CPZGAB e
CPZANT —ee-M-IKM



gp120 Epitope 14

CONSENSUS-B  NCSFhnittsi
Epitope 14  NCSFNISTSI (Cw8)
CONSENSUS-A - m--El
A.KE.K89 —-Y----EL
AKE.Q23CXCCG -~ M--EL
ARWKIGO3 - M--EL
ARW.SF1703  ---Y-M--EL
A.SE.SOSE7253 ----- M--EL
A.SE.TZSE8538 ----- V--EL
A.SE.UGSE6594 ----- M--EL
A.SE.UGSE8891 ----- M--E-
A.UAAF082486 ----- M--EL
AUG.92UG037  ----- M--EL
AUG.U455 - M--EL
AZR.MA246 - M--EL
AZR.MC108  ---- M--EL

AG.DJ.DJ263 - M--EL
AG.DJ.DI264 - M--EL
AGNG.IBNG  ----me- EV

AGL.GR.97PVCH  ---ememv EV
AGI.CY.94CY032 ----D---E-
AGLGR.97PVMY  --ememee E.

CONSENSUS-B  ----rnmm-
B.AAUMBC18 - NM
B.BE.SIMI84 - Voo
XN N I J—
B.DED31  -eeemee
B.DE.HAN  ---KV--N-
B.FRHXB2 - S
B.FRLAI - S
B.FR.PIH384  -oeeemv
B.GAOYl - Toee
B.GB.CAM1 - Veos
BJPETR - V--N-
B.NL.ACH320A  ---K-N-NM
B.SP.89SP061  ------- R
B.TH.TH936705  ----------
B.TT.QZ4589  ------r SG-
B.US.JRCSF  ----mm- K-
ERUISIN 1S ——
BUSMN  —eeeeee
B.US.RF —-QV--R
B.US.SF2  —eeeeee
B.US.WEAU160  -----V--L-
B.ZRMB314  ---eoeoeee

CONSENSUS-C ~ ---- 7--g?
C.BIL.BU910611 ------m- E-
C.BIL.BU910717  -----m- EL
C.BIL.BU910812 ------m- E-
C.BR.92BR025  ----- M--EV
C.BR.BR911513 ----- M--EV
C.BW.BW96BWO0502 -----V--EL
C.DJ.DJ259A  ----- V--EL
C.DJ.DJI373A  -remme EL
C.ET.ETH2220  ----rmv EL
C.IN.11246  --T--T--E-
C.IN.21068  -----A--V-
C.IN.301904  -----A--E-
C.SN.SE364A  --mrm- EL
C.SO.SM145A  ----- A-EL
C.UG.UG268A2  -----V--E-
CONSENSUS-D  -------- e?
D.SN.SE365A2  -------- E-
D.TZ.87TZ4622 -----m-- E-
D.UG.92UG024D  ----- V-EV
D.UG.94UG1141  -----rmr E-
D.UG.C971412  --emnm- EV
D.UG.UG266A2  -------- E-
D.UG.WHO15474  ------- W
D.ZR.84ZR085  -------- wW
D.ZRELl - V--VL
D143 1% R— V-
D.ZRNDK - VR...
D.ZR.Z2Z6  ---en- W
CONSENSUS-F  ----- m--Ev
F.BR.93BR0201 -----T--E-
F.BR.BZI26A - MS-EV
F.BR.BZ163A  ---- V-MEV
F.FI.FIN6393  ---- M--EV
CONSENSUS-G  ------m- E-
G.BEDRCBL - M--EL
G.FLHH8793  --eemv E-
G.GALBV217  -oeeeme EV
G.SE.SE6165  -----V--E-
CONSENSUS-H  ----V--v-
H.BE.VI99L  ----V--A-
H.BE.VI997  ----V--V-
H.CF.90CF056  ----- V--VL
CONSENSUS-J  -----?--E-
J.SE.SE91733  ----V--E-
J.SE.SE92809  -------- E-
N.CM.YBF30  ---- A-EL
I-D-51

DEC 98

CONSENSUS-O  r-e--?--Vv
O.CM.ANT70C  K-E--V--V-
0.CM.CM4974  R----T--VF
0.CM.MVP5180  ----- V--VL
0.GA.VI686 Q-E-----VL
0.GQ.341HA R-E--T--VV
0.GQ.655HA R-E--A--VV
0.GQ.HIVU82990 Q-E--V--VV
0.GQ.HIVU82991 R-E--A--VV

CONSENSUS-AE - m-el
AE.CF.90CR402  ----- M--EL
AE.TH.KHO3  ---KM--EL
AE.TH.KHO8 - M--EL
AE.TH.TH920149 ----M--EL
AE.TH.93TH253 - M--EL
AE.TH.A01021  ----- M--E-

AE.TH.CM240  --T--M--EL
AE.TH.E11429.A31 ----- M--EL
AE.TH.TH921110 -------- VL

CONSENSUS-CPZ  ?-7--22-22
CPZGAB - V--EL
CPZANT E-N--QS-GF

HIV CTL Epitope Alignments
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HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 15-17

CONSENSUS-B  ntsyrli?CntSvITQACPK
Epitope # HLA

15 TTSYTLTSCNTSVITQACPK (A2)
16 KLTSCNTSV (A2)

17 TLTSCNTSV (A2.1)
CONSENSUS-A  ???----N----a-------
A.KE.K89 -NE----N----A-------
A.KE.Q23CXCCG GSE----N----A-------
A.RW.KIG93 PKQ----N----A-------
A.RW.SF1703  R-Q----N----A-------
A.SE.SOSE7253 SSE----N----A-------
A.SE.TZSE8538 S-Q----N----A-------
A.SE.UGSE6594 YNE----N----A-------
A.SE.UGSE8891 -SL----N----A-------
A.UA.AF082486 SGQ----N----AM------
A.UG.92UG037  SNL----N----AL---R--
A.UG.U455 B R [, S——
A.ZR.MA246 SNQ----N----A-------
A.ZR.MC108 SGQ----N----A-------

AG.DJ.DJ263  -SQ----N-H--A--K--R
AG.DJ.DJ264  -SQ----N----A-K-----
AG.NG.IBNG  GSQ----N----A---em-

AGI.GR.97PVCH YRE---MS----NHK-----
AGI.CY.94CY032 TEE-M--N--A-T-K-----
AGIL.GR.97PVMY TSD-M--N--V-S-------

B.AU.MBC18  D------S-mmmmmmmmeen
B.BE.SIMI84  ----T--N--seeeeeemev
B.CN.RL42 [STm— N [E—
B.DE.D31 - (ST
B.DE.HAN T---M--H--R---------
B.FR.HXB2 To-K-TS-mmmmmemem
B.FR.LAI To--T-TS---mmmmeme
B.FR.PIH384  --E--M-N--rrecmmmev
B.GA.OYI D-KF---H----T-------
B.GB.CAM1 [, O
B.JP.ETR --Co--S-Dmmmmmeeev
B.NL.AACH320A  Y------Serrrmmmmee-
B.SP.89SP061  ------ =1 P—
B.TH.TH936705 ------ [ NI
B.TT.QZ4589  VRN----N------------
B.US.JRCSF N G < S
B.US.JRFL  ----—--- (S p J—
B.US.MN [Sum— (ST
B.US.RF YGN-T--H--S---------
B.US.SF2 Y-N----H--R---------
B.US.WEAU160  ----T--N-KS-T-------
B.ZR.MB314 - | N——

CONSENSUS-C  §?27---N----gr-----
C.BI.BU910611 YSD----N----Ac---cm-
C.Bl.BU910717 SSY----N----Termeco-
C.BI.BU910812 SNT----N----A---ec-
C.BR.92BR025 SGD----N----A-------
C.BR.BR911513 SGD----N----A-------
C.BW.BW96BWO0502 SNE----N----A------
C.DJ.DJ259A  -SE----N----A-r-emm-
C.DJ.DJI373A  -EE----N----S-eeem-
C.ET.ETH2220  S-D----N----T--em-
C.IN.11246  SNQS--Secrormerr
C.IN.21068  SGY----N----AL------
C.IN.301904  SEY----N----A-w-eo-
C.SN.SE364A  SSE----N----Ac------
C.SO.SM145A  SRK----N----A------
C.UG.UG268A2  SNT----N----A-w-eme
CONSENSUS-D  ?-----N----@r----
D.SN.SE365A2  Y------N-r-r-Kemmee
D.TZ.87TZ4622 SS-----N----A--mre-
D.UG.92UG024D  ------- N---Ac-E---
D.UG.94UG1141 ------- [N S—
D.UG.C971412  ------- Newe A
D.UG.UG266A2  ------- N---Ac-T---
D.UG.WHO15474  YS----N----Ac------
D.ZR.84ZR085  YGT----N----Ac---c-
D.ZR.ELI SN VN VY S—
D.ZR.JY1 (V% VS Y N—
D.ZR.NDK S-N---N-D--T--ooo-
D.ZR.Z2Z6  S-N----N----Ac--eer
CONSENSUS-F  ..@--=-N-?--T-wmev
F.BR.93BR0201 -RT----N-DA-T-------
F.BR.BZ126A  SRE----H-D--T-------
F.BR.BZ163A  GDY----N---Toroeev
F.FLFIN6393 REE----T----T--ceo-

G.BE.DRCBL S-W---TN--V-T-K-----
G.FI.LHH8793  YSN----N--V-T-K-----
G.GA.LBV217  T-D----N--A-T-K-----
G.SE.SE6165  A-N---TH--V-T-K-----

CONSENSUS-H  §-2--=-Necmemmemmeee
H.BE.VI991  DNH----N-----K-m-
H.BEVIOO7  S-Kew--Nememmemmee
H.CF.90CF056  S-Q---N-rerercrev
CONSENSUS-J  -K?-I--N------K----
J.SE.SE91733  -Ke--|--N---r-K-----
J.SE.SE92809  -KN-I--N------K-----
N.CM.YBF30  -KT---N---TAV------
I-D-52

DEC 98

CONSENSUS-O  t-m-t--n--STt-?----
O.CM.ANT70C ~ SKM-T-TN--STT------
O.CM.MVP5180  G-T-M-TN--STI-K-----
O.GA.VI686  S-M-T--N--STT-K----
0.GQ.341HA  T-M-T--N--STT-----
0.GQ.655HA  T-M-T--N--STT-----
0.GQ.HIVU82990 S-M-T--N--STT-K----
0.GQ.HIVU82991 T-M-T--N--STT-------

CONSENSUS-AE  sse----n------ K-----
AE.CF.90CR402 SHKF---H------ K-----
AE.TH.KHO3 SSE----T------ K-----
AE.TH.KHO8 SSE-M--N--S---K-----
AE.TH.TH920149 SSE----N------ R-----
AE.TH.93TH253 SSE----N------ K=----
AE.TH.A01021 SSE----N---H--K-----
AE.TH.CM240  SSE----N------ K-----
AE.TH.E11429.A31 -SE----N---T--K-----
AE.TH.TH921110 YSE----N------ K-----

CONSENSUS-CPZ  ?N?-222----T?---7-7-
CPZGAB ANT=-1-N---T Ao
CPZANT TNC-Y-WH---TT---S-E-



gp120 Epitope 18

CONSENSUS-B CkNVSTVQC
Epitope 18 CTNVSTVQC (Cws8)
CONSENSUS-A  ---------
A.KE.K89 iy p—
A.KE.Q23CXCCG  ---------
A.RWKIG93  ----- S---
A.RW.SF1703  ---------
A.SE.SOSE7253 -N-------
A.SE.TZSE8538 ---------
A.SE.UGSE6594 ---------
A.SE.UGSE8891 ----- S---
A.UA.AF082486 ---------
A.UG.92UG037  ---------
A.UG.U455 N = S—
AZR.MA246  ---------
A.ZR.MC108 iy

AG.DJ.DJ263  ---------
AG.DJ.DJ264  ---------
AG.NG.IBNG =~ ---------

AGIL.GR.97PVCH -T---P---
AGI.CY.94CY032 -T---S-R-
AGIL.GR.97PVMY  ----- S---

CONSENSUS-B  ---nnev
B.AUMBC18  -----mmv
B.BE.SIMI84  ----mmv
B.CN.RL42  -T---rm-
B.DE.D31  --oeem-
B.DE.HAN oo
B.FR.HXB2  -T---me-
B.FR.LAI T
B.FR.PIH384  -T----
B.GA.OYI T
B.GB.CAM1  -T----
BJP.ETR  —oooee
B.NL.ACH320A  -—---m-
B.SP.89SP061  -T-------
B.TH.TH936705 -T------
B.TT.QZ4589  -------
B.US.JRCSF  -----nmv
B.USJRFL oo
B.USMN  —ooeeees
B.US.RF oo
B.US.SF2 T
B.US.WEAU160  ---------
B.ZR.MB314  -N------

CONSENSUS-C  -ne------
C.Bl.BU910611 -T-------
C.BI.BU910717 -N-------
C.BI.BU910812 -N-------
C.BR.92BR025  -N----I--
C.BR.BR911513 -N-------
C.BW.BW96BW0502 -N---S---
C.DJ.DJ259A  -N-------
C.DJ.DJI373A  -meme-
C.ET.ETH2220 -H----m
C.IN.11246  -R-------
C.IN.21068  -H-------
C.IN.301904  -H-------
C.SN.SE364A  -N------
C.SO.SM145A  -RY------
C.UG.UG268A2  -N-------

CONSENSUS-D = ---------
D.SN.SE365A2  ---------
D.TZ.87TZ4622 ---------
D.UG.92UG024D  -N-------
D.UG.94UG1141 ---------
D.UG.C971412  ---------
D.UG.UG266A2  ---------
D.UG.WHO15474  ---------

D.ZR.84ZR085  ----- S-..
D.ZR.ELI T
D.ZR.JY1 Koo
D.ZR.NDK S

D.ZR.Z276 iy p—

CONSENSUS-F  ---------
F.BR.93BR0201 ---------
F.BR.BZ126A  ---------
F.FI.LFIN6393 -R-------

CONSENSUS-G = ---------
G.BE.DRCBL N\ —
G.FLLHH8793  -Q-------
G.GA.LBV217  ---------
G.SE.SE6165  ---------

CONSENSUS-H =~ -T-------
H.BE.VI991 iy pE—
H.BE.VI997 iy pE—
H.CF.90CF056  -T-------

CONSENSUS-J  ---------
J.SE.SE91733  ---------
J.SE.SE92809  ---------

N.CM.YBF30 Ny ye——

[-D-53
DEC 98

CONSENSUS-O  -—-ItV-T-
O.CMANT70C  -R-ITV-T-
O.CM.MVP5180  -H-I-V-T-
O.GAVIE86  -ITV-T-
0.GQ.341HA  —ITV-T-
O.GQ.655HA  ——ITV-T-

0.GQ.HIVU82990 -N-ITV-T-
0.GQ.HIVU82991 ---ITV-T-

CONSENSUS-AE  ----- S---
AE.CF.90CR402 ----- S---

AE.TH.KHO3
AE.TH.KHO8

AE.TH.TH920149 ----- S---
AE.TH.93TH253 ----- S---

AE.TH.A01021
AE.TH.CM240

AE.TH.E11429.A31 ----- S---
AE.TH.TH921110 ----- S---

CONSENSUS-CPZ  -?---?-H-

CPZGAB
CPZANT

HIV CTL Epitope Alignments
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HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 19-21

CONSENSUS-B  rPvWSTQLLINGSLaEeewv
Epitope # HLA

19 RPVVSTQLLLNGSLAEEEVV (B7)
20 RPIVSTQLL (B35)

21 RPIVSTQLL (B*3501)
CONSENSUS-A  K-----mmmmmomee- ??7-m
A.KE.K89 K-mmmmmmmm e G--M
AKE.Q23CXCCG  K-----mmmmmmmmm- KNIT
A.RW.KIG93 B KD-
ARW.SF1703  ---l-----mmmemee GR-K
A.SE.SOSE7253 K--------mmnmmmm KIM
A.SE.TZSE8538 K-------------- R-K-M
A.SE.UGSE6594 K-------mm--mm- KGGIR
A.SE.UGSE8891 ---------------- T--M

A.UA AF082486 K----------m---- K--M
AUG.92UG037  --------m-mmmem- GK-M
A.UG.U455 e R-IR
A.ZR.MA246 e SK-M
A.ZR.MC108 Kemmmmmmmmmmee e M

AG.DJ.DJ263  K---mmmmmmmmmmeeee
AG.DJ.DJ264  K--mmmmmmmmemeeee
AG.NG.IBNG 7 G G---

CONSENSUS-B  ---rermrmemmmmemenes
SO YU V]=1o5T: S ——
B.BE.SIMI84  K---romer S----S-G---
=Xo V17 S ——

=1 0) A0 < H——
B.DE.HAN -oroeoeeeee K-
B.FRHXB2  -roemememememeeees

N = TN I ——
B.FR.PIH384  --ormemeeemenene I-
B.GA.OYl  Keeroroeeoemeneee _
B.GB.CAM1  -eoreemeereeee K-
BJP.ETR  -eeoroememeee- G-
B.NLAACH320A  --ormememmememenea-
B.SP.89SPOBL  ----rmrmememmroenen-
B.TH.TH936705  ---r-enermrmememon
B.TT.QZ4589  --rmemermemememeen
B.USJRCSF  -rmememmrmemenen- K--
BUSJRFL  —ormememmmmememenes

R UL [ ———

R ULN L RE—
B.US.SF2  —rlermrmeeoemenees
B.US.WEAU160  ---nemememememen- DI-
B.ZRMB314  --orormeemeneee I-

CONSENSUS-C  Keermemememmenen 2-ii
C.BI.BU910611 Ks--Tormememenes K-I-
C.BI.BU910717  Ksmemememememens N-T
C.BI.BU910812  Ksmrmememememens G-l
C.BR.92BR025  Ken-rmememememees I
C.BR.BR911513  Ke-|-wmemememenes I
C.BW.BWOBBWO502 K---menemeev V-KG-Il
C.DJ.DJ25YA  Kermememommemeee DDII
C.DJ.DJ373A  Kermemememeas T---DII
CETETH2220  Kememememeeee I--G-TI
C.IN.11246  Ke-rmemeeeee- S-G-ll
(o NPT S—— GGl
C.IN.301904  Kememermememenes G-Il
C.SN.SE364A  K-roreroememees G-Il
C.SO.SM145A  Kenermememenceee G-IM
C.UG.UG268A2  K--l-emenmn (.
CONSENSUS-D  ---nemmmememcace i
D.SN.SE365A2  Kermemmrmememenas 1
D.TZ.87TZ4622 ----emr —
D.UG.92UG024D  ---rermemememmnman 1
D.UG.94UG1141  Ksmemememmmemenen [
D.UG.CO71412  --ememememenea- K-Il
DRUICHUICYL:1:).V S —— I-
D.UG.WHO15474  ---memememememens [
D.ZR.84ZR085  ---rermememenmnen I-
D.ZRELl  -eeemememecens _
017423 % R — [
D.ZRNDK  ceeememecmens [
DIA =774 S — I
CONSENSUS-F  Keemrmememenees 2dli
F.BR.93BR0201 K---rmemememees G-I-
F.BR.BZ126A  Kemeormemeeca DIl
F.BR.BZ163A  Keoeormemeeca DIl
F.FLFING393  ----cemeoenen S-GGil
G.BE.DRCBL  Keeoemeoememeee KDII
[ I RTST: 7l JR —— G-Il
G.GALBV217  Keeormemememems IM
G.SE.SE6165  K--rmememeememe GKIK
CONSENSUS-H  ---emmemememcemes q-|
BN = ALY I —— V-E-
=TSRV Ty A S—— GQ-l
H.CF.90CFO56  ---mememememeee Qll
CONSENSUS-J  Kememememeeee 2--GDII
J.SE.SE91733  Kemermrmemeev V--GDII
J.SE.SE92809  Kr-ermrmememv I--GDII
N.CM.YBF30  K--l----l--—-NTDGI-
I-D-54

DEC 98

CONSENSUS-O  --T-----I---T-SkgkiR
O.CM.ANT70C  --T-----I---T-SKGKIR
0.CM.CM4974  --T-----I-S-TISKG-IR
0.CM.MVP5180  K-T-----1---T-SR-KIR
0.GA.VI686 K-T-----I---T-SK-KIR
0.GQ.341HA --T-----1---T-SKGK-R
0.GQ.655HA --T-----1---T-SKGK-R
0.GQ.HIVU82990 K-T---H-I---T-SKGKIR
0.GQ.HIVU82991 --T-----I---T-SKGK-R

CONSENSUS-AE ~ Ke-rerememememeeees I
AE.CF.90CR402  K--rmrememememes [
AE.TH.KHO3  Kemrorerememeees G-Il
AE.TH.KHO8  Kemrememememeeeene I
AE.TH.TH920149  K-r-rermrmrmeeev KIl
AE.TH.93TH253  K--rormmmememenen Kl
AE.TH.AQL021  K--remememememeen I
AE.TH.CM240  Kemrmrmrmmmemeees [
AE.TH.E11429.A31 K-rermrmrmmmemeen [
AE.TH.TH921110 Kemeremomememeeme [
CONSENSUS-CPZ  2-2-2-2--2--222272N??
CPZGAB Ke--Toerl-----GNIT
CPZANT S-M-A-W--—--TYQT.NTS



gp120 Epitope 22-24

CONSENSUS-B  sveInCtRpnnntrksi

Epitope # HLA

22 SVEINCTRPNNNTRKSI (A2)
23 RPNNNTRKSI (B7)

24 RPNNNTRKSI (?B7)
CONSENSUS-A  p-?---------m----
A.KE.K89 =8 G —— M--

A.KE.Q23CXCCG P-T-K-|----------
ARWKIGI3  A-K-rKT-—GV
A.RW.SF1703  T------mmmmmees) Vv
A.SE.SOSE7253 P-T------ S----T--
A.SE.TZSE8538 P-------- [cI—
A.SE.UGSE6594 P-N-T-I--YH---TR-
A.SE.UGSE8891 ----I-l----------
A.UA.AF082486 P-N-T-I--G----T--

AUG.92UG037  ~T-remeoeeeee R-V
A.ZR.MA246 P-N-S-[---------V
A.ZR.MC108 --K-----  — R--
AG.DJ.DJ263 P-R---P--------- v
AG.DJ.DJ264  P-Rermrememeene v
AG.NG.IBNG = G — GV

AGLGR.97PVCH A-K----GL---GG-E
AGI.CY.94CY032 A-K----r-GrmenV
AGL.GR.O7PVMY  A-K--emeemeemee GV

CONSENSUS-B  =-=mmmemmmmmmee
B.AU.MBC18 —=-T-V-mmmee R--
B.BE.SIMIB4  --V---emee SK--TL
B.CN.RL42 RS gl —
B.DE.D31  ----------- Y-S-R-
B.DE.HAN ——cemmeeev G-
B.FR.HXB2 - R-
B.FR.LAl = o
B.FR.PIH384  -]---m-mememme-
B.GA.OYl e NR-
B.GB.CAM1 | =[RS  I—
BJP.ETR  T-K---l--K---RV
B.NLAACH320A  --A---memeceee G-
B.SP.89SP0O61  -------- L—I--R-
B.TH.TH936705 -------m---mmmmm-
B.TT.QZ4589  --V-----mmmeeem-
B.US.JRCSF . — [ST—

B.USJRFL -
B.US.MN O Y-K--R-
B.US.RF g J—
B.US.SF2 ) N
B.US.WEAU160  -|-------m-mm- K-

B.ZR.MB314 ) [ —

CONSENSUS-C = ----2-mcmmemmeee.
C.BIl.BU910611 ----V--------- E--
C.BI.BU910717 P---mememeee- G-
C.Bl.BU910812 ----T--------- T--

C.BR.92BR025  --------mmmmeeem
C.BR.BR911513 P-------reeemee-

C.BW.BW96BWO0502 P-K-V-V---------\/
C.DJ.DJ259A  ~-A-rmrmmemmer E-.
C.DJ.DJI373A - Q-
C.ET.ETH2220 ----T----S----E--
CINA1246  oe-Vermmememeee

C.IN.21068  P--M----D---nm-
C.IN.301904  ~—-Q-Veromereerr

C.SN.SE364A  -I--V-Ac-rmemns M
C.SO.SM145A  ---R---YA----V
C.UG.UG268A2  ------ AceenEnv

CONSENSUS-D = --?------ ?2y?ntr?q
D.SN.SE365A2  --M------ Y--K-QRT
D.TZ.87TZ4622 --T------ YIKY-QKT
D.UG.92UG024D  --V------Y--I-QRT
D.UG.94UG1141 --P---|--Y----Q-T

D.UG.C971412  --T------ YQT--RRT

D.UG.UG266A2  --|------ Y--IKIQR
D.UG.WHO15474 -1Q------ YH---QRT
D.ZR.84ZR085  --------- YKKE-QRT
D.ZR.ELI --K-T-A--YQ---QRT
D.ZRJIYL - D-KITRQS
D.ZR.NDK V- YKY--QRT
D.ZR.Z2Z6  --A—----YR-I-QRT
CONSENSUS-F  —-Q-----mmmemmm-
F.BR.93BR0201  --Q--srrecnnes R-
F.BR.BZ126A --Q----me- AV
F.BR.BZ163A  --Q------------ G-

F.FLFING393  --Q-erememeeees

G.BE.DRCBL  ----mmmemmeee R-V
G.FI.HH8793 | ) Y —
G.GA.LBV217  -ID-V----mmmmmm-
G.SE.SE6165  T--------mmm- M-R-

CONSENSUS-H = P-2-t----m-mme--
H.BE.VI991  P-Q-----TG------
H.BE.VI997 Pl--T--mmmmmmmm G-
H.CF.90CF056  P-N-T--------- T--

CONSENSUS-J  T---V-?-------- G-
J.SE.SE91733  T---V---------- G-
J.SE.SE92809 T---V-Y-------- G-

N.CM.YBF30 T-P------ G---GGQV

[-D-55
DEC 98

HIV CTL Epitope Alignments

CONSENSUS-O  tInMT-r--ai?dvgem
O.CM.ANT70C  TLNMT-E--QIDIQEMR
0.CM.CM4974  TINMT---NGTRDVQQ-
0.CM.MVP5180 PINMT-I-EGIAEVQD-
0.GA.VI686 -ISMT-E--G-H-VQEM
0.GQ.341HA TLNMT-R--AMDVQEMR
0.GQ.655HA TLSMT-R--AIGVQEMR
0.GQ.HIVU82990 TLNMT-R--Al-VQQVG
0.GQ.HIVU82991 TLNMT-R--AMDVQEMR

110

CONSENSUS-AE ~ ---nenv s--2-4-2
AE.CF.90CR402  -l-------FKKV-I-A
AE.TH.KHO3 ~ --eemee SDRM-TPM
AE.TH.KHO8  --A------S-KI-T-M
AE.TH.TH920149  -----nm- SeenTo
AE.TH.93TH253  --omenen FY-K-TRT
AE.TH.A01021  ----S----S—-K-TRM
AE.TH.CM240  --nner I
AE.TH.E11429.A31 - S--T-M
AE.TH.TH921110 ----rnmr I
CONSENSUS-CPZ  2229?-7--G-?-272?
CPZGAB A-SL--H--G-—--GEV
CPZANT NLT-T-I-G-R-VRNL



HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 25

CONSENSUS-B  ksi?iGpgr

Epitope 25  IYIGPGRAF (A*2402)

CONSENSUS-A  ---r---q
A.KE.K89 M--R----Q

AKE.Q23CXCCG  ---R---Q
ARWKIG93  -GVR---Q
ARW.SF1703  --VR---Q
A.SE.SOSE7253 T--R---Q
A.SE.TZSE8538 ---R---Q
A.SE.UGSE6594 TR-H-----
A.SE.UGSE8891 ---R----Q
A.UA.AF082486 T--R----Q
A.UG.92UG037 R-VR---Q
AUG.U455  -N-RRYSIP
AZRMA246  --VR--Q
AZRMC108  R--R--Q

AG.DJ.DJ263  --VR--Q
AG.DJ.DJ264  --VR--Q
AG.NG.BNG  -GVH---Q

AGIL.GR.97PVCH ER-G----H
AGI.CY.94CY032 --VH----L
AGIL.GR.97PVMY -GVH----K

CONSENSUS-B ---------
B.AU.MBC18 R--P-----
B.BE.SIMI84  -TLHM--K-

B.CN.RL42  -—-HL-K
B.DE.D31 -R-R--AR-
B.DE.HAN -GHemm
B.FRHXB2  -R-R-QR--
B.FR.LAI ---R-QR--

B.FR.PIH384  -—-F---
B.GA.OYI NR-S----
B.GB.CAM1  --A---
B.JP.ETR -RVTM----
B.NL.AACH320A -G-H--K
B.SP.89SP061 R--HVGHV-
B.TH.TH936705 ---PL--Q
B.TT.QZ4589  ---H--—-

B.US.JRCSF  ---H-----
B.USJRFL  -—H---
B.US.MN RHeeeor
B.US.RF TKeee
B.US.SF2 Y
B.US.WEAU160  -K-TL----
B.ZR.MB314  ---N-----

CONSENSUS-C ~ --r---Q
C.BI.BU910611 E--R----Q
C.BI.BU910717 -G-G---Q
C.BI.BU910812 T--R----Q
C.BR.92BR025 ---R---Q
C.BR.BR911513 ---R---Q
C.BW.BW96BW0502 --VR---Q
C.DJ.DJ259A  E--R--Q
C.DJ.DJI373A Q--R--Q
C.ET.ETH2220 E--R---Q
C.IN.11246  -—-R-—-Q
C.IN.21068  --R-—--Q
C.IN.301904  --R---Q
C.SN.SE364A  --MR---Q
C.SO.SM145A  --VR---Q
C.UG.UG268A2 E--R---Q

CONSENSUS-D  qrTp---Q
D.SN.SE365A2 QRTP--L-Q
D.TZ.87TZ4622 QKTS--Q-Q
D.UG.92UG024D QRTP--L-Q
D.UG.94UG1141 Q-TR----Q
D.UG.C971412 RRTP--L-Q
D.UG.UG266A2 QRTP--R-Q
D.UG.WHO15474 QRTH--T-Q
D.ZR.84ZR085 QRTP--Q-Q
D.ZR.ELI QRTP--L-Q
D.ZR.JY1 Q-TP--L-Q
D.ZRNDK  QRTS-LRQ
D.ZR.Z2Z6  QRTS-L-Q

CONSENSUS-F  ---------
F.BR.93BR0201 -R-SL----
F.BR.BZ126A  ---YF----
F.BR.BZ163A  -G-H-----
F.FI.LFIN6393 ---R----Q

CONSENSUS-G  ---h----Q
G.BE.DRCBL R-VA----Q
G.FL.LHH8793  ---HL---Q
G.GA.LBV217  ---H---Q
G.SE.SE6165 -R-RMGI-Q

CONSENSUS-H  ---h?---q
H.BE.VI991 ---R----Q
H.BE.VI997 -G-HF---Q
H.CF.90CF056  T--HL----

CONSENSUS-J  -G-HM---Q
J.SE.SE91733 -G-HM---Q
J.SE.SE92809 -G-HM---Q

N.CM.YBF30  GQVQ--AM

I-D-56
DEC 98

CONSENSUS-O  gemr?--ma
O.CM.ANT70C  QEMR---MA
0.CM.CM4974  QQ-GV--MA
0.CM.MVP5180 VQDIYT-M-
0.GA.VI686 QEMK---MA
0.GQ.341HA QEMR---LA
0.GQ.655HA QEMR---MA
0.GQ.HIVU82990 QVGL.--LA
0.GQ.HIVU82991 QEMR---MA

CONSENSUS-AE  t-7------
AE.CF.90CR402 [-AR-----
AE.TH.KHO3 TPMR-----
AE.TH.KHO8 T-MR-----
AE.TH.TH920149 T--N----Q
AE.TH.93TH253 TRTS--Q--
AE.TH.A01021 TRMT----H
AE.TH.CM240  T--T-----
AE.TH.E11429.A31 T-MT-----
AE.TH.TH921110 T--T----Q

CONSENSUS-CPzZ  ???Q---M
CPZGAB GEVQ----M
CPZANT RNLQ----M



gp120 Epitope 26-30

CONSENSUS-B  si?iGpgrafyttg?

Epitope # HLA

26 RGPGRAFVTI (A2.1)

27 RGPGRAFVTI (A2)

28 RIQRGPGRAFVTIGK (Al11)
29 RIQRGPGRAFVTIGK (A2,A3)
30 GRAFVTIGK (B27)
CONSENSUS-A  --r----g---a--d
A.KE.K89 --R----Q---A--D

A.KE.Q23CXCCG --R----Q---A--D
A.RW.KIG93 GVR----Q-W-AR-N
A.RW.SF1703  -VR----Q---A--D
A.SE.SOSE7253 --R----Q---A--D
A.SE.TZSE8538 --R----Q---A--E
A.SE.UGSE6594 R-H-----S---.-D
A.SE.UGSE8891 --R----Q---A--D
A.UA.AF082486 --R----QT--A--D
A.UG.92UG037 -VR----QT--A--D
A.UG.U455 N-RRYSIGSGQAFYV
A.ZR.MA246 -VR----Q---A--E
A.ZR.MC108 --R----Q---A-ND

AG.DJ.DJ263  -VR----QT--A--D
AG.DJ.DJ264 -VR----QT--A--D
AG.NG.IBNG GVH----Q---A--D

AGI.GR.97PVCH -ER--I-PGHTWYAT
AGI.CY.94CY032 -VH----LTW-A--E
AGIL.GR.97PVMY GVH----KTWFA--E

CONSENSUS-B -

B.AAUMBC18  --P-emeemer El
B.BE.SIMI84  TLHM--K--—-A--D
B.CN.RL42  --HL-—-K-W-—-Q

BDED3L  R-R—-AR-——K-K
BDEHAN  G-H-—V-—R
B.FR.HXB2  R-R-QR-PGRAFVTI
B.FR.LAI  —R-QR-PGRAFVTI
B.FR.PIH384  --F--——AA-D
B.GAOYl  R-S——-H-KQ
B.GB.CAM1  --A-—-TV-A-DR
BJP.ETR  RVIM—VY-—E
B.NL.AACH320A  G-H-—K-—-A-Q
B.SP.89SP061  --HV-HVGPGRAIYT
B.TH.TH936705 -PL-—-Q-W--Q

B.TT.Qz4589  --H--------- GEI
B.US.JRCSF S S E
B.US.JRFL N E
B.US.MN [ =3 E— KN
B.US.RF --TK----VI-A--Q
B.US.SF2 A VA—— H---R

B.US.WEAU160 K-TL----VL----E
B.ZR.MB314 -=N-mmemem, A--D

CONSENSUS-C  --r----Qt--a--d
C.BI.BU910611 --R----QT--A--D
C.BI.BU910717 G-G----QT-FA-ED
C.Bl.BU910812 --R----Q---A--E
C.BR.92BR025 --R----Q---A--E
C.BR.BR911513 --R----QT--A--D
C.BW.BW96BWO0502 -VR----QT--A--E
C.DJ.DJ259A  --R----QT--A--D
C.DJ.DI373A  --R----QT--A--D
C.ET.ETH2220 --R----QT--A--D
C.IN.11246 --R----QT--A--E
C.IN.21068 --R----QT--A--D
C.IN.301904  --R----QT--A--E
C.SN.SE364A  -MR----QT--A--D
C.SO.SM145A  -VR----QT---NDI
C.UG.UG268A2 --R----QT--A--D

CONSENSUS-D  ?qrTpl-lgQalyTt
D.SN.SE365A2 RTP--L-QVLH--RV
D.TZ.87TZ4622 KTS--Q-Q-L---RL
D.UG.92UG024D RTP--L-Q-L---RR
D.UG.94UG1141 -TR----Q-LF--KV
D.UG.C971412 RTP--L-Q-V--SKI
D.UG.UG266A2 QRTPIGRGQALF-TR
D.UG.WHO15474 RTH--T-Q-P---RI
D.ZR.84ZR085 RTP--Q-Q-L---RY
D.ZR.ELI RTP--L-QSL---R.
D.ZR.JY1 QSTPIGLGQALY-TR
D.ZR.NDK RTS--LRQSL--ITG
D.ZR.Z2Z6 RTS--L-Q-L---KT

CONSENSUS-F  —-mmemee 7
F.BR.93BR0201 R-SL----V----- E
F.BR.BZ126A  --YF---H-AK
F.BR.BZ163A G-H-------- A--D
F.FI.LFIN6393 --R----QS--A--E

G.BE.DRCBL -VA----Q------ E
G.FL.LHH8793  --HL---Q-L-A--D
G.GA.LBV217  --H----Q-L-A--A
G.SE.SE6165 R-RM-I-PGQTFYAT

CONSENSUS-H  --h?---q-—-A--D
H.BE.VI91  --R----Q--A--D
H.BE.VI997  G-HF-—-Q---A--D
H.CF.90CF056  --HL-------A--D

CONSENSUS-J  G-HM---QVL-A--E
J.SE.SE91733 G-HM---QVL-A--E
J.SE.SE92809 G-HM---QVL-A--E

N.CM.YBF30 QVQ---AMT--NIEK

[-D-57
DEC 98

HIV CTL Epitope Alignments

CONSENSUS-O  emr---mawySmgl-
O.CM.ANT70C  MRI.--MAWYSMGIG
0.CM.CM4974  Q-GV--MAWYSIAPN
0.CM.MVP5180 D-YT--M-WRSM-LK
0.GA.VI686 EMK---MAWYSMGLE
0.GQ.341HA MRI.--LAWYSMGLA
0.GQ.655HA MRI.--MAWYSMGLE
0.GQ.HIVU82990 VGL.--LAVYSYSLG
0.GQ.HIVU82991 MRI.--MAWYSMGLG

CONSENSUS-AE  -?------V--r--d
AE.CF.90CR402 -AR-----V-H---N
AE.TH.KHO3 PMR-----V--K--N
AE.TH.KHO8 -MR-----V-HR--A
AE.TH.TH920149 --N----QV--R--D
AE.TH.93TH253 RTS--Q--VL-R--D
AE.TH.A01021 RMT----HV--K--E
AE.TH.CM240  --T-----V--R--D
AE.TH.E11429.A31 -MT-----V--R--D
AE.TH.TH921110 --T----QV--R--D

CONSENSUS-CPZ  2?Q----MT--N.?E
CPZGAB EVQ-—-MT--N.IE
CPZANT NLQ----MT--N.VE

110




HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 31

CONSENSUS-B  nnTLkqiv?kireqf?
Epitope 31 NNTLKQIDSKLREQFG (CD4+)
CONSENSUS-A  -?--q?v?-g--?y-n
A.KE.K89 -T--QKV-T----Y-G
AKE.Q23CXCCG -K--QEVAE---TY-G
A.RW.KIG93 -Q--QKVATQ-GKH-N
ARW.SF1703  -K--QGVANQ-KSY-S
A.SE.SOSE7253 -K--QD--TQ--VYWN
A.SE.TZSE8538 -K--HEVAKQ--TY-N
A.SE.UGSE6594 ----Q-VAKQ--TY-G
A.SE.UGSE8891 -EA-QKV-NQ-KTH-K
A.UA.AF082486 -S--QK-STQ--RY-N
A.UG.92UG037  -K--H-V-EQ--KYWN
A.UG.U455 -R-1Q-VAEQ-KKK-N
A.ZR.MA246 -EA-REV-KQ--TY-N
A.ZR.MC108 -KA-QGV-KQ-QKY-G

AG.DJ.DJ263  -R--Q-VATQ--KH-N
AG.DJ.DJ264  ----Q-VAIQ--KH-N
AG.NG.IBNG -K--H-V-TQ-KTY-K

AGI.GR.97PVCH -EA-QKV-V----H-P
AGI.CY.94CY032 -D---V-SEE-KRL-P
AGIL.GR.97PVMY -T--QK--DE--KH-P

CONSENSUS-B --------m--mme-
B.AU.MBC18 TD--QKVAI------ N
B.BE.SIMI84  -D------ K--K---G

B.CN.RL42 - g — G
B.DE.D31 DS--R---K----R-G
B.DE.HAN -K--N--FR----IRQ
B.FR.HXB2  ------ AS---—-- G
B.FR.LAI -A-----AS------ G
B.FR.PIH384  ----RL-AK------ .
B.GA.OYI EK--E--AT---K--R
B.GB.CAM1 - T--K---.
B.JP.ETR -K--E--AN---K--E
B.NL.ACH320A  -------- S---K--G
B.SP.89SP061  -------- g p— K
B.TH.TH936705 R---E--TE--K---G
B.TT.QZ4589  -D------ |--mmm- G
B.US.JRCSF = -------- | ST— N
B.US.JRFL N p — [E— E
B.US.MN -D--R---S--K---K
B.US.RF - AV/y pE— D
B.US.SF2 U i S— G
B.US.WEAU160 -------- E----IKQ
B.ZR.MB314 [ ] G [— G

CONSENSUS-C  -?--q?V?---a-h-p
C.BI.BU910611 SR--QEVSR--A-H-P
C.Bl.BU910717 -H--E-VMEE-KKH-P
C.Bl.BU910812 -D--QKVRT--AGY-S
C.BR.92BR025 -K--QEVGK--A-H-P
C.BR.BR911513 KK--QEVGK--A-H-P
C.BW.BW96BWO0502 -S--QGVSK--E-H-S
C.DJ.DJ259A  -E--RKVRE--KTL-R
C.DJ.DJ373A  KE--Q-VKG--K-H-N
C.ET.ETH2220 -K--QKVKE--QKH-P
C.IN.11246 -E--QRVSE--AKH-P
C.IN.21068 -E--ONVSK--A-H-P
C.IN.301904  TD--QRVSK--A-H-P
C.SN.SE364A  -A--EKVKG--Q-H-P
C.SO.SM145A  -R--Q-VGK--A-H-P
C.UG.UG268A2 -I--QWVRE--KRH-P

CONSENSUS-D  W-ktl-Q-a-kLg?LlI
D.SN.SE365A2 -K--Q-V-R--KDL-N
D.TZ.87TZ4622 -K-IQ-VTKR-KHL-P
D.UG.92UG024D KK--E-VAK--KVL-S
D.UG.94UG1141 -K--Q-VAE--GNLLN
D.UG.C971412 -K--Q-VAK--GDLLN
D.UG.UG266A2 -K--Q-VAK---DLIN
D.UG.WHO15474 -K--Q-VAK--GHLLN

D.ZR.84ZR085 ----R-VAR--GNLLN
D.ZR.ELI SK--Q-VAR--GTLLN
D.ZR.JY1 -K--Q-VAK--GDLLN
D.ZR.NDK -KA-Q-VAT--GNLLN

D.ZR.Z276 -K--Q-VAI--GNLLN

CONSENSUS-F  -k--erV?A--ksh-p
F.BR.93BR0201 R---AKVKA--GSY-P
F.BR.BZ126A  -K--ERVRA--KSH-P
F.BR.BZ163A  -K--E-VRA--KSH-P
F.FI.LFIN6393 -K--DRVKAE-KLH-N

CONSENSUS-G  ?em-gkVKAQg-gki-n
G.BE.DRCBL -E--RDVQA--Q-Y-I
G.FLLHH8793  S-MIEKVKAQ--KI-N
G.GA.LBV217 RDM-QKVKAQ-QGIYN
G.SE.SE6165 KEA-QNVAAE-GKI-N

CONSENSUS-H  -k--h-v?Tg-g?y--
H.BE.\VI991  -E--HKVIT--GSY-D
H.BE.VI997  -K--Q--ATQ-SKY-V
H.CF.90CF056  -K--H-V-TQ-GIHLN

CONSENSUS-J  ?---RRVA----H-N
J.SE.SE91733  ----RRVAK----H-N
J.SE.SE92809  S---RRVAT-—--H-N

N.CM.YBF30 EPMWNRTREEIKKILG

[-D-58
DEC 98

CONSENSUS-O  ee----taeryL-lvn
O.CM.ANT70C  GKI---TAERYL-LVN
O0.CM.CM4974  |EA-N-TAQ-YLKLVN
0.CM.MVP5180 E-A-Q-TAIRYLNLVN
0.GA.VI686 EKA---MTERYL-LVN
0.GQ.341HA KE---HTAERYL-LIN
0.GQ.655HA EE----TAERYL-LVN
0.GQ.HIVU82990 ER--Q-TAERWL-LVN
0.GQ.HIVU82991 EE----TAERYL-LVN

CONSENSUS-AE  -?v---Vt---k-H-n
AE.CF.90CR402 KE----VTR----HLN
AE.TH.KHO3 -RV---VMG--K-H-N
AE.TH.KHO8 -KV---VTK--K-H-K
AE.TH.TH920149 -EV-R-VTE--K-H-I
AE.TH.93TH253 -KV-N-VTE--K-H-N
AE.TH.A01021 -EV-T-VTG--KVH-K
AE.TH.CM240  -KV---VTE--K-H-N
AE.TH.E11429.A31 -K----V-G--K-H-N
AE.TH.TH921110 YEV---VTK--K-H-T

CONSENSUS-CPZ  ??2???27??72-22?777-
CPZGAB -R-VEEVK.-ALATSS
CPZANT EQARNKTEHV-A-HWK



gp120 Epitope 32

CONSENSUS-B  PEIVmhs
Epitope 32 PEIVTHS (A2)
CONSENSUS-A  I--TT--
AKEKS9 L--TT--
AKEQ23CXCCG  L--TT--
ARWKIG93  L--TT--
ARWSF1703  L--TT--
ASESOSE7253 L--TT--
ASETZSES538 L--TT-T
ASEUGSE6594 L--TT--
ASEUGSES891 L--TT--
AUAAF082486 L-VTT--
AUG92UG037  L--TT--
AUGU455  |--TT--
AZRMA246  L--TT--
AZRMC108  L--TT--

AGDJDJ263  I--TT--
AGDJDJ264  I--TT--
AGNGIBNG  V--TT--

AGIGR97PVCH  L--TT--
AGICY94CY032 L--TT--
AGIGR97PVMY  V--TT--

CONSENSUS-B  -------
BAUMBC18  ---T--
BBESIMIB4 -
BCNRL42 -
BDED31  --—T--
BDEHAN -
BFRHXB2  ---T-
BFRLAI  -—--T--
BFRPIH384  --—-KLT
=1c7Yo) {—
BGBCAML -
BJPETR - N
BNLACH320A  -------
BSP89SP061  -------
BTHTH936705 ----R-T
BTTQZA589  ----m-
BUSJRCSF  --emv
BUSJRFL v
BUSMN  =--ee-
BUSRF -
EIUISTS] = —
BUSWEAU160 -
BZRMB314  -----m-

CONSENSUS-C  |--tT--
CBIBU910611 L-V-T--
CBIBU910717 L--TT--
CBIBU910812 L-VTT--
CBR92BR025  L--TT--
CBRBR911513 L--TT--
CBWBW96BW0502 L--TT--
CDJDJ259A  L--TT--
CDJDJ373A  |-TT--
CETETH2220 L--TT--
CIN11246  L--TT--
CIN21068  L--TT--
CIN301904  L--TT--
CSNSE364A  L--TT--
CSOSM145A  L--TT--
CUGUG268A2  L--TT--

CONSENSUS-D  --tt--
DSNSE365A2  ---AT--
DTZ87T24622 ---TT--
DUG92UG024D  ---TT--
DUG94UG1141 ---TT--
DUGC971412 --TT-T
DUGUG266A2  ---TT--
DUGWHO15474 ---TT--
DZR84ZR085  ---TT--

DZRELI T
DZRJY1 T
DZRNDK —TS-M
DZRZ2Z6  --TT--

CONSENSUS-F  L--T---
FBR93BR0201 L--TR-N
FBRBZ126A  L--T--
FBRBZ163A  L--T--
FFIFIN6393  L--T---

CONSENSUS-G  L--Tt-
GBEDRCBL  L--TT--
GFIHH8793  L--TT--
GGALBV217  L--TA-
GSESE6165  L--TT--

CONSENSUS-H  ?-v?T--
HBEVI991  |--IT-
HBEVI997  L-VTT--
HCF90CF056  M-VRT--

CONSENSUS-J  I--7T--
JSESE91733  I--TT--
JSESE92809  I---T--

NCMYBF30  L--T-LM

[-D-59
DEC 98

CONSENSUS-O  --vthLH
OCMANT70C  L-VTHLH
OCMCM4974  I--NTLH
OCMMVP5180  A-VSHLH
OGAVI686  --VTHLH
OGQ341HA  --VTHLH
OGQ655HA  --VTHLH
OGQHIVU82990 A-TTHLH
OGQHIVU82991 --VTHLH

CONSENSUS-AE  |--T--H
AECF90CR402 ---T--H
AETHKHO03
AETHKHO08
AETHTH920149
AETH93TH253 L
AETHA01021 L-
AETHCM240  L-
AETHE11429A31 L--T--H
AETHTH921110 L--TT-H

L-T--H
L--T--H
L-T--H

-T--H
-T-H
-T--H

CONSENSUS-CPZ --V2?2-?
CPZGAB ~VTH-M
CPZANT  --VKV-W

HIV CTL Epitope Alignments
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HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 33-34

CONSENSUS-B  sFNCgGEFF
Epitope # HLA

33 SFNCGGEFF (B15)
34 SFNCGGEFF (Cw4)
CONSENSUS-A  ---------
AKE.K89  ---omme-
A.KE.Q23CXCCG  ---------
ARWKIG93 -
ARW.SF1703  ---------
A.SE.SOSE7253  ---------
A.SE.TZSE8538 TV-------
A.SE.UGSE6594 ----K----
ASE.UGSE8891 ---------
A.UA.AF082486 ---------
A.UG.92UG037  ----A----
AUG.U455  ---oee-
A.ZR.MA246  --------
AZR.MC108  ---------

AG.DJ.DJ263  ---------
AG.DJ.DJ264  ---------
AG.NG.IBNG = ---------

AGIL.GR.97PVCH  ---------
AGI.CY.94CY032 ----K----
AGI.GR.97PVMY --RL-----

CONSENSUS-B  ----nne-
B.AUMBCI18  ---eem-
B.BE.SIMI84  ---mmv
B.CN.RL42 ~ ---moem-
B.DE.D31  ---emer
B.DE.HAN  -w-eooee-
B.FR.HXB2  --e-oev

EN = N J—
B.FR.PIH384  T----mm
B.GA.OYl  ---om-
B.GB.CAML  ------emv
B.JP.ETR N
B.NL.ACH320A  ------m-
B.SP.89SP061  ---------
B.TH.TH936705 T-------
B.TT.QZ4589  --------
B.US.JRCSF  -w--eme-
B.USJRFL oo
B.USMN  —ooeeees
B.US.RF oo
B.US.SF2 R
B.US.WEAU160  --------
B.ZR.MB314  ----em-

CONSENSUS-C ----f----
C.Bl1.BU910611 ----R----
C.BI.BU910717 ----R----
C.Bl.BU910812 ----R----
C.BR.92BR025 ----R----
C.BR.BR911513 ----R----
C.BW.BW96BW0502 ----R----
C.DJ.DJ259A  ---------
C.DJ.DI373A -
C.ET.ETH2220  ---------
C.IN.11246 R
C.IN.21068 R
C.IN.301904  ----R----
C.SN.SE364A  ----R----
C.SO.SM145A  ----R----
C.UG.UG268A2 ----R----

CONSENSUS-D  ---nenen-
D.SN.SE365A2  ----R----
D.TZ.87TZ4622 ----eemv
D.UG.92UG024D  ---------
D.UG.94UG1141 ----memm-
D.UG.C971412 T-----S
D.UG.UG266A2  ------nmv
D.UG.WHO15474  ---nenen-
D.ZR.84ZR085  ---------
D.ZRELl  -eeemee

D174 31 F—

D.ZRNDK  ML----D--
D.ZR.Z2Z6 -

CONSENSUS-F = ----r----
F.BR.93BR0201 N---M----
F.BR.BZ126A  ----R----
F.BR.BZ163A  ----R----
F.FI.LFIN6393  ----R----

CONSENSUS-G = --------
G.BE.DRCBL  ---------
G.FL.LHH8793  ----R----
G.GA.LBV217  ----R----
G.SE.SE6165  --I-R----

CONSENSUS-H =~ ----f----
H.BE.VI991  ---------
H.BE.VI997 —-R----
H.CF.90CF056 ----R----

CONSENSUS-J - ?
J.SE.SE91733  ---------
J.SE.SE92809  -------- L

N.CM.YBF30 M---R----

[-D-60
DEC 98

CONSENSUS-O  H---h----

O.CM.ANT70C  H---H----
0.CM.CM4974  H---N----
0.CM.MVP5180 H---H----
0.GA.VI686 H---H----
0.GQ.341HA H---H----
0.GQ.655HA H---H----

0.GQ.HIVU82990 H---H----
0.GQ.HIVU82991 H---H----

CONSENSUS-AE  H---R----
AE.CF.90CR402 H---R----

AE.TH.KHO3
AE.TH.KHO8

H---R----
H---R----

AE.TH.TH920149 H---R----
AE.TH.93TH253 H-I-R----

AE.TH.A01021
AE.TH.CM240

H---R---
H---R---

AE.TH.E11429.A31 H---R----
AE.TH.TH921110 H---R----

CONSENSUS-CPZ  ?---7----

CPZGAB
CPZANT



gp120 Epitope 35

CONSENSUS-B FNCgGEFFY
Epitope 35 FNCGGEFFY (A29)
CONSENSUS-A  ---------
AKEK89 -
A.KE.Q23CXCCG  ---------
A.RWKIG93 -
A.RW.SF1703  ---------
A.SE.SOSE7253  ---------
A.SE.TZSE8538 V--------
A.SE.UGSE6594 ---K-----
A.SE.UGSE8891 ---------
A.UA.AF082486 ---------
A.UG.92UG037  ---A-----
A.UG.U455  ---mem-
AZR.MA246  ---------
AZR.MC108  ---------

AG.DJ.DJ263  ---------
AG.DJ.DJ264  ---------
AG.NG.IBNG =~ ---------

AGIL.GR.97PVCH  ---------
AGI.CY.94CY032 ---K-----
AGI.GR.97PVMY -RL------

CONSENSUS-B  -------m-
B.AUMBCI18  ----em-
B.BE.SIMIB4  ----emm-
B.CN.RL42  -eeee
B.DE.D31  ---emer
B.DE.HAN = -w-eeoee-
B.FRHXB2  -eoeee-
EN = N J—
B.FR.PIH384  ----oem-
B.GA.OYl  --oom-
B.GB.CAM1  ---eme
BJP.ETR oo
B.NLACH320A  ------m-
B.SP.89SP06L  ---------
B.TH.TH936705 ---------
B.TT.QZ4589  ------emv
B.US.JRCSF  -w--eme-
B.USJRFL  -wemee-
B.USMN  woeoeeee
B.US.RF  -woeme-
B.US.SF2 R
B.US.WEAU160  ---------
B.ZR.MB314  ---eme

CONSENSUS-C —--r-----
C.BI.BU910611 ---R-----
C.BI.BU910717 ---R-----
C.Bl.BU910812 ---R-----
C.BR.92BR025 ---R-----
C.BR.BR911513 ---R-----
C.BW.BW96BW0502 ---R-----

C.DJ.DJ259A  ---------
C.DJ.DI373A -
C.ET.ETH2220  ---------
C.IN.11246 I = J—
C.IN.21068 I = J—

C.IN.301904  ---R-----
C.SN.SE364A  ---R-----

C.SO.SM145A  ---R-----
C.UG.UG268A2 ---R-----

CONSENSUS-D  ---enene-
D.SN.SE365A2  ---R-----
D.TZ.87TZ4622 ----emmr
D.UG.92UG024D  --------
D.UG.94UG1141 ----eemv
D.UG.C971412  ----- s
D.UG.UG266A2  ---------
D.UG.WHO15474  ----ememv
D.ZR.84ZR085  ------x-
D.ZR.ELI  -weeee-
D.ZRJIYL oo
D.ZRNDK  L----D--
D.ZR.Z2Z6  --eeemv

CONSENSUS-F  ---f-----
F.BR.93BR0201 ---M-----
F.BR.BZ126A  ---R-----
F.BR.BZ163A  ---R-----
F.FI.LFIN6393  ---R-----

CONSENSUS-G = ---r-----
G.BE.DRCBL  ---------
G.FL.LHH8793  ---R-----
G.GA.LBV217  ---R-----
G.SE.SE6165  -I-R-----

CONSENSUS-H =~ ---r-----
H.BE.VI991  ---------
H.BE.VI997 --R-----
H.CF.90CF056 ---R-----

CONSENSUS-J  -—----- 2
J.SE.SE91733  ---------
J.SE.SE92809  ------- L-

N.CM.YBF30 R = J—

[-D-61
DEC 98

CONSENSUS-O

0O.CM.ANT70C
0.CM.CM4974

0.CM.MVP5180

0.GA.VI686
0.GQ.341HA
0.GQ.655HA

0.GQ.HIVU82990
0.GQ.HIVU82991

CONSENSUS-AE

AE.CF.90CR402

AE.TH.KHO3
AE.TH.KHO8

AE.TH.TH920149

AE.TH.93TH253 -

AE.TH.A01021
AE.TH.CM240

CONSENSUS-CPZ

CPZGAB
CPZANT

S
S

I - S

-R-----
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HIV CTL Epitope Alignments

gp120 Epitope 36-37

CONSENSUS-B FNCgGEFFYCns
Epitope # HLA

36 KNCGGEFFYCNS (A2)
37 NSGGEFFYSNS (A2)
CONSENSUS-A  ———ooemeeev t
AKEK89 W o
A.KE.Q23CXCCG  ----------- T
ARW.KIG93 - T
A.RW.SF1703  ---------- DT
A.SE.SOSE7253  ----------- T
A.SE.TZSE8538 V---------- T
A.SE.UGSE6594 ---K------- T
A.SE.UGSE8891  ----------- T
A.UA.AF082486 ----------- T
A.UG.92UG037  ---A------- T
A.UG.U455 e T
A.ZR.MA246 - T
A.ZR.MC108  -——-mmmmm- T

AG.DJ.DJ263  ----------- T
AG.DJ.DJ264 - T
AG.NG.IBNG =~ ----mmmmee- T

AGI.GR.97PVCH - T
AGIL.CY.94CY032 ---K------- T
AGIL.GR.97PVMY -RL-------- T

CONSENSUS-B  —-—-emeeee
B.AU.MBC18  ----------
B.BE.SIMI84 -
B.CN.RL42 oo T
B.DE.D31  ----memmee-
B.DE.HAN -—meeememee-
B.FR.HXB2  ----e-moee-

3 =1=J 1.\ [ —
B.FR.PIH384  ----—----- DT
B.GA.OYl = e T
B.GB.CAM1 ---emeeeee- T
BJP.ETR  --eeoee- D-
B.NL.ACH320A  -------m---
B.SP.89SP061  ------------
B.TH.TH936705 ----------- T
B.TT.QZ4589  ----mmmmmmmn
B.US.JRCSF  --mmmmmeem
B.USJRFL  —--emeeeeee
B.US.MN = et T
B.US.RF e T
B.US.SF2 R T
B.US.WEAU160  ------------
B.ZR.MB314  ----meeeee-

CONSENSUS-C R . T
C.BIl.BU910611 ---R------- T
C.BIl.BU910717 ---R------- T
C.BIl.BU910812 ---R------- T
C.BR.92BR025 ---R------- T
C.BR.BR911513 ---R------- T
C.BW.BW96BWO0502 ---R------ DT
C.DJ.DJ259A  -—--moeeeet T
C.DJ.DJ373A -t T
C.ET.ETH2220  ----------- T
C.IN.11246 R = T
C.IN.21068 R = J— T
C.IN.301904 [ = J— T
C.SN.SE364A  --Re-----DT
C.SO.SM145A S = F— T
C.UG.UG268A2 ---R------- T
CONSENSUS-D  -----m-m-- T
D.SN.SE365A2 ---R------- T
D.TZ.87TZ4622 - T
D.UG.92UG024D  ----------- T
D.UG.94UG1141  ----------- T
D.UG.C971412  ------- S---T
D.UG.UG266A2  ------m-- T
D.UG.WHO15474  ----------- T
D.ZR.84ZR085  ----------- T
D.ZR.ELI e T
D.ZRJY1 e T
DZRNDK  LeD-onT
D.ZR.Z2Z6 e T
CONSENSUS-F Y S T
F.BR.93BR0201 ---M------- T
F.BR.BZ126A S = F— T
F.BR.BZ163A S = F— T
F.FI.LFIN6393 ---R------- T
CONSENSUS-G R . T
G.BE.DRCBL  -----mmee- T
G.FI.LHH8793 R = JRS— T
G.GA.LBV217 = J— T
G.SE.SE6165 -l-R------- T
CONSENSUS-H R . T
H.BE.VI991 v T
H.BE.VI997 [ = JE—. T
H.CF.90CF056 ---R------- T
CONSENSUS-J  -—------ ?2---T
J.SE.SE91733  -----m-men- T
J.SE.SE92809  ------- L---T
N.CM.YBF30 S = T
I-D-62
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CONSENSUS-O

0O.CM.ANT70C
0.CM.CM4974

0.CM.MVP5180

0.GA.VI686
0.GQ.341HA
0.GQ.655HA

—N
—H

0.GQ.HIVU82990
0.GQ.HIVU82991

CONSENSUS-AE

AE.CF.90CR402

AE.TH.KHO3
AE.TH.KHO8

AE.TH.TH920149

AE.TH.93TH253 -

AE.TH.A01021
AE.TH.CM240

CONSENSUS-CPZ

CPZGAB
CPZANT

cerHoemeeeT
SRR

—R-

I-R--



gp120 Epitope 38

CONSENSUS-B  FYCnstqLF
Epitope 38 FYCNTTQLF (A*2402)

CONSENSUS-A  ----tsg--
AKEK89 - SG--
AKE.Q23CXCCG ---TSG--
ARWKIGO93  ---T-G--
ARW.SF1703  ---DTSG--

A.SE.SOSE7253 ----TSG--
A.SE.TZSE8538 ----TSG--
A.SE.UGSE6594 ----TSS--
A.SE.UGSE8891 ----TSG--
A.UA.AF082486 ----T-D--

A.UG.92UG037  ---TSG--
AUG.U455  ----TSG--
AZR.MA246  ---TSR--
AZR.MC108  ---TSG--
AG.DJ.DJ263  ---TSE--
AG.DJ.DJ264  ----TSE--
AG.NG.IBNG  ----TSK--

AGL.GR.97PVCH ----TSG--
AGI.CY.94CY032 ---T-P--
AGIL.GR.97PVMY  ----TSD--

CONSENSUS-B ---------

B.AUMBC18  ---eemer
B.BE.SIMI84  ------ K-
B.CN.RL42  ----TS--
B.DE.D31 - A
B.DE.HAN - K-
B.FRHXB2  -eeemee
SN —
B.FR.PIH384  ---DT----
B.GA.OYI TS
B.GB.CAM1 T
BJP.ETR  -~D-S--

B.NLACH320A  -----em-
B.SP.89SP061  ---------
B.TH.TH936705 ----TS---
B.TT.QZ4589  -----mm-
B.USJRCSF  --eemen
B.USJRFL  —oeeemee
B.US.MN —--TSP--
B.US.RF S
B.US.SF2  --T-m
B.US.WEAU160  ---------
B.ZR.MB314  ---eemv

CONSENSUS-C  ----TS?--
C.Bl.BU910611 ----TSK--
C.Bl.BU910717 ----TSK--
C.Bl.BU910812 ----TS---
C.BR.92BR025 ----TSS--
C.BR.BR911513 ----TSI--
C.BW.BW96BWO0502 ---DTS---

C.DJ.DJ259A  ---TSD--
C.DJ.DJ373A  ---TSA--
CET.ETH2220 ---TSN--
C.IN.11246  -—-TSG--
C.IN.21068  -—--TSG--
C.IN.301904  -—--TSG--
C.SN.SE364A  ---DTSK--
C.SO.SM145A  ----TSG--
C.UG.UG268A2 ---TSS--
CONSENSUS-D  ---Ts?--
D.SN.SE365A2 ----TSG--

D.TZ.87TZ4622 --—--TSE--
D.UG.92UG024D  ----TSK--
D.UG.94UG1141 -—-T-R--
D.UG.C971412  S--TSK--
D.UG.UG266A2 --—-TSG--
D.UG.WHO15474 ----TSK--
D.ZR.84ZR085 ----TSG--

D.ZR.ELI —--TSG--
D.ZR.JY1 —--TSR--
D.ZRNDK  -—-TSR--
D.ZR.Z2Z6  ----TSG--
CONSENSUS-F  ---Tsg--
F.BR.93BR0201 ----TDE--
F.BR.BZ126A ---TSG--
F.BR.BZ163A  ---TSG--
F.FLFIN6393 ----TSL-
CONSENSUS-G  ----TSG--
G.BEDRCBL  ----TSG--
G.FLHH8793  ----TSG--
G.GALBV217 -—--TSG-
G.SE.SE6165  ----TSG--
CONSENSUS-H  ---Tsg--
H.BE.VI991  ----T-K--
H.BE.VI997  ---TSG--

H.CF.90CF056 ----TSG--
CONSENSUS-J  ?---TS?--
J.SE.SE91733  ----TST--
J.SE.SE92809  L---TSK--

N.CM.YBF30  ----TSK--

[-D-63
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CONSENSUS-O  ----Tskm-
O.CMANT70C  --—-TAKM-

O.CM.CM4974  ---DTSSM-

O.CM.MVP5180 ----TSGM- o
O.GAVIE86  ----TSRM- =
0.GQ.341HA  --—TSK-- —
0.GQ.655HA  -—-TSKM-

0.GQ.HIVU82990 ----TS-M-
0.GQ.HIVU82991 ----TSKM-

CONSENSUS-AE ~ ---T-7--
AE.CF.90CR402 ---T-A--
AE.THKHO3  ----T-R--
AE.THKHO8  ----T-K--

AE.TH.TH920149 ---T----
AE.TH.93TH253 ----T-R--
AE.TH.A01021  ----T-R--
AE.TH.CM240  -—--T-K--
AE.TH.E11429.A31 ----T-K--
AE.TH.TH921110 ----T----

CONSENSUS-CPZ  --2?2222-
CPZGAB TS
CPZANT ---DI-PW-



HIV CTL Epitope Alignments

; CONSENSUS-C  -------mmmmmme- r--- CONSENSUS-O  i--?I--vWRS-iqG-Sgl-
@UHNO mU_ﬁOUm “w©|m_.N C.Bl.BU910611 ------------- G--Q--- 0O.CM.ANT70C ---_A_._u-<<_um.ﬁ”__uoo@wo_.-
C.BI.BU910717  --------------m- R--- 0O.CM.CM4974  |--K---VVRS-IRGESGL-
CONSENSUS-B  IpCrlkQiiNmwQeVGKAMY C.BL.BU910812  ------------- G--Q--- 0O.CM.MVP5180 I--KLR-LVRS-MKGESRI-
Epitope # HLA C.BR.92BR025  [------------ G--R--- 0.GA.VI686 I---L--VVRS-MRG-SGL-
39 LPCRIKQFINMWQEVGKAMY (A2) C.BR.BR911513  |--------------- R-I- 0.GQ.341HA  |---L--VVRS-IQG-SGL-
40 LPCRIKQFINMWQE  (DR4) C.BW.BW96BWO0502 [T----------- K--R--- 0.GQ.655HA  |---L--VVRS-IQG-SGL-
41 RIKQIINMW (A32) C.DJ.DJ259A  -Q-------------- R--- 0.GQ.HIVU82990 I--KL--MVRS-IQG-SGI-
42 KQFINMWQEVGKAMY (A2) C.DJ.DJ373A  -Q-------m--m- R--- 0.GQ.HIVU82991 I---L--VVRS-IQG-SGL-
CONSENSUS-A  ------mmoome- Ra-g--- C.ET.ETH2220 -Q----------- G--R---
AKE.K89 - Lmmme- RA-Q--- C.IN.11246 |-mmmmmmeeeee- R--- CONSENSUS-AE  ---K-==-m==—- g--0---
A.KE.Q23CXCCG  ------------- RA-Q--- C.IN.21068 J-mmemmmeeeeee R--- AE.CF.90CR402  -------- Vo-oomeee R---
A.RW.KIG93 R RA-Q--- C.IN.301904  l-------mmmmmmme R--- AE.TH.KHO3 wKem-K--G--Q---
A.RW.SF1703  ------mmm- R--Q--- C.SN.SE364A  |Q----------- G--R-I- AE.TH.KHO8  ---K------m- G--Q---
A.SE.SOSE7253 ------------- RA-Q-I- C.SO.SM145A  -Q-------------- Q--- AE.TH.TH920149 ---K--------- GA-Q---
A.SE.TZSE8538 -Q---R------- RA---I- C.UG.UG268A2  ------------- G--R--- AE.TH.93TH253  ---K--------- G--Q---
A.SE.UGSE6594  --------mmmo- RA----- AE.TH.A01021  ---K---mmmm- GA-Q-K-
A.SE.UGSE8891 ------------- RA-Q-I- CONSENSUS-D  ------------- g------ AE.TH.CM240  -—--K-----m--- GA-Q---
A.UA.AF082486 ------------- R--Q--- D.SN.SE365A2  ---------- L--R-=---- AE.TH.E11429.A31 ---------=--- GA-Q-K-
AUG.92UGO037  ------------- R--Q--- D.TZ.87TZ4622 ------------- G------ AE.TH.TH921110 ---K--------- G--Q---
A.UG.U455 B R--Q-- D.UG.92UG024D  ---K----V--C-G------
AZR.MA246  ------meeeee- RA-Q-I- D.UG.94UG1141 -Q----------------=- CONSENSUS-CPZ  ?7?---2--V??2-??2-??Gl-
A.ZR.MC108  ----- R----L--RT-Q-I- D.UG.C971412  -------- V----G-mme- CPZGAB - R--VSS-MR--RGI-
D.UG.UG266A2 ---K------ L--G--T--- CPZANT AH------V-H-GI-S-GI-
AG.DJ.DJ263  -Q------V----K--L--- D.UG.WHO15474  [---mmmmmmmmmmeeeee
AG.DJ.DJ264  -Q------ V----K--R--- D.ZR.84ZR085  |----nmmmmmmmmmmmnee
AG.NG.IBNG  -Q------ V----K--Q--- D.ZR.ELI -Q------- K-V.AGR--I-
D.ZRJYL e [cH—
AGL.GR.97PVCH = -------- VR---G--Q--- D.ZR.NDK  ----emes V-L--R------
AGI.CY.94CY032 -Q--L--FVR------ Q--- D.ZR.Z2Z6 g J—— [
AGL.GR.97PVMY  -------- V-R-----Q-I-
CONSENSUS-F  -?------V/------- R---
CONSENSUS-B  ----rmmmmemmmeeee- F.BR.93BR0201 -------- AV R---
B.AU.MBC18  ----------mommoeeee F.BR.BZ126A  -L---R--V-------R---
B.BE.SIMI84  -L-------- O F.BR.BZ163A  -L-----MV------- R---
B.CN.RL42  -------- T F.FI.LFIN6393  ------- = YA— R---
B.DE.D31  ---mmeeeeemeeeeeee-
B.DE.HAN = e CONSENSUS-G |||_A||||<xulx||0||u
B.FRHXB2  -----m----m-- K---mm- G.BE.DRCBL  -N-K----VR---R--Q---
B.FR.LAl - e G.FLHH8793  ---Gx---VRL--R--Q---
B.FR.PIH384  IQ--------- o G.GALBV217  -------- VR---R--Q---
B.GA.OYl -----ees Vommmoenneen G.SE.SE6165  ---K----VR---R--Q---
B.GB.CAM1  ---------- R---------
B.JP.ETR - AV ASSES— CONSENSUS-H =~ -------- V----R--g---
B.NL.ACH320A  ----e-mmeee- e — H.BE.VI991  -Q-K----V----R--Q---
B.SP.89SP0BL  -—---rrmmeemmmemoms H.BE.VI997 = - V----R--Q---
B.TH.TH936705 ----- R--V--mmeeeeee H.CF.90CF056  -------- \----R--R---
B.TT.QZ4589  ------—-- Y
B.USJRCSF  -------ommmmoooee- CONSENSUS-J  |--K----VR---RT-Q-I-
B.USJRFL  -----oeeeeeeee J.SE.SE91733  |--K----VR---RT-Q-I-
B.US.MN “Q-Kemeoemmoeoeeeeee J.SE.SE92809  I--K----VR---RT-Q-I-
B.US.RF - AV
B.US.SF2  ----oomooooooooeen N.CM.YBF30  -----R--V-L-TR---GI-
B.US.WEAU160  ---------- R---------
B.ZR.MB314  ----eeeeemmmmmeeee
I-D-64

DEC 98



gp120 Epitope 43

CONSENSUS-B  kQiiNmwQeVGKAMYA
Epitope 43  KQINMWQEVGKAMYA (A2)
CONSENSUS-A ~ ---eme- Ra-g---
A.KE.K89 -meee-RA-Q----
AKE.Q23CXCCG - RA-Q----
ARWKIGI3  ---meome RA-Q----
ARW.SF1703 - R--Q----
A.SE.SOSE7253  -------- RA-Q-I--
A.SE.TZSE8538 R-------RA--I--
A.SE.UGSE6594  -------- RA-----
A.SE.UGSE8891 -------- RA-Q-I--
A.UAAF082486  -------- R--Q---
AUG.92UG037 - R--Q---
AUG.U455  —eoeee R--Q----
AZRMA246  --oeoee RA-Q-I--
AZR.MC108  R----L--RT-Q-l--

AG.DJ.DJ263  ---
AG.DJ.DJ264  ---
AG.NG.IBNG - V---K--Q----

AGIL.GR.97PVCH ---VR---G--Q----
AGI.CY.94CY032 --FVR------ Q----
AGIL.GR.97PVMY  ---V-R-----Q-I--

CONSENSUS-B  —-—emommeeeee
B.AU.MBC18  ----mmmmmmememe
B.BE.SIMI84  ----- = J—
B.CN.RL42 L A
B.DE.D31 = -
B.DE.HAN o
B.FR.HXB2  ------—- | C——
B.FR.LAI I
B.FR.PIH384  ------ = S
B.GA.OYI L
B.GB.CAM1  ---—-- = S
B.JP.ETR L A
B.NL.ACH320A  -------- [cI—
B.SP.89SP061  ------m---mmm-m-
B.TH.TH936705 R--V-----n-mmne-
B.TT.QZ4589  ---V---mmmmeeem-
B.US.JRCSF  -mmremmmmmmeeee

SR U IS =] = I ——
SISV [ ———
B.US.RF R V2
B.US.SF2 e
B.US.WEAU160 ----- | = S—
B.ZR.MB314  ---emmemmeeee

CONSENSUS-C = ----mmemme- P
C.BI.BU910611 -------- G--Q----
C.BI.BU910717 -------m-- R----

C.B1.BU910812 -------- G--Q----
C.BR.92BR025  -------- G--R----
C.BR.BR911513 ----------- R-|--

C.DJ.DJ259A  ------mm-m-
C.DJ.DI373A -
C.ET.ETH2220  -------- G--R----
C.IN.11246  ----------- R----
C.IN.21068  ----------- R----
C.IN.301904  ----------- R----
C.SN.SE364A  -------- G--R-I--
C.SO.SM145A - Q-
C.UG.UG268A2  -------- G--R----

CONSENSUS-D  -------- g---ee--
D.SN.SE365A2  ----- I = J—
D.TzZ.87T24622 -------- [cTm—
D.UG.92UG024D ---V--C-G-------
D.UG.94UG1141 -------mmmmemmm
D.UG.C971412 ---V----G-------
D.UG.UG266A2  ----- L--G--T----
D.UG.WHO15474  -=---mememeee
D.ZR.84ZR085  -------mmemmeem-
D.ZR.ELI —---K-V.AGR--I--
D.ZRJYL - .
D.ZR.NDK SR VA [ = —
D.ZR.Z2Z6  ----—---- [c—

CONSENSUS-F  ---V------- R----
F.BR.93BR0201 ---V------- R----
F.BR.BZ126A  R--V------- R----
F.BR.BZ163A  --MV------- R----
F.FI.LFIN6393  --FV------- R----

CONSENSUS-G  ---VR---R--Q----
G.BE.DRCBL ---VR---R--Q----
G.FL.LHH8793  ---VRL--R--Q---S
G.GA.LBV217  ---VR---R--Q----
G.SE.SE6165  ---VR---R--Q----

CONSENSUS-H  ---V---R--g----
H.BE.VI991 -
H.BE.VI997 -
H.CF.90CF056  ---V----R--R----

CONSENSUS-J  ---VR---RT-Q-I--
J.SE.SE91733  ---VR---RT-Q-I--
J.SE.SE92809 ---VR---RT-Q-I--

N.CM.YBF30 R--V-L-TR---GI--

[-D-65
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HIV CTL Epitope Alignments

CONSENSUS-O  --WWRS-iqG-Sgl--
O.CM.ANT70C  R-VVRS-IRGQSGL--
0.CM.CM4974  --VVRS-IRGESGL--
0.CM.MVP5180 R-LVRS-MKGESRI--
0.GA.VI686 --VVRS-MRG-SGL--
0.GQ.341HA --VVRS-IQG-SGL--
0.GQ.655HA --VVRS-IQG-SGL--
0.GQ.HIVU82990 --MVRS-IQG-SGI--
0.GQ.HIVU82991 --VVRS-IQG-SGL--

110

CONSENSUS-AE ~ ------m- g--q--
AE.CF.90CR402  ---V-------R----
AE.THKHO3  --K---G--Q----
AE.TH.KHO8  ----env G--Q-—-
AE.TH.TH920149 - GA-Q-—--
AE.TH.93TH253  ------- G-Q-N
AE.TH.A01021  —--onnv GA-Q-K--
AE.TH.CM240  --nmmr GA-Q-—
AE.TH.E11429.A31 ------- GA-Q-K--
AE.TH.TH921110 ------- G-Q-—
CONSENSUS-CPZ  2--V?2?2-2?2-22GI-?
CPZGAB R--VSS-MR--RGI--
CPZANT --V-H-GI-S-GI-L



HIV CTL Epitope Alignments

120 Epitope 44 CONSENSUS-C  f-meneev R — CONSENSUS-O  Sgl------NIT-t-----
ap pitop CBIBU910611 Q-------K-N-T-K----- OCMANT70C  SGL-----K-NLT-M-----
CBIBU910717  Re----=-S-|-T-K--eo- OCMCM4974  SGL----K-N-T-Q-----
CONSENSUS-B  KAMYAPPI?GqIrCsSnITG CBIBU910812  Q-------K-N-T-K----- OCMMVP5180  SRI-----P-NLT-H-----
Epitope 44 KAMYAPPISGQIRCSSNITG (A2) CBR92BR025  R-------E-ILT-R---- OGAVI686  SGL-----R-NLT-I-H---
CONSENSUS-A  qr--r---(-V---@----- CBRBR911513  R-l---—-N-I-T-K----- OGQ341HA  SGL----K-NLT-T-----
AKEK89  Q----m-Q-I-K-V--m- CBWBW96BWO0502 R-------A-NLT-E-D--- OGQB655HA  SGL-----R-NLT-T----
AKEQ23CXCCG  Q-------P-V-K-E----- CDJDJ259A  R--ee--K-l-T-K--V-- OGQHIVU82990 SGl-----P-NLT-T-D---
ARWKIG93  Q----e-E-l--D--rov CDJDJ373A  R-------Q-I-A-K---- OGQHIVU82991 SGL-----Q-NLT-T-----
ARWSF1703  Q------Q-V-K-l----- CETETH2220  R------E-I-M-R-----
ASESOSE7253  Q-l-----P-|---E---o- CIN11246  R-------A-N-T-K---- CONSENSUS-AE  -------5-?-N-V----
ASETZSE8538  --l-----P-|-K-V----- CIN21068  R-------E-K-T-R---- AECF90CR402  R-------SEV-N-V-----
ASEUGSE6594  -------- Q-V---E--mm CIN301904  R------E-N-T-K----- AETHKHO3 ~ Q-------S-I-N-L-----
ASEUGSE8891  Q-l-----Q-V---E----- CSNSE364A  R-l---—-A-N-T-K---- AETHKHO8  Q-------E-R-N-V-----
AUAAF082486 ~Q-------K-S---E----- CSOSM145A  Q------K-N-T-T----- AETHTH920149 Q-------S-R-N-V-----
AUG92UGO037  Q-------Q-V-K-E---- CUGUG268A2  R-------K-K-T-R--- AETHO3TH253  Q---N---S-N-N-V-----
AUGU455  Q------Q-V---Enmeme AETHA01021  Q-K-----S-T-N-V-----
AZRMA246  Q-l----Q-V--E---- CONSENSUS-D  ------- N S— AETHCM240  Q-------S-R-N-V-----
AZRMC108  Q-l----Q-V---V-D--- DSNSE365A2 - RV — AETHE11429A31 Q-K-----S-K-N-V-----
DTZ87TZ4622 ------ Y V— AETHTH921110 Q-------S-R-N-V-----
AGDJDJ263  L-----e-S-Enn-Koenee DUG92UG024D  ------ To N I—
AGDJDJ264  R------P-E---E-neev DUG94UG1141  -------- E-F-N---memv CONSENSUS-CPZ ?GI-2?-?R-N??2-2-2227?
AGNGIBNG  Q-------Q-l---D--- DUGCO71412  —--memv (I N — CPZGAB RGI-----R-N-T-N-----
DUGUG266A2  Te---er-E-L-K-emonee CPZANT  -GI-LA-RR-NVS-T-SITG
AGIGR97PVCH  Q-------A-S-N---D--- DUGWHO15474  --c-e-E-L-K-T--eo-
AGICY94CY032 Q----S--A-S-N---D--- DZR84ZR085  ------- [ -
DZRELI  -l----ERN-L----
CONSENSUS-B  +-nemesmemememmnes DZRIY1  —eeeE-LK-Torme
BAUMBCI18 - R g 5Y4=1N]o) QEE— S S—
BBESIMIB4  ----emv [ — DZRZ2Z6 - (S NJ—
BCNRL42 ~ —-eeee S
BDED31 - S CONSENSUS-F  R----a--a-N-T-N-----
BDEHAN =~ -eemer [ F— FBR93BR0201 R----N--A-N-T-N-----
BFRHXB2 ~ ----em- SR — FBRBZ126A  R----A--E-N-T-N----
BFRLAI e SR FBRBZ163A  R----A--SEN-T-N-----
BFRPIH384 - SR S FFIFIN6393  R----A--A-N-T-N-----
=1c7Yo) ZR— SH—
BGBCAM1  ---emv )y g — CONSENSUS-G  Q-------A-N-t-k=----
BJPETR = --eemv =S GBEDRCBL ~ Q-------A-N-T-R-----
BNLACH320A  ------ S T— GFIHH8793  Q---S-—-ARN-T-K-----
BSP89SP061  -------- S GGALBV217  Q-------A-N-T-K-----
BTHTH936705 ------- =S GSESE6165  Q-------A-N-E-N-S---
BTTQZA589  -----m R-Y-N---oe-
BUSJRCSF  ---eemv [ S CONSENSUS-H (=== ARV
BUSJRFL ~ ----eer S S— HBEVI991  Q-------R-N-T-l-----
BUSMN e [ HBEVI997  Q-------K-S-T-V---m-
EIULS) =1 — S — HCF90CF056  R-------Q-N-M-V-----
BUSSF2 - [T S N—
BUSWEAU160  ------- S — CONSENSUS-J  Q-l-----A-N-T-?----
BZRMB314  ----m- =N — JSESE91733  Q-I-----A-N-T-K----
JSESE92809  Q-l-----A-N-T-T-----
NCMYBF30  -Gl-----R-VLN-T----
I-D-66

DEC 98



gp120 Epitope 45

CONSENSUS-B  VKIEPLGVAPTKAKRRVVQR
Epitope 45 VKIEPLGVAPTKAKRRVVQR (A2)
CONSENSUS-A  --ermemeeen L I—
N ——— E-
AKE.Q23CXCCG  -E----nemv R------E-
ARWKIGI3  -emememenee T--K--E-
ARW.SF1703  ---ememenee X
A.SE.SOSE7253  ----eneenen SN N—
A.SE.TZSEB538  ---rmenermememenes E-
A.SE.UGSE6594  ----n-enenv Q-R--K-
A.SE.UGSEB891  ---rermmememenee E-
A.UA.AF082486  -----I-L-R-R-----E-
AUG.92UG037  --mememenme R----E-
AUG.U455  coeememe R------E-
AZRMA246  -emememcmememenee E-
AZRMC108  -weemememmmemees E-

AG.DJ.DJ263 = ----------- RP--—-E-
AG.DJ.DJ264  ------- |---H------ E-
AG.NG.IBNG =~ ----------- = — E-

AGLGR.97PVCH - V-l--G-R-----K
AGI.CY.94CY032 ---- J--=-N--R----

CONSENSUS-B  ---rermrmemmmmemenn
B.AAUMBC18  -QV---sl---R--mememv
S [V [TV S
B.CN.RLA2  -rememememen Remenr
=1 0) A0 < N ——
0= - N ———
B.FRHXB2  -roememememeoeeees
8 5 s 1. [ ——
B.FR.PIH384 - |emememnmmen
ey o) I — Remenr
B.GB.CAM1  -reormememmmenees
BJPETR  -reeeme Re-mernee
B.NLAACH320A  ----ormemme Remreemen
B.SP.89SPOBL  ----rmrmememmemenen-
B.TH.TH936705  ---rnememmrmememen
B.TT.QZ4589  -E-v-reememermemens
B.USJRCSF  -rmemmrmrmememmenene
B.USJRFL  —ormememmmememenes
B.US.MN .
B.US.RF B S S
B.US.SF2  lemrmelmmememens
B.US.WEAUL60  ----nemmmemememeee
B.ZR.MB314  -Q--rlememmmemens

CONSENSUS-C  -E-k---P---smene-@-

C.Bl.BU910611 -E-K---|---------- E-
C.Bl.BU910717 -E-K---I--S-------E-
C.Bl.BU910812 -E-K------- A------ E-

C.BR.92BR025 -E-K---|----------E-
C.BR.BR911513 -E-K---|----------E-
C.BW.BW96BWO0502 -E-K------- E------ E-
C.DJ.DJ259A  -E-K-V-|----------G-
C.DJ.DJ373A  -E-K---L----------E-

C.ET.ETH2220 -E-K-------- P---- E-
C.IN.11246 -E-Q------- | — E-
C.IN.21068 -EVK------- T------ E-
C.IN.301904 -E-K---===-T--=--E-
C.SN.SE364A -E-K---]-mmmmmeem E-
C.SO.SM145A -E-K---I---G------ E-
C.UG.UG268A2 -EVK-----m-mmmmm- E-
CONSENSUS-D -VKIEPIG?APTrAk-R-Ve
D.SN.SE365A2 -RL-------- y p— K-
D.Tz.87Tz24622 -RL--I-L---------- E-
D.UG.92UG024D  I------ L---R------ A-
D.UG.94UG1141 --L--I-L---A---—---E-
D.UG.C971412 --L----L---R------ E-
D.UG.UG266A2 IRL----L---R------ E-
D.UG.WHO15474 ------- | E-
D.ZR.84ZR085  ------nmmmemmmn- E-
D.ZR.ELI o Nm— R----E-
D.ZR.JY1 -R----- |---R------ E-
D.ZRNDK - [— R-—-E-
D.ZR.Z2Z6  -m-eeme- R-----E-
CONSENSUS-F -E----m--ef---Q--?-
F.BR.93BR0201 -E------------- Q-K-
F.BR.BZ126A B R---Q--K-
F.BR.BZ163A B R---Q--R-
F.FI.FIN6393 -E--------- RP--P--R-
CONSENSUS-G ---K?------ ?-R----2-
G.BE.DRCBL ---KS--1---R-R----E-
G.FI.HH8793 P G R----G-
G.GA.LBV217 |--K--mmmmemm R----G-
G.SE.SE6165 ---KS------ R-R----E-
CONSENSUS-H =~ —---meemev e-R-—-E-
H.BE.VI991 — —--eree- E-R--E-
H.BE.VI9I7  -—----omem- E-R----E-
H.CF.90CF056  ------- |----TR----E-
CONSENSUS-J  -E?-----mmrmmeme- E-
J.SE.SE91733  -EL----r-mmmeemmv E-
J.SE.SE92809  -E-----mmmmemmmen E-

N.CM.YBF30  -S---l---G-----T-S-
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CONSENSUS-O  -r?K-FS----?ia-p-igt
O.CM.ANT70C  -RVK-FS----RIA-P-IST

0.CM.CM4974  -QVK-FS-----VS-PIISL
0.CM.MVP5180 -Q-K-FS-----MS-PIINI
0.GA.VI686 -RVK-FS-----IA-P-IGT

0.GQ.341HA -R-K-FS----PIA-P-IGT
0.GQ.655HA -R-K-FS----HIA-P-IGT
0.GQ.HIVU82990 -RVK-FS----HIS-P-IGT
0.GQ.HIVU82991 -R-K-FS----PIA-P-IGT

CONSENSUS-AE  -g-----i---r----—--e-

AE.CF.90CR402  -Q-----l-----R---E-
AE.TH.KHO3  -R--erl---Re-mmE-
AE.TH.KHO8  -Q--remeeemeene E-
AE.TH.TH920149 -Q--------- R------E-
AE.TH.93TH253  -E--rerl-reremenn E-
AE.TH.A01021  -Q-----|---R------E-
AE.TH.CM240  -Q-----l---R------E-
AE.TH.E11429.A31 -Q-----L---r-remnmm-
AE.TH.TH921110 -Q----l---R----E-
CONSENSUS-CPZ  -?-7--S----222-22727-
CPZGAB -R---S--—-R-HT-A-
CPZANT -E-X--S----TX--PEIKQ

110




