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Protein Alignment Summary Tabl&év)

Name(s) Accession No. Region First Author Reference

AGMTYO X07805 complete genome Fukasawa, M. Nature 333 457-461 (1988)
AGM155 M29975 complete genome Johnson, P.R. J. Virol. 64, 108692 (1990)
AGM3 M30931 complete genome Baier, M. Virol. 176, 216—221 (1990)
SIVREV L40990 complete genome Hirsch, V.M. J. Virol. 69, 955-967 (1995)
AGM677 M66437 complete genome Fomsgaard, A. Virol. 182 397-402 (1991)
SAB1C u04005 complete genome Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
U20966 U20966 rev Jubier-Maurin, V. J. Virol. 69, 7349—-7353 (1995)
U20968 U20968 rev Jubier-Maurin, V. J. Virol. 69, 7349-7353 (1995)
SYK LO6042 complete genome Hirsch, V.M. J. Virol. 67, 1517-28 (1993)
TAN1 U58991 complete genome Soares, M.A. Virol. 228 394-399 (1997)
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AGMTYO :

AGM155

AGM3

SIVREV

GRIVET.CON _-S.--K--.KQA-KI-KT-YGS----Q.FS - . 89
AGMB77  -S.-K--. KQAKI-KT-YGS---Q.FS-mrmrmenv Q---KQ-Q-IDKI-G-VLNTFEDQ---AQL.QE-Q-ENKD-VL...-H-.. 89
SABAEUS.CON =S --?2--2L-F -|-Ky-Y === GQ-----=---Q--AKQRQ-iiH-----I..... qTp-SQ-.-2-AQEfDQ-VLANL--P.....-pl-p.ghpses??2?SS?$ 91

SABIC  -S.--Q-LL--F.A-K--YTormmmn,

ETP-SQ--H-AQEFDQ-VLDNL--P
U20966  -S.--K--EL--F.-I-KY-Y T,

-SL-P.GHPTENQTANSSS$
_QTP-S0O-.-N-AQELDQ-VLANL--P..

-PL-P.GHPSESKNLESSA$

U20968  -S.----DIL-F.--KY-YT--om-, QTS-SQ-.-S-AQEFDQ-VLDNL--P.....-PEDQ.AVQSSS$ 92
SYKES.CON _--DQ-S-QL.AVF--M--H-..QE---G.P--PRQT---R--Q----RT-RLY-QQ--F.EAIFGSRTA-LE-S-.. --QISD 77
SYK --DQ-S-QL.AVF--M--H-..QE--G_P--PRQT---R--Q----RT-RLY-QQ--F.EAIFGSRTA-LE-S- D 77
TANTALUS.CON -S.--S-DL.~-lIQI-RI-YHS-Q---,G-------=- R-Q-FQ-Q-R-VA--S---FIAQ-RRDPSGGE..S-AAAFDQ-VLDN.---VIETL----QEPHDSSSTAS$

TAN1 -S.--S-DL.--IQI-RI-YHS-Q---.G--------- R-Q-FQ-Q-R-VA--S---FIAQ-RRDPSGGE..S-AAAFDQ-VLDN.---VIETL----QEPHDSSSTA$
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