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Protein Alignment Summary Tabl&léf)

Amino Acids

Name(s) Accession No. Region First Author Reference

AGMTYO X07805 complete genome Fukasawa, M. Nature 333 457-461 (1988)
AGM3 M30931 complete genome Baier, M. Virol. 176, 216-221 (1990)
AGM155 M29975 complete genome Johnson, P.R. J. Virol. 64, 1086—92 (1990)
SIVREV L40990 complete genome Hirsch, V.M. J. Virol. 69, 955-967 (1995)
VER2L u04017 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
AGM691 M33719 nef partial, LTR Johnson, P.R. J. Virol. 64, 1086-92 (1990)
AGTYOAB M63387 nef partial, LTR Sakuragi, J.-I. Virol. 185 455-459 (1991)
AGM677 M66437 complete genome Fomsgaard, A. Virol. 182 397-402 (1991)
GRI3L u04006 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
GRI2L u04007 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 29352947 (1994)
AGTYOAA M63386 nef partial, LTR Sakuragi, J.-I. Virol. 185 455-459 (1991)
u04016 u04016 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
TAN1 U58991 complete genome Soares, M.A. Virol. 228 394-399 (1997)
SAB1C u04005 complete genome Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
u20811 u20811 nef Jubier-Maurin, V. J. Virol. 69, 7349-7353 (1995)
u20813 u20813 nef Jubier-Maurin, V. J. Virol. 69, 7349—-7353 (1995)
U21093 U21093 3’ nef partial, LTR Jubier-Maurin, V. J. Virol. 69, 7349-7353 (1995)
U26297 U26297 nef partial Bibollet-Ruche, F Unpublished (1995)
U26298 U26298 nef partial Bibollet-Ruche, F Unpublished (1995)
U26299 U26299 nef partial Bibollet-Ruche, F Unpublished (1995)
SAB1L15 u04008 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
SAB1L14 u04009 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
SAB2L16 u04010 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
SAB2L17 u04011 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
SAB3L18 uo04012 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 2935-2947 (1994)
SAB3L19 u04013 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 29352947 (1994)
SAB4L10 uo04014 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 29352947 (1994)
SAB4L4 u04015 nef partial, LTR Jin, M.J. EMBO J.13, 29352947 (1994)
SYK L06042 complete genome Hirsch, V.M. J. Virol. 67, 1517-28 (1993)
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VERVET.CON Z_O_esw_A_UQI_A_Ao__w_<<:>_|I_A.:<.:.<O_|_|>_u_u_|_OowwﬁoOmmn_u_Ao_L._Aw_.__u_AﬂZO:_/\_.:um@ RrLQeGD?WdEWSD..?EdE....VGFPVIPRVPLRQMTYKLAVDFSHFLKEKGGIDGIYYSd 118

AGMTYO  -SQ-—-A--YSK--Q--H 123
AGM3 A 123

AGM155  -<--Semememeas TI-R--A--H I 123

SIVREV HV. Q-K E 123

AGM691 8

AGTYOAB 8

GRIVET.CON --SS---R-QQGL-K--RG-RGKPGADWV--S---+-Q---V--=-G-A-K--W. .. GK-K---D= -<--=--TF=--D-_.D-E-....<-=-Q S n 120
AGM677  --SS--R-QQGL-K--RG-RGKPGADWV--S----Q---V----G-A-K--W...GK-K==-D-.<---=-TF==-D-. D-E-. .- -Q S E 120

GRI3L N 1

GRI2L N 1

TANTALUS.CON --GS---REQQGL-R--R--R-AP-V---M----=-Q--Nl------NWNGGS...TRRGKSTPE.G-KLAA-D.. T-D-WEP-E-E... ?2-W-P 120
SIU04016 X—W-P 7

TAN1 --GS---REQQGL-R--R--R-AP-V---M----=--Q--NI------NWNGGS... TRRGKSTPE.G-KLAA-D..T-D-WEP-E-E.... E--W-P 121
SABAEUS.CON --gKS--Q-QqrS-W--sk-RgaPel--DM-----I-Q--hl----A-S-?DG--?QGDSSR-E--ik?k??-rQP.S-Y-. -dE-e... Lm 116
SABIC  --GKS--Q-QRHS-W--SK-RQAP-IQ-DM-----L-Q--Hl----A-S--DG---QGDSSR-E--VKMKHQ-RQP.S-Y-..EDE-E..

SIU20811 -A-S-KDG--KQGDSSR-E--VKLKHQ-RQP.S-Y-. .DDE-T..

SIU20813  --AKS--QRQQRS-W--SK-REAPQI--DM-----L-Q--HI----AES-KDG--KQGDSSR-ED-ITMRHP-RQP.S-Y-..DDE-E...
S1U21093 XE--F-E 8

SIU26297  --GKS--Q-QQRS-W--SN-RQVPEI--DM 107
SIU26298  --GKS--Q-QQRS-W--SK-RQAPEI--DM-- -S- - -NQP.S-Y-..D-E- 107

SIU26299  --GKS--Q-QQHS-W--SK-RQAPQI--DM-----L-Q--NI----A-S--DGS-KQGDSSR-E--IKYKGQ-RQP.S-Y-..EDE-E... 107

SYKES.CON _ --STS--S-QLRSEGKYAIGWRLFGKQ-TP-P-E-SRPLQPCRGGF--AW-ST-TEPIDPHGPDR..DWGHS-GQKFSPG-IVQDEGDTGL----C-QT---TL-----|-L---I-N----Q-MN-CE 128
SYK --STS--S-QLRSEGKYAIGWRLFGKQ-TP-P-E-SRPLQPCRGGF--AW-ST-TEPIDPHGPDR..DWGHS-GQKFSPG-IVQDEGDTGL----C-QT---TL----I-L---I-N----Q-MN-CE 128
VERVET.CON ﬂx:zrzz\#zméo___uo<<:><<momno_m%aﬂoﬂo_nxr<n<n__smm>m6mxzor<zv>03mo_uo@_oI@mor<<<_%n__u_,\_r><g<%03§0333<305 213
AGMTYO  -emmroememmemmememnes K---F-K MG-----S---| |----N-E------GL-. KR- 229

AGM3 —Q V] =St N A ———— N-K-L----DLG KR- 229

AGM155 S-E----LYST-GTGN 230

SIVREV R <--N-Q--E---Al-. KR-- 229

VER2L  «x --T-E--E--ST-GTGN- 107

AGM691  -E W---T---R-N----CKAM-GV.. -N---AT-..G-- 111

AGTYOAB  -A Re----DPE-N-V--eremmeee CKAS-GV..~--.N-..K-- 110

GRIVET.CON Vermene-K o=@ 22-WM. . 2k----a. KIS 211

AGM677  --E-- MGr---e-D--Veeren-Kon-E-R-DM..-K~-EHA.KR 223

GRI3L  -—-E-M eeT- m...Oz -D----L---AGG-G-PSG---T-----K-~-EFK-WM..HK---GME.KK$ 104

GRI2L  --EA-- #-S---AN-Y <L ---AGGSE-PSG---V-------K-T-EFK-WM.. HR---EHA. .$$ 101

AGTYOAA  X-E-rrrlemere$ermmeQ-Y TP-mroroe- TrormemmmececensRN-meee L=---L G-ror-D-=-V=----RK=----R-EM..-~---GMA.KR$ 102

TANTALUS.CON K-EQ--------- G RV I N N S— E-----VSQ--Q.D----L----IEWES-PW. .K-T-----N-L-----N-DS..-K---GL-.KR-- 219

SIU04016 VSQ--Q.D----L-=-[EWES-PW. .K-T---=-N-L-----N-DS..-K---GL-.KR~- 106

TAN1 QP T Koo B NS Qon). Deree L EWES-PW. .K-To-nN-L-—-N-DS..-K—-GL- KR~ 222

SABAEUS.CON ?-K---D----rmeev V-G-QNY TD---t---K P--emrmemen S--?2N?-?-=-L----iayED-pW.,K-t-------?---D-VAW-L.NPEQVPs-5-$ 211

SAB1C -G- -KNS-N---L----VAYED-AW..K-T+-----L---D-VAW-L.HPEQVPSAQGS$ 226

SIU20811 -G- F-KM--WL--oree MSD--HDSDT--L----|AYED-PW. K-V-=--------D-VAW-L -PEQVPGLSG$ 226

SIU20813 ---MTD--HNND----L----ISYED-QW..K-T---R-------D-VAW-L.YPEQVPGLSA$ 226

SIU21093 ---MSD--HDSDT--L--~-IAYED-PW. .K-V-----------D-VAW-L -PEQVPGLSG$ 110

SAB1L15 S---KNS-N---L----VAYED-AW. .K-T -------L---D-VAW-L. HPEQVPSAQG$ 102

SAB1L14 -VAYED-AW. K-T------L---D-VAW-L.HPEQVPSAQGS 102

SAB2L16  X-K---D---M--=--V-G-QNYTD---T---KQ--W-------- L----|AWED-PW. K-V------V---D-VAW-L.HPEQVPS-SA$ 102

SAB2L17  X-K---D---M--=--V-G-ONY TD---T---KQ--W=------ L----IAWED-PW..K-V-------V---D-VAW-L. HPEQVPS-SA$ 102

SAB3L18 V-G-ONYTD---To-K--Womre -VAYED-PW.K-T-————S|---D-AAW-L. HPEQVPT-SDS 102
SAB3L19 ~V-G-QNYTD-—T--K--W--—- 109
SAB4L10 N 102
SABALA  x-KemDoomorrene V-G-ONY TDor-T---K Qorrmmereee A-S-A-QND-H-+-L----IAYED-PW. K-T------I---D-VAW-L.HPEQVPS-SA$ 102

SYKES.CON  K-DE--H--LQ--H----RI.NYTS---T---LI--WLWE---NEIEGCL-YE-HTL-L---S#TGEF#AW...-N-M-N-N-H--| 209

SYK K-DE--H--LQ--H----RI.NYTS---T---LI--WLWE---NEIEGCL-YE-HTL-L---S#TGEF#AW...-N-M-N-N-H--| 209

Amino Acids

d43aN NSV



