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|->5'LTR U3 start
RHXB2R TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGAYGGT 135
RHXB2RA' W_K G _$ F_ T P N _E D K I_ S L ILC G S T THKAT S L I SRTTHQG QG S D I H $ P L D G 43

RHXB2RC XX E_G_ L "H S Q R R Q D I L D L W Y HIT QGVYFPDSQNYTPGPGITRYPTTFGW. 145
S.WEAU160 y ple— AA el T G CT-Com TG s 135

G.U455 0

T.ETH2220

R.84ZR085
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E.SE6165
F.90CF056
1_CY.94CY0323
_SE.SE92809
NG.IBNG
AB_RU.KAL153-2 ----T---T-----T-----A-GAA A G----T Gmmma s mmmmeees T----TC-----A--A-----G---- 120

O_CM.ANT70  -------- S e TAA--~-GCr-Arre-Grore-Tor-G-Go- TA---T--G--A-T G A-----A-C---G-TC A 135

N_CM.YBF30 0

SIVCPZUS mmmmem-T-=G--T-T---AG-A-----=--- G--==-A--==-C-=-G-T--==-Tmnmeo- AAT-------- C-G------ e T--AG-A--------C--A--A-A---GC--- 135

SMM251  ----eee- A-TTA-T--AGTGC-A------- TAGA---T-A--CA---ACT-AG-AA-GGA-G-----AT-A-A--A----G----G-T-----CT----A-----A--T-----C---AA---A-----C---C 135
SMM9 0

STMM83293  -------- A-TTA-T-AGT GG A bbb s 28
H2A_DE.BEN  --C-----A-GT--T--AGTAGGA-G-----TAGA-----A--CA-A-ACC-AG-AA-AGAGG----GATAA-A--A----G------T--T--T-AT --=----- AG-A--G--C---A--TA---C--G---C 135
H2A_DE.BENA C K G C F T V. G G D I _E S $ G Y T $ K KR K G $ Y Q I_G_ R _I_1
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Z2C>T 0
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H2ADEBENC XX Q. G. M F. Y S R R R HRILDIYTLTETRKETEGI I P D W QNUVYY T_AGP GV RYP MY F.G W_ 4
H2A_SN.ST 0

H2B_GH.D205  ---rer-- A-GTA-T-TAGTG-GA-------CAGA--AT-A--CACA-ATT-TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---GC-G--A----T--T-AT A--GC--—-CAAATA-—--T--C 135

H2B_CLEHO = ---eeem- A-TT-CT-TAGTG-GA----G--TA-A--A--A--CACA-ACT-AG-AA-TGA-G-—---ATTG-GT---GA-G AT AG-A CAATT--——C-C 135

STAN1 we-G-CA=-TA-TGG--A-C-AAG---G-GC-A-----GA---C-ATGC-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA----G--AGCA--T T-C--T--rer--C-C---GA-G--C-GATG---C--C-TT- 135

SSABIC oo A-TTA-T--AGTG—A-G--A-GA-G---T-G----C-ATGCTCTTA-TGAGTGG---ATAG-AGA--GA-Goree- T--Tr--GAT -ememn T.Con-Go-Con-AA-TGrmrorememmen 135

SVERTYO 0

SVERAGM3 0

SVER9063  ---T---A-TTA-T----G--A-G--GA-TAGA-----CA-C---ATGCTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGC--GGT--A---A----CG-Armrerer- C-GCTG--—-C-TT- 135

SVER155  —---Too-A-TTA-T---G-TA-G--A-TA-Gr-r---Acer e ATGC-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA----G-A-CGCA-GGT--AA---A--Tw---Acwre-C--GAG-T Go----C-TC- 135

SGRIGTT  —=-To-A--TA-To-TG-Arm-GrA-Grror-GA--T---ATGC--T GA-GAGTGG--AATAA-AGA----Gr--AGC T---Tormrrr-Co-GrreeAe-G-C--GAGAGT—---C-TC- 135

SMNDGB1 o

SIVSYK173 —-A-C-C-G--C--GT-A-T-rememeerer 32

SIVLHOEST = wceceeees TATGG GA~-G- CoT-AAT-C-ACTGTG-GATGAGTGS- TCTA TGGA C- TCAT-—-- GAT-Aere-A-CAereCo-TremeAcememecen 135

SWLHOESTA W K G Y | G P REDRGSSFESTYRMSGUVSLEGSSTTOQOMDOEOQDGSGLSHLDG 4
m_<r10mm4mxom>_r<_uquoIrzmrrmmm<omz<<mrzmr1m<<qmz P S D T W MV 44

SIVLHOESTC wa|m||o||_.||4|d<||m||o||x||mHoH_uU||_.||_|_.||4|d||m||z||m||<<||o||rulqlq|ﬂ|§|ﬂ||<|4|d|qlﬂ|ﬂlﬂ||muIInU.||4 _F G W_ 46
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FRHXB2RA A T S $ Y Q L S Q R S $ K .K P T KERTPACJYT..L.$ A CM

“US.WEAU160 =T = P e y. il A G AT—.."A—-=--A~ 253

“UG.U455 0

ET.

~ZR.847ZR085

E_TH.CM240

V1850 0

~ SE.SE6165

CF.90CF056

I_CY.94CY0323

SE.SE92809

_NG.IBNG

AB RU.KALL53-2 ---emmmemememmna C--C-+--CTG-AG------...G--.. CAG-Grrmrmemenv TN o —— —-A-AT---A. A-C TGA-—-A..-A 238

O_CMANT70  TG-TT--A-rmememe GTCAGA---AG--GC----AGACT--GAG...-T-C-T-T---GGG-T-ATC-CC-G--T.... --A-CATGTG-...C----T-T--A~-TA-AC-T...-A--A-AC- 256

N_CM.YBF30 0

SIVCPZUS ~ ---TT---T----C--TC-CACAGA----G-AG---GCG...G----.,.-T-rmememma- C--A--TAC--C-Gr--.....--CA ~-Tww-A, -emememenea- A--TGAAC-T...G-C----C-- 253

SMM251 TA-GG--AT----C--T--AAT.....GTA-C---T--...G--AC...-GG-G-AT----GGCATTAT--AA-G-G.....~-A-C-C-AA-.. TTCCAAGTG-+--on--- TTG-...G--G--TC- 247

SMM9 0

STMMB3293 oo eee e eee et ees oo eeee e 28

H2A DE.BEN  TG-GG-rrmrer T-ASA.CTC-C-C-  G-AG. “GG-AT--GC--A-T-—-AGemm. .. “A-CAC-AA-A_AGCA-AC-.T----TGA-C-T...G-G--GACA-- 247

H2ADEBENA GG S $ Y O $ N... S HK RQ.RKMRPTAGSYT. QHZEKOQ_G D MMM S M.,
—s

'|'|)>UO)>CUCUCUCU

><>T Q)
&,
OO0 o© ooo

H2A DEBENB —V_ E A S S R .. T 1 T R.G R. G R $ G O 1L 1S T .PS TN KOT 3355 A W G.D
H2ADEBENC LW K LV SV E..T S O F.A EEDEGNT CTILV A.PAOT. SR A DD EH. G
H2A_SN.ST 0

H2B_GH.D205 TG-GGr-r--Grrememe- yN—_— GT-CC--C--C...GA--CGAG-GG-G-AG--A-C-CATT--C-AA-G--.....~-G-CAC--ATC..T-C-CA.TG----—--ATCC-T...G-G--GACTC- 250
H2B_CLEHO  TA-GG--r--nmr G--A-AA-T ... -T-AreeCoor. ~C-AG...-GG-C-AG--A-C-CATT-TC--G-G--T.....~-A-CAC--A-C..T-CGCA. T Gremrmemr- CC-C..GA—-GACCC- 247

STAN1L - TTG-Tor-G-G-A-T..... GTC-CCC-Grr...oneC.. -GG Trr-GACA-T-T---C-Crer.... --CCC-Ar. T T..-A-TG--AAG-GACCCTTGG-A-—GACA-- _ 244

SSABIC T To-A--Goree-To-G=-C...0.. CTo-CoreGromr.GoeTr. G- T A-Torere-CA-T=-Co-C-G-T.....o-C-C-AGT..-GCCTATGA-------G-CTG-...-A-—GACCC- 247

SVERTYO 0

SVERAGM3 0

SVER9063 T-CAT=--...G--AG...-G-CCT-T--~-GACATTA---GCG--T.....~--CAC-AATAAAAG-G-ACCCC----G-ATCAGTCATG---GACC~ 253

FR.HXB2R  GCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAGTTAGAAGA...AGCCA.. . ACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACAC.....CCTG.TGAGCCT..GCATGGAATGGATGACCCGGAG.. AGAGAAGTGTT 253
E T R _R..
“FR.HXB2RB |r|o|>|m|a|m|wwl>|m|m|<|x|m| |w|o...|o|x|m|m|_._|o|r|<|a ...... P C EP AWTNTGTSP G .-

SVER155  ---T-eeememeeGo--CC...... CT-CAT--G--...-~-AG...-A-C-T-T--A-GGCATT-----G-----.... ~-A-CAC-A-TGCATG-A-ACCCT-—-GTATAA-TCATG--A-A- 253
SGRI677 ~ —=-TT--=e-C-=-G--C...... CT-CAT--G--...G--AC...G---CT-T--~-GACA-T-TC--A-G--T.....~-A-CAC--ATGGG-G-A-ATCCT--~-GAATA--TCATG------C-- 253

SMNDGB1 0

SIVSYK173  TA-GGG-A-----T---AA---....... A==-G-... -ATG.CTTGG-GTAT---G-G-AT-CAC-CC-C-T-.......... CA.T--AGCCTC--G-CA-GG--GTTC--ACATG-G--GAACC- 141

SIVLHOEST ~ TG-GGC--T---A-----G-CTTGT--TG---ATA---_.. ATC--T...CAG-...T----CACAAT--C-T--G--TTCAAG-- AGCTG-......GG-TCC---A-----CTG-...G-—-GAG-C- 250

SIVLHOESTA G G S $ N Q W L VM S | K. I P..Q .M R HNAFC CI Q A S W... G S W K TP G.. ER G _ 79
SIVLHOESTB ~“V_ G_V R T S G I_$ $ V $ R. S L. R..$ D T M P F A F K P A G.. .~ G P G R P L _.G_R E_A_ 78
SIVLHOESTC T_W Q L E P V. G G D E Y K D P S D. E T Q C L L HSS OL .GV IEDPW. G ERL 8
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TCF-lalpha

V1850
~ SE.SE6165
CF.90CF056
I_CY.94CY0323
SE.SE92809
_NG.IBNG
AB RU.KAL153-2 -AT-----A-wrmemees To--G--TC-AACA-..........
O_CMANT70  GAT----A------T--ATCT---GCAACACC--T
N_CM.YBF30

SIVCPZUS ~ -ATC---CA------m- CTGAA--G--TCGGAGA---
SMM251 «-Cr-re-A--TCCAACT-----C-ACAC-T-TGAGGCATATGCTAGATA--AGA. . ~-T--G-AG-AAGTC-....
SMM9 0
STMM83293 (GCTAACCG 36

>CB>TE
O, 01

H2A_DE.BENC <<<Oﬂ0m_<__|><2<_A>_n.ﬁ_u<_u_m EF G _H K 5.

H2A_SN.ST 0

H2B_GH.D205 TATC---CA------ TTC--T---G----A-G--T-TGTGGCTTTCAATAGGTTT--AGA...----T-CGGGTACC---C............ AG-G-TACCAG.AGGAGGAGTGGAAGGCTAG...ACTAAAAG 366
H2B CI.EHO  T-TC---CA------- TC--T--------A-G-CT-TGTGGCCTTCAGCAGGTT---AGA...G---T-TGGGTATC---C............ AG--ATGCCAG.AGAAAGAGTGGAAGGCTAA...ACTGAGAG 363
STAN1 G-T-----AA---A-TCCA-T------- G----GT--AACCC.....GG-CA--TTTAA..G--CA--——........ccoooee. .GGTCTTGTTAAGAGGAAGTAGCCTAACCG 337

m/m\mmmﬁmo G-T-----A CCA-TA G-GG-CT-TGTTGCTTGGAGGCTGCA---AGA...GC--G---CG.....cceevrierririecccineis TCAGCACAAG...GCTAACCA 335
SVERAGM3
SVER9063 G-TC----A------- CCTATGT-----G-G--GT-TGACCCAAACAGAC-GTATTTTGA...---CA-----..... ....GCAATAGTGAAGAGGAAGT.AGCTAACCG 351

SVER155 G-CA----A------ TCCAATGT-G--TG----GT--GACCCCTCAAGGG-GTA-TTTAC...---CT-AT--
M_/O\_H_%Www“_. G-TC----A------- CCGAAGT-G--GG-GG-GT--CGCCC......GG-CATGTTTAA...G--CA----C

.TCAACAGTTGGTACAGGAAACTAGCCGACCA 354
GAACATGC 325

SIVSYK173  CAT-----AC--CA--CC--A--G--C-A-ACA-CAGGCTGGGAGATGGCCC--TTGCAGTT---AGAA .......ooovooosoerceseerreeeseerseeecnien ACAGGAAAACCA 226
SIVLHOEST ~ TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---G-GG-CTTTATAGCCCTCAAAA-GCAG--TGC...GA-A-A-AAATACTGCT-....G--TT---TGCAAG.AG..........
SIVLHOESTA L S G T S |.Q G W Q W G L $ P S K S S L .R R Y K ....|r|r|4|>|m.|.
SIVLHOESTB Y [ G [ Q S NV 6.5 G LY S P QKAAC.EDTKYCF R F ST O E.

SIVLHOESTC I_W_H F N_P_M_L AV D F I_A L K K Q P A. AF D _C KR
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V1850
SE.SE6165
CF.90CF056
Gl_CY.94CY0323
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>T

AG_NG.IBNG

AB_RU.KAL153-2 CCGGA.GTTCTACAAAGACTGCTGACACAGACT ........cocveene. GCTGACATGAAG.TTGCTGACA 346
O_CM.ANT70  CCAGA.GCTCTTC........ CAGAAG.......cccooviiiiiiiin, GACTAAAAACTG. ..o,

N_CM.YBF30

SIVCPZUS CCAGA.GTACTTC........
SMM251 Coenn

SMM9

STMM83293 CAAGAGGCCTTCT ..o
H2A_DE.BEN  CAAGAGGGATACCA..

H2A_DE.BENA .
H2A_DE.BENB .
H2A_DE.BENC A_R_G_1_P_.....
H2A_SN.ST

H2B_GH.D205 CAAGAGGGATACC........ TACAGATTAGGCAAGAGACAGCAGCATAAACAG......GAACTAGCTGACACTGCA..........cocveee CAAGAAG.GA-A--A--AGAC-CTGCA..

H2B_CI.EHO CAAGAGGAATACC........ TACAGAGTAGACAGGAAATAACAGCACAAAGAG... TAGAGAAG.GA-A--A---GAT-CTGC......

STAN1 CAGGCTTGCGGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGACATAAAGA..........covecieieinee .. 388
SSAB1C CAAAACCACATCCTATGGAGTTGTCATGGTGATGACATTAAGAACTGCTGACTGAGA.......cciiieeece e 392
SVERTYO

SVERAGM3

SVER9063 CAGGC..TTGTGGTTAAGCCGTTGCCAGGGAGATGACATTTGAAACTGCTGACAG .. 404
SVER155 CAGGC..TTG..CGGTTTCCTGGTTGCCTAGGAGATGACATTAAGAACTGCTGAC. . 405
SGRI677 AAAGCGCTAGTTTCGCTGGTTAGCCTAACCCGGTTGGCCACCGGGGGTAAGGA........ceccieicrie e 378

SMNDGB1

SIVSYK173 CAAGA.GCTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACATCTCCTAGGAGACTCCATGGTGACAAGCTCGGCCCAGGGGAGGGACCTGGGCGGGGGAAGGCTCACCCTG OMMWO>A>>>>.OOO>::OAOA>O CTATCG: 358

SIVLHOEST ~ CAAACCGCAGCACATCCTCTTGCAGCCCGGTTGCTAAGGCAACCGGGCTAGCGCATGCGCAATGGCTTG
SIVLHOESTA. A N R S T S S C S P V A KATGLAHA QW L i,
SIVLHOESTB Q T A A A P LA ARLLRQOQPG S RMRNG L.

SIVLHOESTC K P QO HIT I I_ QP GCS5 G NRASACAMA_C.mmm
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see Pohlmann, J Virol 72(7): 5589-5598 (1998) and similar publications for information on this enhancer region.
NF-kappa-B-II NF-kappa-B-I Spl-lll - Spl-ll Spi-l

FR.HXB2ZR  GGGACTTTCCGCT
FRHXB2RA R_D_F P L.

Q'I'I
[%2]

_SE.SE6165
_CF.90CF056
Gl_CY.94CY0323
_SE.SE92809
AG_NG.IBNG

“>T

SIVCPZUS
SMM251
SMM9
STMM83293
H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA
H2A_DE.BENB
H2A_DE.BENC
H2A_SN.ST
H2B_GH.D205 ) -TAC-C-CTTCTC-CA.TT-TAT.---.~-GC 567
H2BCLEHO = A-----m- AGAA... elte >> CAGT -GGAGGGACATGGGAGGAGCAGGGAGGAACGCCCATCA-A-TCT-TA-AAAT-TAC-C-CTTT--CA.TT-TAT - ~GC 564
STAN1 A-TG-GAT-AGCA ... oooioii e Prosocoeesoreeeeoeereensvcersreess i G T=G TG A mmom- T oo Tomnmmecnn, TT Comeoomen AG- 458

SSABIC ~ -eeeem- AGGGTG TGCCCCGT-CT-CTCAA-ATAA-CAG-—-CTTT-C-C- TGTAAA.A—-.-.. 484

SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063 ) - AG- 472
SVER155 . “A- -CT.TTA~-.——-AG- 476
SGRI677

SMNDGB1
SIVSYK173 385

SIVLHOEST

SIVLHOESTA N RS S ¢ I O s A G A LT RIF G S 167
SIVLHOESTB

SIVLHOESTC
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TATA Box |-> +1 mRNA start site
5'LTR U3 endV 5'LTR R Region start

B _FR.HXBZR  GCATATAAGCAGCTGCT.TTTTGCCT.GTACT.GGGTCTCTCTGGTTA......GACCAGATCTGAGCCTGGGAG........ceereriririrereresiarereirenens CTCTCTGGC.....TAA 501
HIV-2 and SIVs have extra TAR stem-loop(s) see | [l [T e 1

Berkhout, Nucleic Acids Res 20(1):27-31 (1992) TAR element stem bulge _oon stem

B_FR.HXB2RA .

B_FR.HXBZRB
US.WEAU160
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'|'|J>UOJ>CU

OI
[%2]
m
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=
(o))
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—_CF.90CF056
1_CY.94CY0323
SE.SE92809

J>|‘—‘>I
@]

o
P4
o)
53]
P4
(9]

SIVCPZUS . .
SMM251 e T A== T T--C---CTAGACTC-C- 598
SMM9 T- .ﬁOOOO..>O....OO>O>...>OOO0.000>..._. ...... CA- O>O . T--C---CTGGACTC-C- 93
STMM83293 .

H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA
H2A_DE.BENB
H2A_DE.BENC
H2A_SN.ST
H2B_GH.D205 ._...ﬂOOOO..>O....OO>O>...>OOO0.000?.A ...... O>.O>O
H2B CI.EHO T-TGCGG--AG----GCAGA-C-AGCCC-GGGA--T------ CA-CAC...

C-—CTAGACTC-C-
T--C—.CTAGACTC-C- 650

STAN1 - A-A—CGC-G=T-GTA~CATCTCT-ACTAGG-. .owoorC T T--G---T.GAGCC-- 543

SSABIC T-TGC-TG-AG-—-- . _ T-TTCGCTGGGGAAGGCAAGC.... CTAAGAGCACTCTGGTGA.GGTCT--TAGACCC-CG 608
SVERTYO . T-G--T.TAGCC-- 53

SVERAGM3 . ) 53

SVER9063 .. T-G--T.TAGCC-- 557

SVER155 T--G---T.TAGCC-- 561

SGRI677

SMNDGB1 - - ATC- CAAG-—-- CAGT AT oo ACTGGG---GA-CACCTCAC-CG _ 98
SIVSYK173 oooqo>o>o>oqooq>o>oooooooooo>oooojo.o>o§>>ooo§oa 447
SIVLHOEST ..-G--T..CAGC-+----m- GCTACAC....oocoor. ...TTAGCACCC- 605
SIVLHOESTA P_C_ S G D Q Q S L.L G_E H T G_Q | L..S'S. QP WE AT

SIVLHOESTB T LV S $. A V.5 P G R _L H..

SIVLHOESTC "L LW G P A V A P G_ $ A HWSA KQ SATG G Y .

Nucleic Acids
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Poly-A signal
N _ _ 5'LTR R repeat end \/ 5' LTR U5 start
ml_nm._._x__w_ﬂx CTAG.......... _._.. | __ ....... GG..AACC..CAC.TGCTT........ AAGC......CT.CAATAAAG...CTTG.....CCTTGAGTGCT..TC.AAGTAGT............. GT.GTG 562

TAR element stem

~CF.90CF056 0
I_CY.94CY0323 0
SE.SE92809 0

»>C>T
0,0

NG.IBNG

SMM251 -C-...CACTTGGCC AGTCCTGGGCAGAGT - T A-G-Tom . GCTT.AA-GA-CT.. .~GCCA...TTT-A--AGTAAG.C-.-GTGT--GTTCCCATCTCTCC-A--C 712
SMM9 -C--...CACTTGGCC.GGTGCTGGGCAGAGTR-..CT--. A-G-T----- GCTTAAA-GA-CT....-T=-rmemer.. GCCA....GT-A--AGTAAG.C-.-GTGT--GTTCCCATCTCTCC-A-MC 207
STMM83293  -C--...CACTTGGCC.AGTGCTGGGTAGAGT--..CT--.A-G-T--—-.GCTT.AT-TATCT .. .~GCCA. ATT-A--AGTAAG.CA.-GTGT--GTTCCCATCTCTCC-A-C 397
H2A DE.BEN  -C--..TACTTGGCC.GGTACTGGGCAGAC.--..CT--.A-G-T-----. GCTT.AA-GA-CT....--T-rceren . ~-GCCA...GT-A~-AGCAAG.-TA-GTGT--GTTCCCATCTCTCC-A--C 760
H2ADEBENA _O ..Y L A.G T G Q T .G P. R L L.A $ R P. $ S.. C Q._L E A S $V CV P IS P _S_ 240
H2ADEBENB T_S._T W P. V[ G R R.L AACTITI_[.K D L K A A .S 3 KQ VKCVFPSTLTTTV 238
H2ADEBENC P .V T G R Y W AD.G._S.TLACI. KT . S5 T K.[LP.VRSK.L_SVC S HALSSS 251
H2A_SN.ST  -C—. TGCTTGGCC.GGCACTGGGCAGAC. -..CT-A-G-T--—-.GCTTAAA-GA-CT... .. T-—m.. -GCCA. .GT-A--AGCAAG -TA-GTGT--GCTCCCATCTCTCC-A-C _ 205
H2B_GH.D205 -C--...CACTAGGCC.AGTGTTGGGCAGAC.--..CT--.A-G-T----.GCTT.AA--C-CT. -GCCA.... AT-A--AGCAAG.-A.-GTGT--GTTCCCATCTCTCC-A--C _ 763
H2B_CI.EHO  -C--..CACTTGGCC.GGTGCTGGGCAGAC.--..CT--.A-G-T-----.GCTT.AA--C-CT.. A..--GCCT....AT-A--AGCAAGACA -GTGT--GTTCCCATCTCTCC-A—-C 762
STAN1 -CT-....GTCTGGC.CATCCAGGGGTAAGA-C..CT--..... T-GCCT....G---A--A-TC..-ATCTG--

SSABIC -CT-..GCGACTGGCC.ATTGCCAGTAGCAGA-A..CT--...

SVERTYO  -CT-.... GTTGGCC...ACCAGGGGTAAG.-A..CT-...TTG--

SVERAGM3  -CT-..... GTTGGCC... ACCAGGGGTAAG.-A..CT—....

SVER9063  -CT-..... GTTGGCC...ACCAGGGGTAAG.-A..CT-....

SVER155 GTTGGCC...ACCAGGGGTAAG -A..CT--...

SGRIBTT oo, CT--... TTG---..CAT.AT-G........

SMNDGBL GGGC. TCATC ACCTCGAGGTAGTGGAA, CTo TTG T GOTA L TT-T.

SIVSYK173  AGGTCCGGGTTTGGCC..GCCCGGTCTTCGGCA-CTCT--GTTG-T---TGCTT. >oo CTGATCAG-C
SIVLHOEST .oq. .GGCCTGATCAGCCTAGGGAGCTAAG.--..CT--.TAG- ﬁ...>..oj TA---

SIVLHOESTA G L 1 S L G S $ G.L . .
SIVLHOESTB 4<< >dm>do>x.o..m.mr>..
SIVLHOESTC P_.G_P D Q PR E L R_ .G P_S L L.

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid



86 O3d

TT-g-1

secondary structure in this region see Zhang, J Virol 72(7): 5464-5471 (1998)
see Rizvi, J Virol 67: 2681-2688 (1993) 5'LTR U5 end -> _.<m tRNA primer binding site

B_FRHXB2R CCCGTCTG.TTGTG.TGACTCT..GG.. TAACTAGAGA.. TCCCTCA........GACCCTTTTAG.TCAGTGT......... GGAAAATCTCTAGCAG.. TGGCGCCCGAACAGG.GACCT.......... 655
BFRHXB2RA A R L.L C._D S. G._N $ R .S L ... y )
B_FR. ; ; TV T R D_P 5.

B_FR. A v = =

B_US.WEAU160 =m--Trm oot <o ool i y Wy

A --AC-A--- A-T--m-

C -

D «-AGC---- -C-G--

A CM240  —emememe =GT=A.Grmriem o emememiem et «--AC-C--- A-T-A--

F_VI850

G_SE.SE6165 G-Covrre. P

H_CF.90CF056

AGI_CY.94CY0323

J_SE.SE92809

AG_NG.IBNG N —————— -AC-Crr AT ... _~T-GACGGTAATA 193

AB_RU.KAL153-2 NNNNNNNNNNNNNN.NNNNNNNNNNN. NNNNNNNNNNN. ZZZZZZZZZZZ NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN.NNNNN

-T-A----.--....CA--C--..--..-GT . v T-Al C- 4>O>OAO>>OO>

SIVCPZUS - -
SMM251 Gor-ConG-CAAC -CGC-ACTC o T A AG A - GGTCTG. TTAGr s CT-C-TT-A-AAACCGAAGCA

SMM9 G---C---G- O> C. OOO >040 A..AC- ._.>.. A-G..S----GGTCTG. ,q>o...<....0.ﬂ C- ,3. G >>>OOO>OOO>

STMM83293
H2A_DE.BEN

H2B OI D205 G-G. O...O CAC.. OOO GC...T..CC---GA.T- O .>....OOAOAO ,3>0.......0.4 O..q O >>>OOO>>OOO

H2B_CI.LEHO _ G---C---G-CA-..-CGG-GC...T..CC-----A-...A----GGTCTG.TTAG-----C--CT-C-TT-G-AAACCAAGGCA

STAN1 --T.CA-TG.C-C-.CCCT--C......... TC--G--..A-——--G....TTA...... C-GG-G-TTC-. 4>AOO>OOOA AG-------C----- .
SSAB1C =-A-T-A-- C -AG--C-...A----GGTTAC.TAAG--T--C-GATAG

SVERTYO ---TCA-TGAC-CC.-C-----.CTT..G---GG--ATC..-T---T-.CTG.........

SVERAGM3 ---TCA-TGAC-CC.-C-----TGAA..CGGG--A.A-C..-T---T-.CTG..

SVER9063 ---TCA-TGAC-CC.-C----A..A-..C-GGGGA-CCG..-T---T-.CTG......... . .C-

SVER155 ---TCA-TAA--CC.-C-----. T-A.. ACGGG-- A-G..-T---T-.CTG.........GG--CT.C--T..CAAACCCAGGCGA--G--A

SGRI677 -T-. >AOO..O OO..OO.. .CT..AG- OO._...>OO ~T--T- O.ﬂO
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

...GG--CT.C.-T..-- >OOO>OO%O:.O..

Nucleic Acids
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Nucleic Acids

Gag p7 nucleocapsid binds these loops, see DeGuzman, Science 279 384-388 (1988)
packaging signal wmno:am;\ structure, see Harrison, J Virol 72:5886-96 Gmmmv

Lys tRNA primer binding site
R.HXB2R
_FR.HXB2RA
_FR.HXB2RB
_FR.HXB2RC
S.WEAU160

T.ETH2220
_ZR.84ZR085
_TH.CM240

_ E.SE6165
F.90CF056 ...
1_CY.94CY0323 .

_SE.SE92809
GGGACTC 273

AG_NG.IBNG . . .
ABRU.KAL153-2 ...NNNNNNNNNNNNN. NNNNNNNNNN....NNN. ZZZZZZZZZZZZZZZZ .NNNNNNNNNNNNNN.NNNNNN.NNNNNNNN...NNNNNNN 775

T

NmCcC
o
c
Ny
(4]
a1

SI'r'II
3]
a1
O

[@]%)]

‘—‘BIIO'HZDUO:DCUCUCUCUCU

O_CMANT70 . ) -.GroererAGC-G - T--A.-C--CT . .omemree 762
N_CM.YBF30 _ 288

SIVCPZUS . 754

SMM251 . ) . -A.-CAACCA-GAC.G-A-T-.-T-CTAT-.. A~--C 918

SMM9 . . -A-T-.-T-CTAT-..A--C 413

STMM83293 ' G.CAGTAA-GGCGGCA-. -A -AAACCA-GAC.G-A-T--T-CTGT-.. A-C . 595
H2A_DE.BEN -G.CAGTAA-GGCGGCA--..-A.-AAACCA-GAC.G-A-T-.-T-CTAG-..A-—-C 968
H2A_DE.BENA ) E.Q G T T E C_S $ .K G G 306
H2A_DE.BENB " K P R RS AP R. KA 304
H2A_DE.BENC T N_H_ D |o|<|| L E. R_R_ 317
H2ATSN.ST ... " GAA--CTGAGA.AGCCTT-.G-CACG... ) A.-AAACCA-GAC.GA-T--T-CTAG-..AA-=C 414
H2B"GH.D205 .....-G.GAA-GTGAGA.GTCTTCAAG- GCACA...... . .. GT-AGTGAA.... -G.CAGTAA-GGCGGCA-. -A TCAACCA- o>o G-AA--T-CTGT-. AA--C 965
H2B_CI.EHO - _G-T-AGTGAA..... -G.CAGTAA-GGCGGCA-. -A TCAACCA-GAC G-A-T--T-CTGT-..A-AA-C~ 964

STAN1 . -TCGAG-TC.CC--GA. -G--T--GTC-G-A--C 801

SSABIC .. ’CTAAAG-CGTCCCGGCCGCA.G-GTAGACCAGCCTGAG..GACTCCTTTGA-T-AGT-...... --A.C-GGA-GAAG-AA--.... -~-ACC-TGCC.G-A-T-.- A~-T--.. ---C 895
SVERTYO : _ GAA—~-A GC~GG-G--C.GA-A-CAAAG.. —ATT 322

SVERAGM3 ) .-AGGC--GG-G--C.GA--T-.A.-CAAG-. AG---TT 320

SVER9063 G---GTA--..-A.-C--GG-G--C.GA--T- A.-CAAG-...AG--TT 834

SVER155 .G----GAA--..-A.-C--GG-G--C.GA~-T-.A-C-AG-..AG—-TC 820

SGRI677 ; .CGGCACCGACCGCTGAGTTGCTGAGCGTCGG--...---GACG-CT.CAGG-A-GGTG-GA-CCT--.GA-T--TT--C.TA-CTA.GT-A--G-G.AA--T- 647
SMNDGB1 ~~-GAGAGGCACT..GACACTT--GGCAGA.............cc0o..... G-C.........TCCGCCTGGAA--A-~-GGTTGA-.GGA-AG-GACTGGT-TGAAG---C-.. AG---T-- 384
SIVSYK173 ~C TA-GCCAGGGACCCG-A-G-GGTGACGCCAGTCAAAGGGAGTCCGGAT-CAAGAG-ATCGGCTG--CG--CTA-GCCGACCGGTG-T-G-G—CGTG-T-TACACAC-AG. AC—TA- 747
SIVLHOEST ..GCA....~-AAC-+-G--G-G-..--..-A.AA~-GC--A--.~-A-GC........CAG--A--T- 879

SIVLHOESTA .G_..K_ N L W R E. e R_K_ L 284

SIVLHOESTB AL R G_S5 G_G_. —G_S5_% 278

SIVLHOESTC W. O.FE P TLE G.. QO E A 284
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Gag p7 nucleocapsid binds these loops, see DeGuzman, Science 279 384-388 (1988) shows 3D structure
packaging m_@:m_ mmoo:QmQ structure, see J Virol 72:5886-96 (1998)

.......... . ..G. TTTTGA.CTAGCGGA...GGCTAG.....ccc.c...Aureevveicrccennnn. . 780

_CF. ‘90CF056  -....
Gl_CY.94CY0323 -
_ SE.SE92809 -.. .
AG_NG.BNG  -..A... -

AB_RU.KAL153- N NNNNNN. . ..N. ..NNNNNNNNNNN...........NNNNNN.NNN-----, . ====== s 831

“>T

O_CM.ANT70 823
N_CM.YBF30
SIVCPZUS 818
SMM251 TA-TGC..AACACAAAA AAGAAATAGCTGTCTTGTT... 1008
SMM9 - N TGCAACAAA AGAGTCATAGGACTGAGTTCC. 502
STMM83293 A TGCAACAAG.TAGCCAGAGGGCTGATTGTTC. 677
H2A_DE.BEN - TG-.- . GCC-CC..GG-T-A-.. - TA-TACC.TACACCAAA AACTGTAGCCAGAAAAGGCTTG 1066
H2A_DE.BENA ) ) . ..V S T.Y T K.NC S QKR L 338
“DE. . . $ R $ VP T P K T V A R K G _L_ 335
H2A_DE.BENC . . TG E. G K Y T H QO KL $ P E KA C 348
H2A_SN.ST ; 7 .GCCCC. GG-T-A- ~TA-TGCC.TACACCAAA TACAGTAGCCAGAAGGGCTTGT 512
H2B_GH.D205 >oooo N A -TGA..-. . -GA.orrrrnndGGC-CC..GG-AT-A..--TA--.... TACTCCAAA TTTTGCATTGTCTACT...... 1049
H2B_CI.EHO ‘GGC-CC..GG-A-T-AAA--TA--.... TACTCCAAA TTTGCAATTCGTCTAC ... 1050
STAN1 - AG-GGTGGTGCAGGTAG.ATCTAGGTGGG.......... 876

SSABIC ...AG-CA--..C--G-CT...-A-A--.GC..TGGCTTAGC.AGTGGCAGAAGGC......... 995
SVERTYO } .AGGACTAGG.AGAGGCCGTAGCCGTAACTAC. 399
SVERAGM3 . AGGACTAGG.AAGGGCCGTAGCCATAACTAC. 397 o
SVER9063 i CT AGGACTAGG.AAGGGCCTAGCCATAACTACT. 910 =
SVER155 o-CT-...-T--... AGGACTAGG.AAGGGCCGTAGCCGTAACTAC. 897 =
SGRI677 TC---TT- mqooo>>oo>>ooo>o..o....o AG-T..T-Grrooo..... 5
SMNDGB1 . GGGCAGC- =
SIVSYKIT3 = TGATCCAGCGC. ...ovoosiosveeeeosooios oo ososeresooeeeoessesss e sesssesaeseeeemseerseeerseessereessesesseossessereen 759 ®
SIVLHOEST  -GACA-AGAAAGTCTGCTCG--GCAGGA-GAGAAGACCT-CTTGAGACGAGGATA-G--GGACTTGACTGCTAGAAGGCGG-AGAA--TAAG-AGAGTAAGACCTCACCGGG- o>0400o>oo>oooooooooo»l8§
SIVLHOESTA’' G_Q R K S A R G R KRR P A $DZEDUKSKDLTARRRAOQUKVRRVYVRPHRESTGSZRZPG A 328
SIVLHOESTB "D R E S [ LU G A G R E D IULETRIRRTSILILEGGRTRSGCEISDLTGRVARATGTRTGQ 320 w
SIVLHOESTC R T E K V C S G O EEKGCTLRRG $E G L D C $ KA AE G KE S KT S P G E W QO QO AG G 327 =3
=
c
(7))
0
o
3
=i
®
@
®
®
>
o
3
®
(%2}
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Nucleic Acids

Gag p7 nucleocapsid binds these loops, see DeGuzman, Science 279 384-388 (1988)
packaging signal secondary structure, see J Virol 72:5886-96 (1998)
-> Gag and Gag-Pol start (p17)

_ I
B_FRHXB2R  oooooooooeoeeeoeeeeeeeeeeee e AG.GA.-GA...GA.GATGGG...TGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGA 830
B_FR.HXB2RA _R__.R_ AR A S V L S G G E L Dogag
B_FR.HXB2RB -G .W_ R ERQYTSAGENTS 2605
B_FR.HXB2RC ... K E T R DG C_E S VS I"K R _G_R_I_R_ 270
B_US.WEAU160 G 829
ATUG.UABS A e VYN N— 297
C BT ETH2220 . e s YN Nl 3. W N— 210
D_ZR.84ZR085 A---G-- 347
AE_TH.CM240 y p—— 395
F V850 ... A 185
G_SE.SE6165 oMY 233
H_CF.90CF056 . C---A 177
AGI_CY.94CY0323 .. 3 p——"\ 196
J_SE.SE92809 .. [N S\ 153
AG_NG.BNG . § p— 370
AB_RU.KAL153-2 A 881
O_CMANT70 . .........ﬁ....ﬂ.o..o.o>..>>.o>....o.. 881
N_CM.YBF30 G----CA--m--A 388
SIVCPZUS TC-G-CA-----CGrmreme 872
SMM251 . _ AAC--C--C--GTCA---AAGA--GC--- 1081
SMM9 . . - _ --AAC--C--C--GTCA---AAGA-GC-- 575
STMM83293 ... .-G TGGx- wmen.. Crmemee AGC--C--C--GTCA—-AA-A-GC-—- 749
H2A DE.BEN TT. ...C-+---AAC--C--C--G--A--AA-A-GC-- 1143
H2ADEBENA V. L P LDR S KLV G D G| R_E K LR LETRTE K S R 363
H2A_DE.BENB A R N_S VI R _G_K_K A Dagag
H2A_DE.BENC AR ETP S S$EGKTFKQ 32
H2A SN.ST  T.o. o ATCCTACCTTTAGACGGGTAG-A .. TTGTGG. =, Cronees AAC-C-C-"G--A--AA-A-GC-- 588

H2B_GH.D205 . i ...Crn-GC--C~-CC-GTCA---AAGA--AC— 1119

H2B_CI.EHO GC--C--C--GTCA---AAGA-GAC--- 1120

STAN1 -G--CAC--G-C-C-GTCA---A-GA-T--G-- 942

SSAB1C ~-...A-.GGA-.A----- commmmes TAAC-----C-----T--TA-GA--C---- 1057

SVERTYO . CTGGGCAAGTAGGGCAGGC-, .4 -GGTAC-C.A---...G---GCTA-C----C-C---ATA--A--C------

SVERAGM3 -...TCTGGGCAAGTAGGGCAGGC-.--C..-GGTAC-C.A---...G---GCTA-C--—-C-C---ATA--A--C

SVER9063 . ...CTGGGCAAGTAGGGCAGGC-.--...CGGTAC-C.A- .G---GCTA-C----C-C---AA---A--C--

SVER155 . .TCTGGGCAAGTAGGGCAGGC-.--C..-GGTAC-T.A-----...G---GCTA-C----C-C-G-ATA--A--C.

SGRI677 . C-.-GTCG--....-C.A-----...C-G-G-TCAC----C-C-GTCA---A--AGCC-C-- 767

SMNDGBL --..."C.A--——-. -AATG-GAAC--T-CC--GTTA---ACT--T--G-- 490

SIVSYKL73 i CAGACTGCCCACAGCAGTCGGGGAAATAG.G-...GA.....C.C.-----AGCA---G-GT--G--A------ CA--TA----GC---- 838
SIVLHOEST GCCTTGTGAGAAGTGTGTAATTCTGATCTAGTGTAACTGGGACACTAGTGGTA.GCTTCACT vvvecooevveeesssnimemen ...AT--G-TAAC--T--CC-C--TA--CA-ATTGA-A- 1116
SIVLHOESTA .

SIVLHOESTB

SIVLHOESTC
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B_FRHXB2R TCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACA 965
BIERHXBRA R W E K I R L RPGGKKEKYKLKHIVWASRELERTFAVNPGLLETSESGLCR Qgag
B_FRHXB2RB T D _G_K K F G_%_ wW N wW Y_G_Q A G S $§ N D S Q [ I L A C $ K H Q K A V_D_ 305
BFRHXB2RC S M_G K N S VK A RGRKEKTS I KT Y S M G K QGARTIRGSS$SWPVRNIRTRTETST 312
B_US.WEAU160 ~A-G 967

ATUG.U455  -TC-——G CAG- 432

C_ET.ETH2220 -GCC AA - ~Gore-CCrmeCrmenen YN Gro-AA==-Tro-CormeCrmeAre-TormeTememaCormenens A~ 345

D_ZR.84ZR085 -GCT C A 482

AE_TH.CM240 -GC [N, ¢y NMEc e oS c N, M. S G o S o Rty N, o, SU— M A---CA-- 530

F VI850  -GA A G A 320

G_SE.SE6165 -GCT. G -T---CA-—- 368

H_CF.90CF056 c ~CT-- 312

AGI_CY.94CY0323 ~GCr----G-GGrmrormrmmrmemememmmememememameaxGoCrGrmmrme Crmemmmemememeae Aeme T-GemeArermene-Corenn Conmemen T emememce G---me-A--CA-— 331

J_SE.SE92809 TCome-GT--GorArmrmeeen CA-- 288

AG_NG.IBNG VGG UY A, M G-—-G--A--CA- 505

AB_RU.KAL153-2 - / A A \-—-CA--_ 1016

O_CM.ANT70 \ / TG-G--TAA-GAGA- 1016

N_CM.YBF30 Gr--Amrer-TTG-C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA- 523

SIVCPZUS ~ -GCT--wrerm-GrrmrmrC-TorAn- TormemmmememesGreme TGA-Grmrmee Trmee Toemmemememenana Gr-Arme-T--TTG-Cr-A--T--AA-Gr-erm-Gro-Conme-CTC-- 1007

SMM251 “GATA—--rcA=-C--C-A-C--CrrrrrnnG-C TG--G-G—G --GCA-AT--AT---TA---T-G-T-AGCAGAAA------G--G-ACAA----A---CA-A- 1216

SMM9 -GA--TA C-—-C--C G--C-TGC-G-Grormrmme -GCA-AT--AT-G--CA----T-G-T-AGCAGAAA------G--G-ACAA------T---CA-A- 710

STMM83293 .o>..4>......o..>.....o....o..o..o........o..o TG-Grorr-Grrm-Grer-GCA-AC-AT-G--CA---T-G-T-GGCAGAAA-----G-GT--AA------G---CA-A- 884
H2A DE.BEN  CGA--TA-----G--A-----C---C--C G--C-GG T--G----GCG-AT--AT-G--TAA----G-T-GGCAGAGA------G--GT--AA------T--CCA-A- 1278

H2ADEBENC G N 3 K K L G Y G P AERTFKSGGI NITLCGQRMN WINSDWOQRACW S Q KK V_AK._ 415
H2AZSN.ST  CGA=TA=-~G-~A-=C—-C~C T-GGCG-AT-AT-G=CA-=G-T-GGCAGAGA-~~--G--GT--AA--G-T--CCAA- 723

H2B"GH.D205  -GA--TA----Gr-Acrms-Cror-Cr-CrmrmemrmenGrrmae T G Crmrmmn Gommemeoees GTG-AC--AT---CA--T-G-T-AGCAGAGA-----G--T--AA------A---CA-A- 1254

H2B CI.EHO  -GA=-TA-----GG--A-----C---C--C GTG-AT--AT----GA---T-G-T-GGCAGAGA---G---G-G-T--AA------A--CC-GA- 1255

STAN1 CAC--TT--G----A--C---C-C--GAAC G---AAA-AA-G--G--C--T-GGC-CC-CGAGAAA--Crmrm---- AA---G---CA-A- 1077

SSABIC -GC--TC---TC-G-CA----C----CAAC-------- GorGreesGree-Greer Corneemeemeeees Ac--Acren-T-----TAGCC--TCAG-AAAT--C-----G---AAG-----GGTCGTCA- 1192

SVERTYO  C-A--TT--G----A--AC-TC-C--GAAC--------m-- G--CC--A-T--se-T=-Asmremem-Grm-Acrn-A-G-G-C----GCC-CC--GAGA-GT---G--G---GAG--G--G---A-AG 607

SVERAGM3  CAA--TT=-GC-T--A~-AC-TC-C--GACC-+-r-r----- G-CC-A-Trrmem-To-Anemecees Go--Ar--AA-G--G+-C--~-GCC-CC--GAGA-AT-AC--~T--GA----A---AGA- 606

SVER9063  C-A--TC--G-----A--A---C-C--GAAC------ werer-CoA-T--Grm-To-Aceremen-G-T-AA--A-G--G--C-—-GCC-CC--GA-A-G T

SVER155  -GA--TT--GC-T--A--AC-TC-C--GAACH----r-G-C-A-T--- -

SGRIB77 ~ CACG-TC-G--Gr--A--C--C-T--GAAC-G-A-Go-G-CC--A- oo Tr-Armrme-G-A-AA--AA-G--

SMNDGB1  -AA--TT--Gror-AA-A--A-AG—T--T--Ar--TG T ----G-~-G---CC-CTG T---TGT-AAG-T--AT--~-TA---T-GCT-ATCGGA-AAA--CC-T------CAGC---A--GA-A- 625

SIVSYK173  CA---AT=-Gormrrmeee C-CC-A--GAAA--G---+-GCGC--CCT-G-TCGr--T----T-r-r--AG-A----T-G-CAr---+-GCC--TCGGACCAA--CA-G--GT-TAA <---m-- GA-A- 973

SIVLHOEST ~ AGAT-TTTGT-GTG-CA--C-re-A--T---A-T--A-G-CT---Cr-AA-Gor--GmArmecena- CG-AA--AT-+-CA---T-G-T-GGGAT-ACAA--C--Gr-rr-Grrrm--G---AGA- 1251

SIVIHOESTA R F L _$ C Q A K T W E $ K D L S K KT CRMGNERIRO QIWI G I TTLGNSZRRVS$E 397
SIVIHOESTB D F C S VR LR PGS KKTYQKRHAVEWATEKETLDRTFG L G S Q L[ L E T A E G_C K Kgag
SIVLHOESTC K_I_F_V_V_S_G_$ D I_G_V_K R I_I"K K D M 3$ N G O R K N _$ T D L D W D H N S W K Q Q K G V_R_ 4o1
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B_FR.HXB2R  AATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGAT 1100

BFRHXB2RA _ | L. G Q L Q P S L Q T. G S E E L R S L Y NTVATILYCVHAOQR K_ D T K E A L D_K_lgag

BIFRHXB2RB K.Y W D S Y N H P F R Q D Q K N L D H Y I 1T Q% QP STV CITKGSJS RS K TP RKTILS$ TR 346 @)

BFRHXB2RC N_T_G_T A T T I P 5 D R ITRRTSIII $ Y S S NP I_I_CASKDTRTD K R H Q G S5 F R _Q D_ 35 o

B_US.WEAU160 AT 3

A_UG.U455 AT G-T--C o

C_ET.ETH2220 ----A-TAA G-T o

D_ZR.84ZR085 ----A---A: G-T---A T

AE_TH.CM240  ---A-A-A----T----GT--A-T--CA

F_VI850 —---A-AA ®

G_SE.SE6165  ----A--A-----T-G T--C 0)

H_CF.90CF056 G---A-A-A----A----G---G-TA--A >

AGI_CY.94CY0323 -T--A---A----T-----T--A-T--CA-A o

J_SE.SE92809 ------ A-T-r--r-Crnnen-G-T--C 3

AG_NGJBNG = -C--A-—-A--T-—T-GT-CAG \ ®

AB_RU.KAL153-2 T A-T--CA A A------C T--A- 1151 n

O_CM.ANT70  GC- o..>o>m...ﬁ.o Gr--G-T--CA-r--r-- G o>oo..oo>o...o c GG--CG-A--T-GTG--GG---T--CA- C-ATATA-A-TGG---T--GC--C-G--AA-C-A~-T- 1151

N_CM.YBF30

SIVCPZUS

SMM251 -

SMM9 T TTCGTTTGCT o TAG -Gt T AT T-A-AGAGCC-Torre-Co-T-CCGCGT - T- GG CAT-COC-GAAGAGA-AG-G--C-T--TG-A—AAA-CATAG.

STMM83293

H2A_DE.BEN

H2A_DE.BENA

H2A_DE.BENB

H2A_DE.BENC

H2A_SN.ST  --T= TAC-GTTT-G- ﬁ...d/o AC—G-——-ATT-AA ooo 4 T-=--T-CTGCGT-AT-GG-—-A-A-CGC GAAGAGA AGCG-—--T--TG-A—--AAA-C-A--G- 858

H2B_GH.D205 ...ﬁ.a>> GTCT-GCT----TAG-A-CA--=-Gr-r--A-TT-
.j.> oqo oo C-CTGCGT-A--T---CC-r- CGC-GAAGAGA-AG- G- T-- TG -AAA-A-G-TAGC 1390

H2B_CI.EHO  ---T-G-AA-GTCT--GG-----TAG-A-CA-----T----A
STAN1 G--CA-A-A-GTAT-GAGC--GCTAGAA-CA=-----rmmene- o...>.> AGTC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG---A-T--CGC-GAACAGA-AG-G-----T--AG-------AG-G-TATTAG- 1212
SSABIC -T--TA-TGTA--C-TT--CCTAG---CT-----G-----GA-TT-A-TTG-TC-C-T----TT-TGCTGCG TG T-AGC----A-T--CGC-GAA---A-AG-G-----T--AG----—--AAA--CG--AG- 1327
SVERTYO  -~-CA-A-A-GTC-CT-C--CCTAGAA-CA------- o..o.oo -A-A-AGTC-G-TC---CTT-GTGCGTA--A-----CT---CA-GGAACAGA-AG-G-------- AG------AG-—-CA-CAG- 742

SVERAGM3 G--CA-A-A-GTA--CT-C--GCTAGAA-CA-----G--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-T---CCTT--GTGCGTAT-G-T---C--A--CA--GAT-AG--AG-G-------- AG-A-----AG---CA-TAG- 741

SVER9063 G--CA-A-A-GTC--TTTT--T-TAGAA-CA-----C--G--G-GCT-A-A-AGTC-G-TC---CTT--GTGCGTG--A-----CA-C--C-GCGAACAGA-AG-G-------- AG------- GG---CA-CAG- 1252

SVER155 G--CA-A-A-GTT--CTCT--CCTAGAA-CA-----G--G----G-A-G-A-AGTC-G------ CTG--GTGCGTAT-GCT---C--C--C---GAA-AGA-AG-G--------, AG=--=mnneneee! CA-TAG- 1241

SGRI677 ---CA-A-A-GTTT--ACC--G-TGGAA-C------C--C--G-GG--A-A-G-TC-G-T----TTGTGCTGCGT-A-T-GG--CA-T--CGC-GAACAGA-AG-G-------- AG-------- G---TA-CAG- 1037

SMNDGB1 ---C--CTC-GTATGTTGG----TATA-G-CCA--------- TA-T--A-A-G-T--GGTAGGG-----CTGTGTTG-AGCC--CA-A--CGC-G-T-----A--T--GAG---AC-A--T------A-A--AT- 760

SIVSYK173 ---T--CAC-GTC----TT----TAGAAGCT-AT--G------ A-TT-A-A-AGCC-T-T-GGC-T-A-TT-GGT-G-A-GGGCC--T---GCC-AA-AG--AG--G------- TG--C----AAA-C-G--AG- 1108

SIVLHOEST ---C--ATCTGTCTGCTGG--T-TATA-GCA--T--T--TA-GA-C--A-AGG-C---GTAGGG------ TGTGT-A---GC--CTGT--C-T-G-AG--AGA---TC------ TC---mm- CA-CAGT--AG- 1386

SIVLHOESTA' N_P_|I G L L A F I G_NW F $ E P K G L SR D S M CHILILILSPRSKNIRHSG S H Q $ S 440
SIVLHOESTB I_ LS VCWPLY GT G S KNTLKATLVGTVGV I CCCHLILGVRISDTQE A I S K Vgag

SIVLHOESTC K-S Y T S G G L Y M QT VTRTSFSRPF$S$S G QY VSSAAVGSFSETF ETY QT TRTKP SV K 441
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STMM83293
H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA
H2A_DE.BENB
H2A_DE.BENC
H2A“SN.ST .
H2B_GH.D205
Immlo_.mzo
STAN1
SSABIC
SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063
SVER155
SGRI677
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

-..GCG-C-T-T-GT-GCCA...--CT--G-A~T-—.
..GCC-T-T-GT-G--A...--.G---AA-GT---ACAGAGACATCTAGTGG
..GCC-T-T-GT-G-GA...--.G----A-AT--........c.....Goorrrree

..GCC-C-T-GT-G-CA...
..ACC-T- 4 GT-G-CA...

cleic Acids
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Nucleic Acids

Gag pl7 V Gag p24

B_FRHXB2R ... T ACAGGA........ CACAGCAAT.. CAGGTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGA...ACATCCAGGGGCA 1211
B_FR.HXB2RA . .D_. . . .N_I_Q G_Quaag
B_FR.HXB2RB oo Q_ QL T T D T AL TR SCAKILTL S C R T S R G 38l
B_FR.HXB2RC TH_P_G_A_ 390
B_US.WEAU160

A_UG.U455

C_ET.ETH2220

D_ZR.84ZR085

AE_TH.CM240

F_VI850

G_SE.SE6165

H_CF.90CF056 .

AGI_CY.94CY0323".

J_SE.SE92809 ..

AG_NG.BNG .

AB_RU.KAL153-2 . / A

O_CMANT70 .. ~AG.. - .- TGCG-- A-- 1256

N_CM.YBF30 .. N 775

SIVCPZUS . . AG.-G.... _ N— 1259

SMM251 A-A. .-A=-AC.-A-AGGT--TA- 1468
SMM9 .. -CA.. ..-AG-AGGT--CA- 962
STMM83293 ... . C..-AG-AGGC--CA- 1136
H2A_DE.BEN AC..-AGCGGGT--CA- 1530
H2ADEBENA . T E N A K Y K8 T NS T T $WE KRKLPS R A T._S G_W_Q 485
H2A_DE.BENB - N 7. V. QO O A G G Ngag
H2A_DE.BENC P C N_..K R V_A_ 493
H2A“SN.ST . A a>o>oo>>o>oo>oo>oo AGCGG-AA-G-AGG—C-T--..C--A=-AC...-AG-GGCC-CA- 975
H2B_GH.D205 “ATAA-...CCAACAGCACCACC-...... AG-G--GGrr-ro-T -, .<emrem C..-AC-GGCT--CA- 1491

H2B_CI.EHO B -CT.. ..-TGA-TAAACCAAGTA-ACCA-C-.... AG-C---T-GCr--T--...xcremm C..-A-AGCT--CA- 1492

STAN1 S o A ! AC-....CAGCTGCG-CACC-AGTGGCAGACATGGT .. T--AGTAC...-ACAGA-TAAT-- 1347

SSABIC ~-AT-AG...CCAACAGTG-CACC-AGTGGT-G-TCG-Go---rm-- _CA-TGTC-..GTG-TA-TAAT-- 1477
SVERTYO A--AA--AAAA ATG.. --A-G.GAATAGCAGCGCCACC-...GG-TG-T--G=---TT--.. --C-—-AC...-ACAAGGAAATGC 877
SVERAGM3 AA--A-ATACA.AC GTGGACAAAAGAAAAATG---A-G.GAGTAACAGTGCCACC-...GGT-G---T------T---_..~-CA--AC...-ACAGGGAAATGC 888
SVER9063 AG-AAAAAA -TA..oooovooooeooeeesorre e GAGA.CAACAGCGCCACC-...GGT-G---T-----T-—...--C---AC..-ACAAGGAAATGC 1387

SVER155 GGACA-—--AAAA Aot ioooveeossrvrssimemmee ..GGAACAGCG-CACC-...GGT-Go---nonmnov TT--...C-CA--AC...-GCAAGG-AATGC 1376
SGRI677 . ...CAACAGCGCCACC-GGTGGC-AATCAAG------- ~.—AGTA-..-TCAGA-TAATGC 1154
SMNDGB1 A ~TA-G---T--.. T--A--A-GGG-TGCAGCA--A-- 838

SIVSYK173 : G.CAGCAACA-CGCCACC-......... <-AGG---C--T--...-C---TC-GAA-TCCT--AAAT-- 1291
SIVLHOEST ~.-A—-A_AACA... . . AG-GGG-----T--..CC--ATA-.. GAGAAA-TCA-AG 1467

SIVLHOESTA .. . . . T R G K L S..P D K. R K S E 467

SIVLHOESTB "G G N Y P_L I _.R E_N_O_ Rgag

SIVLHOESTC .. B 0O G ETIT .P $§%.. E K I[_R_ 464

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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H_CF.90CF056 G
AGI_CY.94CY0323

J_SE.SE92809 -CC

AG_NG.BNG  -—AC

ABRU.KAL153-2 ---AC---C---T---G

O_CMANT70 -

N CM.YBF30  --eoemmemees C-GC-GA---CrmemrCrrmemeee TG

SIVCPZUS G \ C--T- >...o.....o..o..o.....oﬁo..o ........... G-G-T--Crrrer-G-Croree

SMM251 CTAT--C--C-T-C-AT--AGC--GorrerAremreen- (O T-GArr-G-A--AAA--TG-AG-----AG-G--AGGA-~-CAG+--C-Grrorerr-CTGoro--CT-T--CA-T--TCA 1603
SMM9 TTATACC--C-TAC-TT--AGT--A-----A. T T-G AAAA--TG-GG---G--AG-G--AGGA---CA-~-GC--ermenx-CTG-=-T--CT-Y---A-C--TCA 1097
STMM83293  TTAT--C--C-TAC-AT--AGC--A--=-Co-Grrrrrmrmemenen GT---G-G-A---AAA--TG-TGrr-rmrev G-G--AGGA---CAG--C

H2A DE.BEN  CTAT--C---GT-C-AC-GAGC--CCrrrr-Cormrmrmmmemrmens Tr-G--G-A---AAG-+-G-GG------AG-G--AGGA---CAG---C-Cr-rmrenv CTG---G--CT-T---A-T--TCA 1665

H2A_SN.ST _ CTATACG--GT-C-AC--AGT--CC--CC-mmTororrens Co---G-A—AAG--G-GC----AG-G-AGGA=-CAG-—-C-Corrmvs CTG—-G-CT-T--A-T-TCA 1110
H2B_GH.D205 _CTAC--C--C-T-C-GC--AGC--CC----C T GT A---AAG---G-GG-------AG----AGGA---CAG---C--

H2B_CILEHO _ TTATTCC--C-T-C-GC--AGC--CC----C C T AAG---G-GG-----AG----AGGA---CAG---Croememem= GTG T--A-

STAN1 TG-------ACTC-TT-G-----AC-T--CC T-—-AC---T--G--A--AAGG--G-G G-----A-AG--------—- CCA---CC-Crremennn GTG-TTAAGTT-T--CA-T--TCA 1482
SSABIC ~TG-+-Cr-Co-C-AT-Gr-Cr-Ax-G-AC-Torme- Trmrmemcmes GA-T--G-A--AAG---~-T G- G-AG=--mrmeoe AGC--CCr-Gormrrmrmes T-T--TT-T---A-C--TCA 1612
SVERTYO  CTG-------GTAC--T-G---GC-C--Crrmememv C-----G-----AAAA--TG-AG--—A-AG CA---CC CTG---A--CT-T--CA-T--TCA 1012
SVERAGM3  -TG-A-----GT-C--T-G-----AC-C--C C---e-G---AAAA---G-AG-----A-AG-G CCAG--T GTG---A-CT-T--CA-C--TCA 1023
SVER9063  CTGe-----GTTC-AC----C---C-Cr-Az-mrmrov UG S G--A---AAA--TG-AG----GA-AG-G--Ax----CCA----C-Corerenn GTGT-----CT-T--CA-C--TCA 1522
SVER155  -TG---G---GTAC-AC-T------C-C--CC AAAA--TG-GG----A-AG------- CCA---CC-Crrrorma- CTG------T-T—-CA-C—-TCA 1511
SGRI677 ~ CTGe------C---C-TT-G--T--GC-C-Grrrmron R TS M YT S A il CCA=-+-C-C---=-G-~-TGTCT-T-CT-T--G-—TCA 1289
SMNDGBL ~ GTATCAGT--ACTC-A--AGT----G-T-A--C-GA AC---G----A---AAG-GG-AA--G--G--C--C--TC-A--Croemrce [y N— A-T-AGT--T----G--T-T 973

SIVSYK173  GTG-A-T-—-ACA-GAG-CC--GT---G---C----AA-------GG-G-CT--GA-CTCC--AAAA--TGATG--TCCA-AG-G--AT-A---CAG--TC--Ax--r--—- TTT-TT--TT-T--C-C~-TGG 1426

SIVLHOEST  -TG-------ACAC-TT=---G--Cr----AA=-C-AA------Gr--A-r-Grer=-C-GA-G-G G-AA-----ACAG--G-Ar-r--rmree- Coe-Aere-AA=-TTT G- TG-Tmmrmeee TGT 1602

SIVLHOESTA M_G T Y T F I_LA Q N_NTNMGENSGR QR L ETRNSSNVEFSILNZRIKSFA

SIVLHOESTB ,>\<I.ﬁ_u_|m_u_u._._0._.<<<_A_<mD_MO<<_AU_MO<>_<__nm>_|._._m_A>_|_u

SIVLHOESTC D. G Y T H I_UY R P EQ Y KHG IS KSWEKTEVGENIQKOQIOQCFQOQPISQOQRKLGLMIS M 504

Nucleic Acids

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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B_FRHXB2R CATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAG...ATG
BFRHXB2RA _M_ L N.T V G G H Q AAMOQMILKETINETEAAEMWDTRVHPVHAGTPIATPGQ. MR Egag
B'FRHXB2RB P_C $ T Q W G D T K QO P C K C $ KR P S MREKTIQNG TS E_ 261
B_FR.HXB2RC |_._|>|xl_._Imlm|o|4|w|m|w|1|>|z|<|x|mlol_._Iolwwlolmlolxlz_|o|d|m|> |||||||||||| D E R 476
B_US.WEAU160 T-A

A_UG.U455  G----G--TGT. C--GemeT T G----C--GT-A

C_ET.ETH2220 T c G C--GT-A G

D_ZR.84ZR085 C--GC-A G G

AE_THCM240 G c [T\ Ry S — C--

F_VI850 T C--T-A GCCC

G_SE.SE6165 T (SN, i, S —— G----C--GA CAA-G

H_CF.90CF056 T------- C--G--A

AGI_CY.94CY0323 G C---—-C--GACA A

J_SE.SE92809 C--G-A A

AG_NG.IBNG G--A A

AB RU.KAL153-2 Go-----Grm-T--- GT-A------CA--G

O_CM.ANT70 ~TG-CA-A-Ammmeenee G—TT- A-Ger oG AGT Aermmoeemmre A TG ACT--C-+-CCA-CG-T-=---GT-GC-re-Gomr...~-A--G

N_CM.YBF30 GACA C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--A...C

SIVCPZUS T o..ao.q>.> ........... o.o...> ...... Ol P .Y S, - ﬁ.> ...... ACA=--=-TCrmrrmmmeeei (oM. et G---.

SMM251  G--T-=-TTGT----A-AC-----=-G-Torrm-Go-TA-C-Gro-T-TTw-AcrmemmenGrrmrmemen T----CTTGCA---C---CAA-CA-...CT--... ACA--A---A---_. C-T--G-- 1729

SMM9 A [CH— TAT-G—-ATT~AwA-Goron T T TT-CAA-C~-RCA-CA-.. -T-A-AC-G—A-A. C-T- 1226

STMM83293 TA T T--T-+---C-TGCA------CAA-CAC-G--T--GC-GC-G----G--A...C-T--- 1403

H2A DE.BEN  A-----T=-TTGT----C-AT--Corremme- § p—— AA-C- o.....j..a ..... A-w-e-Acene-Corre-TCGCA-~-C---A-A-CA-...-C--CT-AC-G----A---. .C-C----- 1794

H2A_DE.BENA R D Y $ $ RS SRLGFAAPNTR.PLTSRT .G_QR 568
H2A_DE.BENB TR E "1 N EE A ADWD S QHUP | P .GCCP L P A G Q. L R Dogag
H2ADEBENC K C L TV W A I 6 K QO L C K $ S FE_ RLCLMKKORQTG I RS GQYQ.APYQQD S_SE_ 55
H2AZSN.ST  A--=T-TTGT--C-AC T AA-C-GG--AT T--T-- A Ac--=T--=CGC-CAA-C—A-A-CA-..-C--CT-AC--G-G-G—...C-C—-G-- 1239

H2B_GH.D205 G Ao C--CCAGCAA--C--GTCA-CA-...-C--A-GC-GG—A-A...C-T-G-- 1755

H2B_CI.EHO - TA-T-GGrmr-TA-Toemermemees A-=---C-----CCA-CA--=----TC--CA-...-C--A~GC--G---G--A...C-C--G-- 1756

STAN1 A--CC-Gr-----T-ACA--C--CCCA-CA-----A--GC-AC--G-—-G--...C-A-G-- 1614

SSABIC ~ A-----C--TG---A--A-A--C--G-GG--AC-A-----AG-G----TG T T--rccr-Ancne-Grmrov T-——-CCTTAGA--C--GCC--CGCA-CA--CCCA--T-AG--AGT-...C-A--G-- 1744

SVERTYO Toe-Teer-Acs-=-A=-CC-G----GT-ACA--C---C-A-CC-r---A--CC-AC--G----A--...C-C--G-- 1144

SVERAGM3 AT A--CC-Gormrms-T--CT--C---CCA-CA----A--AT-AC--G----A--A...C-C---- 1155

SVER9063 AT A--CC-G----GT-ACA--C---CCA-CA-----A---T-AC------A--...C-T--- 1654

SVERIS5  GoooT--TGTCT-A--A-ATo-G-GGrTorrmmrAG-GrrrrA- TATrrrmmrerev A-~CC-G---GT- ACC-C---CC~-CG:--C-CT-GC-G-G-A--..C-C-G-~ 1643

SGRI677  Ge----C--TGT-A-A~-A-AC----G-GG--AT-A-----TC-T--G--AGT---

SMNDGBL == G--TGe--A--A-AT--+-G-GmeAremro-G-Comemens TGTA-T---

SIVSYK173  ----er T--TG-T--A=-A-AT--+-G-G---

SIVLHOEST =~ T---T----TG--A-T--A-AT-----G-GC

SIVLHOESTA Y _V_K_C_N_W__

SIVLHOESTB

SIVLHOESTC

JIAIIUST] arewllid

AGA 1478

sawouas a1e|dwo)
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Tc-g-1

P V G E I Y KR W I I L G_L N_K_ gag

m|

_SE.SE6165

CF.90CF056
1_CY.94CY0323
SE.SE92809

AB_RU.KAL153-2 A G- 1657
G-GT-A--C----C--- 1654
G---C-G- 1170
A-GC-T-—--G 1654
........ CCAA-----G--GC-A--T 1860
A CA-C--C~-C-GR--G-CCAAT-A~GC-GC- G-T 1357

»>C>T
0,0
P4

@

W@

P4

®

SIVCPZUS
SMM251
SMM9
STMM83293
H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA

H2B_CI.EHO
STAN1
SSAB1C
SVERTYO C--TC-C--CTCA--T-
SVERAGM3 C--T--A--CTC----

o G-TorC-CC-A—-T 1745
- - Arr-CC--CAGAGCAC-.G-G-T...G--AAT - AT oo ererrn [N T TC-CC-G-T 1875
~AG-A--A-+-GT---Ar--CTATA..CTGCT.A-CC-CGGGTAGATGTAG-T.-CC--C--CCGG--crenT--T=-A=--C-TC-A~-GT 1275
C--C--C--AG-G--A----GC-G-A=----ATACA..CAGCC A-TC~-GAGTAGATGTGG-T.-CC--Crre-GroeGrorenTormemce G--GC-A--T_ 1286

SVER9063 ~ C--T----TTCA--- ~Croeemeee AG-G--Ax-rr--T--Ac----TTACA..CAGCC.A-CC--GAGTAGATGT-G--,-CT--CoroeGroremeees T----A--GC-GC-G--GT 1785
SVER155  T--GG-----TCA--Tr-ememuv G-Conrmenc AG-G--A--G--GC---AG--—-CTATA..CTGCT.A-CC-A-GGGTAGATGTAG--.-CC--C--CGrmrmrenv Ce-A-G--C-A-—T 1774
SGRI677  C--G-CA--GTCA-T C--CT-AA AG---CCTTCA..ATGCC A-TC-A-GAATAGA -G TAG--GC-C-A.=-C-G--A----G-T--TT----C---C-A~-GG 1552
SMNDGBL ~ C--TTCA--CTCr--Trrrmememememece TC---AG-GG-Ar----T-G-Cromoeer ATATGCAAC-.A---Gr-...---AAT------AC---Cre-Gr-Toww-T-A---CA-G--~-G-T 1236
SIVSYK173  T--CTCC-CCTCA------ <-A--A--CT-AA--GCT--G-rc--Acw=-T--TAGGC.AG--C--C--- .. G-A-Arcrcmemrmans YN C--T--A--GC-GC-G--GT 1689

SIVLHOEST =~ T--T-AT-C--CA--TG-G-----GGTC--CTCA--AG-AG-A------C---CC----CT--... GCAG-.C-C---T...G-AGAT -----Asrmemrmsea- GA----G-C--T-A--CTA-GG-A—--G 1862
SIVIHOESTA’ S $ C N R C G R G H L NS RRTTSLDVY .$R.HS CRZ CRKNLS$RMGHSG Y G K S 594
SVLHOESTE P N A T O VA G V TS TV E & O LA W G T A b T PV D VG K Y K E WV ITO A M _E_K_gag

SIVIHOESTC T L M Q Q M W 0 G S P QO Q $ K N N $ P G [ Q. O G L .. $ M $EKFITKNTGSTFRTLE WK K. 58

Nucleic Acids
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B_FRHXB2R TAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGG

BFRHXB2RA |_V R M Y S P T S I L DI R QGUPJKEPFRDVYVDRFVYZKTLRAETG QASGQEUVZKNMW M gag

BFRHXB2RB $. § E C I A I P A F W TS DKDORNPTILETMSTGCSTRKILSEDPSKI_HRRS$ K| G 3 536 @)

B_FR.HXB2RC |m|x|z|<|Jw|n|<|o|_._Imlo|_._|_A|4|mlql_AIoIqlrljalxlr|o|m|n|<|r|Jm|zImlxlwlx|>|w|ﬂ|4|o|olx|x|r|clo 556 o

B_US.WEAU160 T 1740 3

ATUG.U4B5  -ermememememmemencee oj ...... T P G R S, L TA-A---T Tombs 1196 S

C_ET.ETH2220 GT--m-T A T o it N Y. N W, ——— 1115 o

(DAY VA 10): - J—— fc) pm— S—e) 1258 T

AE_TH.CM240 GTT---T G----A c fomm— 1306

F VIB50  —emeememememens TeeGTomeee-T YN My GGG 1084 ®

G_SE.SEB165  --rmemrmememmememeee GT----T-A G--A SN e Vel TR ——— Teer-GGCrmmin 1144 ®

H_CF.90CF056 T--GT Aceme-Goenme A \ / T--G--G 1088 >

AGI_CY.94CY0323 =--rmene-Corrmmemeee C-TT----CT A ORI, MR TA---re-Toe-TGrm-CrmemrArArmemeA-Cremmces fcH— 1107 o

J_SE.SE92809 - GT o Toe-T-=-T AT A 1064 3

AG_NG.BNG  =-roer-Gremmememenen GT--meT Groem-A @D

AB_RU.KAL153-2 GTT--T-A G---A A Z

O_CMANT70  -G----A-----Cr-e--AGTG-----CT-A=-T--T- >o..o A A-T--A-A. 1789

NCMYBF30 -T--G T--GT A--G--C-A c \ G 1305

SIVCPZUS - A--—CT-T-CGTTG- T--CT-A-T--C- >o..o.....ﬁ.>..o A / T-CA--A-reee-CCormemn 1789

SMM251 GT--C A--A-Aneme-A--TG--A A--G--A---CAGAG Acereer-Core-GCToemmem A Arm-A-AGATGCA-CArmreGrmremronne 1995

SMM9 [com— >4..>..> Ace-Toor-TG-G-Acrerrmrmmees A--GT-Arr-CA-AG-------- TA-A-r-Cr-G-Grerrorer-Ac-Are-A-AGAC-Cr-CAS-Gremememnemee 1492

STMM83293  GT--Cr-emme C-AT-AGTT-A-=-T-A~-G--AG—---Grr-A—A-G~CCAAGT - Acemze-Co-G-G-T-Groe-Ar-Acre--AGAT-CATCA--Grrormrmmemecs 1669

H2A DE.BEN  GT--C----A--C-A--A-T-A--CT-A A Ac-eene-Crer-GCT-G-G-A--A--A-AGAC-CA-CA

H2A_DE.BENA |o|o|x|<|o|_ulzlml_._lrlxlzlxlalolalxl T VP KL CRQVULQKILEGRTNRPSSIKIKTLD |

H2ADEBENB T V. R K Y N P T N_ [ _D_| K | S Y

HADEBENC V_ S E S G T_Q L TS § T § N R D Q K N RS K A M $ T G S G K A $ G

H2B GH.D205  GT--CCurrmorr C-ATmeereeAee AT Arrem AG-Grermmemmemim G---CCA-AG TA-A-----C--—-GC T
H2B_CI.EHO  GT--CC-G-----C-AT-----T-AT--A AG-----G-----A TAA~e Corn i GCT—Co G AmsmA-AGAC-CA-CA---
STAN1 GT---Arr--C-AT---T-TCAG-Cr-r-emmv Comenmev GG-Crror-Go-Tore-AG-rem-CrrmreAchr ToonCorGrCorTormreAnArm-A-AC-ConAr Toommmemme

SSABIC GT-C-A-CAAGTAA =T A T-A G T-A - T=C-AG- T TAA—-C-GG- G-~ GA-AGAC-CT-CT-—-G-Coonmm 2010
SVERTYO GT--C-A------C-A-~-AGTATCAG-C--A--

SVERAGM3 ~ GT-—-A-----C-A-—-AGTGTCTG-CT-A- - G-G-C-A—G-A-CA \ereer C-G-AA

SVER9063  GT----A-----C-A=--AGT-TCAG-AT-A-----Core-Gres--T-Asmen-T--C-AG--T-renemen TA------C---G-AA- o.....>..>..o..o...oo>..> ...... C-Arenenen

SVER155 GT---A-----C-AT--AGTGTCTG--T-A--T--C G--C--Ac--A--C-A--T A-A G-AA GGA--A--C---C-A------ 1909

SGRI677  ---GCAG-----C-AT--CCAA-AGG-C--A-----TCrr--Grore-T--A CCAG A-A G-C--G .> > YN, i, S 1687

SMNDGBL ~ -G---A--GTC--T-T--A-TA--T--AACA--TG--—---G G-T-—A TA-A---C--TGTAA-G----A--Aremrerrev GGA--A----G-TG-----C 1371

SIVSYK173  GT--GCAGG-C--C-A---GTTTCT--CT-Ac---=-A---G-Co----A---ATT--C-A A-Ax---CC-TTGCT------A---G--GGAC-CATCA--C---GGG--C-A- 1824

SIVLHOEST ~ ----C-----CC--CAA--AGTA--TG-CA------C-A--------Cn- A--Go-T-m-Acr-Acee-Crm-TArme-Tor-GoAn-Gorer-A-AG GG Cr- T T--Arer-G G-Grerrmmem 1997

SIVLHOESTA S Q N_P S T S | IolzIolI|o|4|m|4|o|m|>|_“|mlml_|o|x|w|<|rlmlmlqlmlmlx|m|m|r|m|m|m|x|o|<|_ulm 635
SIVLHOESTB V_ V. R T H Q P V_ S V_ M D I”TK Q G P K E P F KE Y ADRTFFRKALRAEGGSTHETVTEKTE" W_M__ gag

SIVLHOESTC ﬂmmm_Z|O|ww<|m|<<|._.|m|ax_u_uxm_._.xzZO_OMrXIﬂmOXm>r§X$DmOmmww

.ﬂO> 1741
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€c-a-

SE.SE6165 —--C

“CF.90CF056 A Acm-A A A 1223
GI_CY.94CY0323 -------- C-- A Aceeee-AA 1242

J_SE.SE92809 / 1199

AG_NG.IBNG - 1407

AB_RU.KAL153-2 G- 1927

O_CM.ANT70 C--GC 1924

N"CM.YBF30  ------AC-C--A--A-rc-cec-Acemrcemeceeess ACAGC-CCrrmrmrmrm-Ar-GrrreGA-w-CTormrer-Grmrmemee Grr Co CorororenGosGrmre A-CA-woecemecenece GC 1440

SIVCPZUS G--C- 1924

SMM251 A A--A--Go--T---T-AA 2130

SMM9 TCACACAT e Conr G CneATTGG-GC-C-G-G TC--YAT-AATC-CTT Toen-C R-G-A-A-A-AST--CAA 1627

STMM83293  -TCGG--AC--C-AA-Trws-x-- T--T----C--C~-ATTGG-A-G--~-GTC----CATGAATC-C--C G---T-A A--Go-T--Gr-r-A--A-G--A-T--C-GA 1804

H2A DE.BEN  -CC-+--GC--C-AA-A--Gr-+--Crrrrrr-Cr-Cor-TTAG-AC---+-G-Crr-GATGAATC-Cr-Croenrrr-Gro-C-An-Cr-Cro-Crror-GroresCrmem-Arem--G-A--C--GC-AA 2105

H2A_DE.BENA

H2A"DE.BENB T

H2A_DE.BENC

H2A_SN.ST

H2B_GH.D205

H2B_CI.EHO

STAN1 TTGG-Gn-G-C-T--AT-CATCA~Tommmr Gee-CrmemeneT \

SSABIC -C-GT-TCr---A-o-GemeneCrmemeee +—-AG-GC-C----GG-A~CATGAATC-A--C--r-er-Guor-C-T-T-r---Co-A--CA-Tro-r--G-ACAA-w-memn C-TC-AA 2145

SVERTYO  ----T-A--AC-CA-T-------- T--Toreenenene-GTC-CC-G--G-GCC-A--ATGCACC-Cr-Co-Trmrmemen-T-Ac-Go-TmememaeGronemen-Co-AA--T-C--A---A—AA 1545

SVERAGM3  ---=-T-A--AC-CA-T--G-----T-T----C---~-AGTC--CC----G-GCC-----ATGCATC-C-T------ -T-A--T--Coene-Are-G AA-TT-C--A---A--GA_ 1556

SVER9063  -----T-A--AC-CA-A----r-- J C--AGTC--CC-G---G---A-~-ATGCACC----CT--r-rcscxon o, Aoy AR G-C--AA--T-C--Anememens A 2055
SVER155  ----T-T---C-CA-T--Gornr-Cormemmeme C--AGTA---G--G-GCC-A--GATGCACC-Cr-T--T--crem-- CosmenenCoree-Ae-Go-Goroe-C-AA-TT-C--A--C-A--CA 2044
SGRI6T7 ~ --Crme-T-x-C-TA-w-Grer-CroT-GmrmemrcATTGo--C-G - Gor-r--ATGAATC-A--CT-G--G-----C-A-T---T--C G--ACAA T-AGC-AA 1822
SMNDGBL ~ AGC-GCATC--C-TA-AG-------Ax-----=- A--C---CAG--~-G-G-AGC--A--GAA--GA--A--TT-r-Goroee-To-GArmrmmmmmemema T--G--ACAA-----A--C---T-AA 1506
SIVSYK173  -TC-r-AC-----A-T-rmrmemn CrrrrerA-C-GACAG-CC-C--G--A-.. TCAAAC-——CT-G-Go----Co-CA-- T Ann-C TTA--C----A-C-CA 1956
SIVLHOEST =~ AG--G-AAA--C-T--G=-Gr-s--A-w-x-T--C-C-G-TTAG--A------- C-A---GA--G---AT-T G T T-CT----A-G--A-A-A-_ 2132

SIVLHOESTA Omz>0>mO_A_u$_|O<m<_AmODmmo_mmm_ucmm_umOm_u_u._.OMm_u_AZ_mwm

m_<_|IOmm._.m_A_m_AZ__|<OZ>Z_uUOE_|<__A>_|Omo>m_|_m_m_<__<__A>OO|O G_G_P_A

SVIHOESTC R R K C LG R MOTILGAGSILSKHSETKTGHTILTSK wﬁﬁxl_.|<lmmmmorr

Nucleic Acids

B_FR.HXB2R CAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTT 1876
BFRHXB2RA T _E T L L V.Q N A N P D C K T M_M T A C Q G V G G P G H K A R V gag
BFRHXB2RB Q@ K P C W S K M R T Q TV RTLTTF 3$ KHWUD QR L H $ K| K'$ $ Q H VRE $ETDTPATR Q E F 5/6
BFRHXB2RC " R_ N [ V. G P K C E P R L $D VY FKS I G T S G Y T R R | N _ D_D_S_M_S_G_S_R R _T_R_P_$ G_K_S_F 599
B_US.WEAU160 1875

A_UG.U455 1331

C_ET.ETH2220 --—--C G- 1250

D_ZR.84ZR085 1393

AE_TH.CM240  ---------m- C-A--nmmmmv - 1441

F_V1850 ----C--A

G

I

A

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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ve-ga-|

Nucleic Acids

see Kaye, J Virol 72(7): 5877-5885 (1998) Gag p2 role in RNA encapsidation / Gag-Pol TF protein

Gag p24 V Gag p2 Gag p2 \/ Gag p7 NC
B_FR.HXB2R  TGGCTGAAGCAATGAGCCAAGTAACAAATTCA
B_FR.HXB2RA
B_FR.HXB2RB

FR.HXB2RC
S.WEAU160

®M>0 0> W
mi

SE.SE6165
CF.90CF056

>T
@
(@]
<
©
&
(@]
=<
o
@
N
w

SIVCPZUS
SMM251
SMM9
STMM83293
H2A_DE.BEN

H2A_DE.BENA

H2A_DE.BENC
H2A_SN.ST
H2B_GH.D205  ----C----- 04.>.>>0.0.000A..O>O.A ....GGGA-G--- 2233
H2B CI.EHO = ------- G--TT-A-AAG---CCTTG-CAC-T.. . . . e CAGGG-AG 2231
STAN1 ~ ---TA-------m- CAA---A-GCA-GGAGTT........... ....GGGCAGAGGC--- 2092
SSAB1C ----G-----T----CAGCG-CCTTTC-GCA-CAAAC.. . . GGGTCCCTTAGG............. GGGAAGAGGTAGA-CTCTG 2252
SVERTYO ATG---CAGACCA-GCA----CA-..... A . A------ 1613

SVERAGM3 ---ATG---CAAA-TA-GCA--.GC- ...AGA-C---- 1627

SVER9063 . . GGAGA--G--- 2132

SVER155 -CC- -G-. ...G-. SN AGA-C---- 2115

SGRI677 -T-G- AT.. G--CCC-- 1887

SMNDGB1
SIVSYK173 ----A--G--C---GTAATG-CCCAGC-G---..
SIVLHOEST s GCTTC--CC-T-C-GCA-CAA
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

--AGAA-TGCGCAAGGCAGGTTTGTGAGAACAGGAGGAGGAGGT-CC--G 2248

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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B_FRHXB2R  AAGATT..GTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT.... .GA.... 2072
B'FRHXB2RA K | ..V K C F N C G K E G HTARNTG CRAPRIEKIKGC CWKTCGKE G H_
BFRHXB2RB _R L. T S V.S T VA K K G_T O P E |I"A G P L |

BFRHXB2RC K. D .C 3 VF QL W Q R R A H S Q K L Q G P $§ E K G I L EMWI KGR TP NETRTEY"
B_US.WEAU160 --A-C-_.A AT C

ATUG.U455  ..-GA.A c YRGS W | C--G--A

C_ET.ETH2220 -GAGCA..A—-A c G cT A

D_ZR.84ZR085 --A---... c 3 Y N— T

AE_TH.CM240

F VI850  -GAG--

G_SE.SE6165

H_CF.90CF056 .

AGI_CY.94CY0323 -GA-C- T G----A--TCT C-G

J_SE.SE92809 R wenCormePAce-To--A-A=--C A

AG_NG.BNG  ..-CA.. A--CT A G G--A

AB_RU.KAL153-2 ..-GA..A A--CT

O_CM.ANT70 G--A-T-T--A TC-A-A

N_CM.YBF30

SIVCPZUS

SMM251

SMM9  —e-A A= Wenmee RG--C---R-A=-Gr-r-Ar=-T-T=-Ax-C-A-To--Acw-ems-A-G-C-Rr---Crmen- G-

STMMB83293  ...-CA...--A=-A=-C-GGrr-ror-Grrr-Corermron-To-A-A-C-G-T-AA-G--G--A-G-C-A--T---

H2A DE.BEN  “—-GCA.. Acr-G-A-GGCoorArGo-GorA-T-Gr A C-Grms CoAAreeA-G-Crrrmen oo Gr e ConnCC
H2ADEBENA K G .N_$ V L E L W K G G T L GKTVPSTS$KTGLLEVW

H2A_DE.BENB |x|>|...|_|m|<|<<|zIolo|_A|mlol_._|m|>|m|o|o|m|>|_u|m|x ||||||||||||||||||
H2ATDEBENC “R_O._T G T G G V. E R R D T R QD S AEHLEDRAAGS V G S_

H2A“SN.ST  -G-CA. A~=-C-GGrC-Ar-Grr o T-G-A--C-A-C-A--ArA- o C

H2B"GH.D205 GG--CA...-G-CA--C-GG--C C-G--A GC-A o.o A-C

H2B_CLEHO _ -G-CA...-G-CA--C-GGC--C----G-CG--A--T GC-G--A A-GGC---A

STAN1 GGCCCA...CCCCGC-ConrerArmoe-AC—-AT T-----T-T-CAA-A-G-—-TCCAAGAG-AG-ACC—-CAAA--CCTA

SSABIC ~-CCCAAATA----A---Acrmrce A--GCCT--T---CTG--T---TTo--T-Ar-mecemen- G-C-ArmrorCrmmmrcemen C-GCCC--AC--T--G--- )

SVERTYO CCCCCA...C-A-GA----AT---w=-A--TTT--C--T-TGCAA---C-A--TCC--AA--A-------CAAAA---CTA--Gr-rnrn- ATTG------T-GCA---C--C-GG...... ... 1735

SVERAGM3 ~ CCCCCA., --A---rer-Armrmemee- A---TTT--C--T-TGCAA---C-A---CCT-AA--A--A--G-T-A-A--C-T-r----=-G--ACC---G--TTT-GCA----- C-GA

SVER9063  CCCCCA...C-A--A---Ax-=---Co-A---TTC--A----TGCAA--GC-A---CA-AA--A--A--G-TAAAA -CCTT--
SVER155 CCCCCG...CCA----=-Aw-Crrer-Ar=-TT T--C----TGCAG--GC-G--TCCT-AG--A--A----TAAAA-CT T--r-rmrcemn - -GG....-G...
SGRI677 GG-CCG...C-A--A--Cr-Trmrmemememn TTT--A--T-TGCAA--GG-A----A-~-A--A--AC-G-TCAAA--C-TT--G--C--C--AATT--C--TATGGCA----C--C-AG ... 2009

SMNDGBL ~ -G--AA...CC--TC--Crr-r-Cor-AAT-emmememe TGT---A=-GTTC-T--Anwmmemrev A-GG--A--G--Cr----T------GCAATG-AT--T--G-AAGCTC-A--CC--..... A-GCCA 1724
SIVSYK173  TCA--G...A---A--C-A-rrrmm- GC--ATT-—-——--TGCAA-A-G-C—AAAAG--ACTT---GCTAAA-C-TT--T-————— AAC-----—- T-GCA-GG-CC---GG......C-ACCC 2147
SIVLHOEST ~ --ACCC...C-C-CT--C A--GCC---T A----TG+----ACAG--C--AC-GG-A--T-------- C-----C-GTA--AG--TAG-T-TGC-C-G--CC-AAAACCAA-.... 2376

SIVLHOESTA m.ﬁ..._uI_u_uo_us\x>_umIm_AZ<O._.>O._.O_u_u_um_us\OmD>m_04<U_A4_A....wmm

SIVLHOESTB K-P.LT CF NTGKPGHTARMTCRTOQTPTRT OQTETGTC W N C G S K E HRFG _Q C_ P K P K..ga
S_P_D

SIVLHOESTC N P._S L AS I_V_E S Q V_ T Q _Q_E C A D

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid

Nucleic Acids
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Gag-Pol -1 ribosomal slip site, Gag p7 end \/ Gag p1 start in frame 1 Gag-Pol TF in frame 3 Gag p1 end\ / Gag p6 start
stem-loop after tttttt slip potentiates slipage V
FR.HXB2R GGCTAATTTTTTAGGGAA.GATCTGG...CCTTCCTACAAGGG

CF.90CF056 .

1_CY.94CY0323 ..
_SE.SE92809 ..

NG.IBNG .
AB_RU.KAL153-2
O_CM.ANT70 .
N_CM.YBF30
SIVCPZUS
SMM251 .
SMM9 ...
STMM83293

J>‘—‘>I
O @]

H2B OI D205 . . >......40 C--C--CCC- > GAC.........CCAAGTGCCT---..
H2B_CI.EHO G-A. .....ﬁ0.0 ..... OOO G-- CAGGC-CCC---.. 2426

STAN1 . . AL B .. 2281

SSAB1C . . «oreee... [GACCTCC-T---.. 2449

SVERTYO . -AA. . --GA-A------ -GC-GCTAC...TCTTGGAGCG--A-C-.. 1817
SVERAGM3 ..."AA...--CA-A------CC-GC-............... GCTACT-TT.. 1819
SVER9063 . . AA... O.........OO%OOO>O%O>4®O>®AO:>.O... 2336
SVER155 . ..-AA...---A-A------CC-GCA............... GCCA-TCTT 2307
SGRI677 . . .0>O>OO>O>O>...44 2091
SMNDGB1 .
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

Nucleic Acids

2144

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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Lc-g-

_FR.HXB2R
“FR.HXB2RA
“FR.HXB2RB
“FR.HXB2RC
“US.WEAU160
“UG.U455 .-
“ET.ETH2220
ZR.84ZR085
TH.CM240
V850
G_SE.SE6165 ..GA~-
H_CF.90CF056 ..G--
AGI_CY.94CY0323 .
J_SE.SE92809
AG_NG.IBNG
AB_RU.KAL153-2 .
O_CM.ANT70
N_CM.YBF30
SIVCPZUS

“AGCCAACAGCCCCACCA.

'|'|J>UO)>CUCUCUCUCU

<I'f'II

STMM83293
H2A_DE.BEN

H2ASN.ST GGG-TGA...
H2B_GH.D205 GG-GTGACACCATCTGCACCCCCGATGAACCCAG........ R --T-C---TCCAGCAGTGGA-A- 2529
H2B_CLLEHO GGGAT--TGCCATCTGCGCCCCCGATGAACCCAG......... . --T-C---TCCAGCAGAGGA-A- 2524
STAN1 ..GG-G-AGCCGTTCCGACGGCTCCCCCGATG... ..CCTGCGCACGGATTCCCCACAGGTTC---. .G--T-C--CCCAGCCAGGAAA-- 2373

SSAB1C ..--=~ACAGCTCCCCCAATGGAACGGGATTACAGCAGGCCGGAGGAAAATTGGTATGCAGACAGACCTCC- C--TCCAGCAACAGCC-- 2557
SVERTYO AGTG-GC.. ...CT--TCCACCG-G-G--A---C......c..o.o. C---T-C--CCCAGCAAAGAA--- 1870

SVERAGM3 CCGAGT---T-C--CCCTGCAAAGAA--- 1875

SVER9063  AGCG-GC.........cccvvvvvvviriiriniieieiieiecienieiseeiennenn CC- L TC--C-GA--.... ...---T-C--CCCAGCAAAGAA--- 2380

SVER155 ~:GT--G--CCCTCCACCGAACAACTCTACA--TT-C--CCCAGCAAAGAA-- 2372

SGRI677 wieee.. GAAACAG-TT-C--TCCAGCAAAGAA--- 2147

SMNDGB1 B L CIT AGAAA-C 1837

SIVSYK173 . e ASA 2271
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

Nucleic Acids
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Nucleic Acids

_CF. ‘90CF056
GI_CY. wh0<owmw -A
SE.SE92809 --.....

“>T

N _CM.YBF30  AT.... -G >OO>.>,?.>OO>O>>OO .....................
SIVCPZUS -G A-CAA-A--- e AGTGA-Cm G FAA-AGG e,

SMM251 ceieinenn.G-AGAGAG-A-...o

SMM9 A-TGAAG >.ﬂ >O>,ﬂ AAG-T-GGC-G--G...... O>O>.>O>..:.

STMM83293 G-TGAGA--T-ACAT-CAGCT-GGC-AG-A
H2A_DE.BEN  GTTGGAG--A-A-AT-CAGC-AGGG-G--A

H2B_ClI. EHO  G-TAAAG-AC- >O>.ﬁ CA- O.ﬁ>OOO >O A
STAN1 G-TGGAGCA--A--CCAA-A--GG-GA.........
SSAB1C GTTAAAGCA--A--CT--TC--GGG-A-CG..

.A-A--ACTCGCC

G-AGAAA---C-GT.

SVERTYO C-TGCAGCAA-A--CA-AGA-AGGG-A-CA .A-TGAGGG--C-.. ..GA---AT-CACCG... .
SVERAGM3 C-TGCAGCAA-A--CA-ACA--GGG-AGCA. .GTTGAGGG-AC.. ..AA-GGAAAA-A--ACCAG . 1934
SVER9063 C-TGCAGCA--A--CA-AGA--GG--A-CA .GTTGAGGG-AC- GGAAGA--A-ACCACC

SVER155 C-TGCAGCA--A--CA-AGA-AGGG-A... A-AAAT.G----ATC. .AGAA--....-A-A--CCCCAG..
SGRI677 C-TCCAGCA--A--CA-AGA--GG-CAGC ..C-TGAGAG--G...... AG-GAGAAC--A-AA...
SMNDGB1 ..AOO>O.>>>..OA..>O0.0,q.._...0> ..AATTAGGG---GGGCT............... cmA-AT L
SIVSYK173 ...G-A-ATG--...CC-TGGCT-...............
SIVLHOEST O AACAA-A-CAGA-A-AGC-CTGG-G...
SIVLHOESTA S N_K S R _E S T G

. pol
SIVLHOESTB I_u|4|_A|>|m|_~|>|_.|ml.. . gag

SIVLHOESTC Q0K QRTEHWR. ; oo 797

2560

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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Pol TF V Pol p10 protease Gag p6 end <-|
B_FR.HXB2R ..o GATAGACAAGGAACTGTA..TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCT.CGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGC 2317
B_FR.HXB2RA . K _E L Y. _ P L T S L R S L F G N_D P S S Q $ R $ G G N_$ R K_ 753
B_FR.HXB2RB _LC $ T P S GHSTATTP.RHANIZKDTRGATTEKTG. S 714
B_FR.HXB2RC .....ccccccovvvivnivisccnneee._D__ R_Q_G_T_V_..~ w|_H|Z|_u|v|o|<|ﬁ|_.|<<|o|x|_u|_..|<|4|_|_A|_|O|O|o|_.|_A|m|> pol
B_US.WEAU160 AA; G 2316
AUG.U455 e e Arm- G- A-AC oo G T AA--- e 4......0...,>.....>..>..o..m -TA----- 1763
C_ET.ETH2220 AA A--T--T A A G-- 1709
D_ZR.84ZR085 AA G-.T >..o ..... A----- 1839
AE_TH.CM240 . GT------- AA--- e .T.....o....>.....>..>..o..o..>..... 1891
F_VI850 ... AA T-.A A--GA G-- 1654
G_SE.SE6165 A-ATC-C------- AA G A G- >. G----TA----- 1714
H_CF.90CF056 . A G T--T---G----A----A---A--GT---G------ 1664
AGI_CY.94CY0323 .. AA G T AC------- A--GA---G---G-- 1683
J_SE.SE92809 .. AA G T GA G--G-G------ 1631
AG_NG.IBNG . AA T- A--T---G---GA----A---A--G----TA----- 1842
AB_RU.KAL153-2 1o AG----G-----A-C-TCC-----C--T-------- AA-----n e Gmmemmeen e G---GA-----A--A--G-----A----- 2362
O_CM.ANT70 .. ...-GGCCCG--C--G--C--...---G--TG-C------- AA--C----n--- G- o>....>> >..4...oo..0>o T-----C--C---TGT----T 2371
N_CM.YBF30 .. CCCA A G-.-A A AAAG--G---GA----- 1911
SIVCPZUS . G -GG >O...o> ..... GA--GTA----- 2377
SMM251 .3>o> Oo....ﬁo>o>o oo>...ooqmo> ..... AT--T-mmmmmm, AGGA----AG-.A-----TGCTC-T--T-AA--A--G-CTGTA----T 2595
SMM9 L. . .. GGA—-GCTGCA----AT-T--wmmme, AG-A----AG-.A-----TGCCT-C--T-AA-AA--G-CC-TA----T 2092
STMMB83293 it CTACA-GG---TGACAG-...GGA---GCTGCA-----AT--T-=-----, AG-A----AG-.A------ GCCC- .7.4 A---T--G-CTGTA----T 2266
H2A_DE.BEN - TGCACCTCGAGCAGAGAGAGACACCTCACAGAG----GACAG-... GGAC--GCTGCA-—-AT--T A--A----AG-.A GCGT-C--C-A--AT--G-CGGTA----T 2702
H2A_DE.BENA we . A P R.AE R DT S QR G D R. |O|_.|o|>|_u|o|_u|m|_.|<<|_A|_u|v|< _V_T A Y | E D Q P_V E_Vpo
H2A_DE.BENB L H L E QR E TP HREEGE. D L L HL NS 1 F GKUDQ $ S QR T S R I S R_$ K 877
H2A_DE.BENC .C T S S RERHTLTEIRIROQ .RGCUC TS TITLSILIEIKTS.SHSVHRGSATGR 'S 855
H2A_SN.ST oo TGCAGCTCGAGAAACAAGAGACACCATGCAGAG--ACGACAG-... GGAC--GCTGCA-——AT-T A--A----AG-.A GC-C-TG-T-A---C--G-C-GTA----T 2147
H2B_GH.D205  .....cccooviiiieieieeeeas CTACA-GG--TGACAG-...GGA-~-GCTGCA--AT--T-memrev AG-A—-AG-A---A-GC-TGT--C-A-—T--GTC-GTA~-T 2678
H2B_CI.EHO CTACA-GG---TGACAG-...GGA---GCTGCA-----AT--T-wrr-x- AG-A----AG-.A----A-GC--CT--T-A---T---TC-GTA----T 2673
STAN1 --AG--G--------- G-G..GA--A-TC--....-G--T--C-------- AGGA----AA-.GAGT-AG--CT-C---CA---C--G-C-GTAC---T_ 2507
SSAB1C ACAACA--GCCC-T-C--GGA......GG---AC-GC--=-------- Tommmmeee AG-A----AA-. GAAA--TG-GT-C----A---A--GAA-GTCACT-- 2715
SVERTYO ...GCAAT--ATCCGG-TTGGACCG-G..GGA-A-TCT-....-G-AC--C--------, AG-A----AA- AAAG---G-GT-T----AA---GTC-CC-TTA-G-- 2025
SVERAGM3 ...CAGT--ATCC-G-TTGGACAG-G..GGA-A-TCT-....-G-AC--C-------- AG-A----AA- AAAA---G-TT-C----AA---GTC-CC-TCAG--- 2030
SVER9063 AACAA--CC-G-CT-GG-G-A-...GGA-A-TCT-....-G-AC--C----- AG-A----AA- AAAA---G-C-TT--T-AA--AGTC-CTGTAA---T 2535
SVER155 ..CGAACA--CC-G-TT-G-AC-AG...GGA-A-TCT-....-G-AC--C--------AG-A----AA-AA-GAC-TG--T-ATAG-A--AA-TG-C.GTTA-G-- 2527
SGRI677 - .G--A-C-G-----GAAAG-AGTGGAGGATGT----T-G--C--C--------AGGA----AA-. GAAACG-G-C-TC----AA--AACG-C-GT-C---- 2302
SMNDGB1 ..o --AG--GG--A-GAGAG-GGAGGA---TCA------ G--TA-T------ CAAG-A----AA-.A-AAGAGG-CTCAG-G-AT--TGTCACT-TAAG--- 1992
m_«mnnxupmqmw. O>OO>>O>OOO>>o,ﬁoOﬂoaooooo>>00>o>oo>04000> oo....o>oo>.o>o..40.>40.0..4 ..... Co-Tomeenee AG-A----AA-.GA-AGA-G--G-TG---AA--TG-C--GGT-C--AT 2493
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC
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G_SE.SE6165 C-------- Commmmmmemeeeeed C-
|_CF.90CF056
Gl_CY.94CY0323 ---T-
SE.SE92809

“>T

SIVCPZUS
SMM251
SMM9 AT
STMM83293
H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA
H2A_DE.BENB
H2A_DE.BENC
H2A_SN.ST
H2B_GH.D205  AT--C----C------- TT--C--CT--A--G-......--C--GG-......-AG......AA-AGGTA-C-A...... T-AC-CC--------

H2B_CLEHO  AT--C----C vie00=-C--GG-.....-AG......AA--AGGCA-C-A...... T-AC-CC-------- AG-To-G Ao A A-TACC-ATG-A- 2784
STAN1 C---CGG--T--G-AG--A-T--A=--GGGA--TC---A-—- A 2624
SSAB1C . G---A--T--A-----A G---T--T----A-GCA-- 2826

SVERTYO ....ATGATTTACAA--AT----TCC......---- G---C-n-Tomemmo- o..> ..... AGGCC-T--T----A-G-A-- 2142
SVERAGM3 A C GGGAC----T----A-G---- 2147

SVER9063 D TN 3 Ny N——— AGGAC-T--T----A-G---- 2652

SVER155  AT----m-oomee-Gomoom--C--TA--A-.... -A-G--T-......CAGATTTACAA--AAGG---TC......--- Go-mmemees AG----A-------- G--AGGGT-A--C--—-A-G-A-- 2644
SGRI677 - A-GACTTGCAC--T--CCC- o>§>>oo....ooj C--GG-AG----A--T--A-----AGGG--TC-T--C-A-G-A-- 2425
mﬂ/\_\wwmw& ...GA-ATATAAAA--AAA-----A...... T---C-Gommmmmm-Tommm e A--T--AAACT-A-G-----A------ 2109
SIVLHOEST T TTC----- ATTCAGAr.....-AA-AGA—-CC... o AT-CT----G-G-AG------- C--A-G.-GCAA-T-GG-—-A-G-A- 2774
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

_u ...... F R K F_ S K... N_R_R_T ... LY S KS SR G H R G A N3 G KR
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NmCcC
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T.ETH2220
R.84ZR085

mi
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(@]
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o

S
%
a
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SE.SE6165

> T OT>0 0> 00 mmm

S.WEAU160

817

O_CMANT70  --A-TG-. “G-TACAG-A-—------ GG T T

NCM.YBF30  ---A-T-.

SIVCPZUS

SMM251

SMM9

STMM83293

H2A_DE.BEN

H2ADEBENA _ K _N_V

H2ADEBENB G_ K_ |

H2ADEBENC _Q_ K_ C_ 929
H2A“SN.ST  -A-AATG-....

H2B_GH.D205 CA-AG-TG- . -A- -

H2B_CI.EHO  CA-AA-TG-.. G TA-GrCArnrrA-GAC -G GACC-AA AT T Conor A T--AAAGCT-A-CAT G- Conmree-

STAN1 —-CA-T--........ TT-AG-GA-T--AGA---A-AG......--A- Gror-AT-+-Cr-A-Tmer-Aceee-AA-A-T--T G- Armroemen- A-TC-AG-A-CTT-A--AGCA-GA----TAA" 2744

SSABIC CC-CA-TCA CTTG--A--C---CA-T--Gr---GAA---A-T--T--T--A G-C--AG-A--AT-A--AGTT---Crr---n- 2946

SVERTYO  -A-CG-CG........GGAAG--A-—-AGAA-ATA-A-.... TTTTG-G---Aw=-A=-GT-x-G-A--T=-CA-T=-Trer-Ar-Toree-T--C--G-C-C-GCA-TGCC-CGG--GTAA- 2262

SVERAGM3  -AG-G-T-G.........GGAAG--AG-T-GGAA-ACAA-...... TTTTG-G---G--CA=---GA----AGC-T--CA-Arwrmrmrmrmemmamcce A-A--AG-A-CAGCA--AGC--AA—-GTAA- 2267

SVER9063  -AG-A-TG-.......-GAAG--A---AGAA-ATA-A-...... T TTTTG-Goo oo TCT Torem s GA CooAeer Toemmems T-AC-AG-A-CAGCA--AGCT-GAC--GTGA- 2772

SVER155  ----A-TG-. T-TTA-G---A-=--CC-CA--+-G-A=-T--CA----T--Cr-Ar--=----CT-T=-AG-C--GCA--AGC--AA-—-GTGA- 2764

SGRI67T7 ~ -C-GGG-G - TCATC-CC--CT--A-TC--A--=-AG------AAr---T=-T=-Ar-r-re-A-T--AG-----GCA--CATG-AA---GT-A- 2545

SMNDGBL ~ --—A-TG-... G-A-AT-T--Gr-rmemmn GA-mmrmemeee T--AA-AG-T----A--G-----CA-AA--GAAA-AT-A--AG-A-AA---TA- 2229

SIVSYK173  -AGAA- ﬁ.q>o>jo>oao TG-TA-CC-CA-—AAGAAAGC—TAGAG-G-TC-T-—--G-T--G-A-A-T—T-A—~G-AACT-CAAT-G-AGT-AA—GTAA- 2745
SIVLHOEST  -AGAG-TG- CTA-AG----Grrrr-CoreTomemrmenen C--A--AG-T--TG-A--G--G---A-T--A-~-GCA--G--GGC--AA--G-T---_ 2894

SIVLHOESTA _ R D_V .G K .. TTVGTVLLGPTPVDIVGRNILTGMGAKLI Lpo
SIVLHOESTB T _E_M_ ...  EK..T. Q3% G Q0 S YS$SDLP QI ITLSSGCGCIFSL QWGP NS F 930
SIVLHOESTC $ R C.... T Y R N __ SR K N.o YS RDSLIRTYPSRY CRETEYFNOGNG G Q I_D F 93
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Pol protease endV/ Pol p51 and p66 reverse transcriptase start c
B_FR.HXB2R  TCCCA.....TTAGCC..... CTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATG 2674
B_FR. L L R_L Y Q $ N $ S QFE W M A QK L NNGH$ QKKK S$KHS$ S$ KF V Q R W 853 0O
B_FR. Y $ DC T SKITKARNG W_ P K S § T M A I"D R R KNZKS ISR N L Y R D 82 o
B_FR. I E T _V_ P VK L KP G M D G P KV KQW P 1 TEZEIKICK A L V E I_C T E M pol 3
Bl A G A--- 2671 o
A A----A G G AC AT------ 2118 I}
A C G AC--C------- GA---A--- 2064 T
G AC T--- 2194
--C C A G G AC A 2246 h_d
G G G AC------ A---CT---A--- 2009 )
G AC A---A 2069 >
G ACG 2019 )
..... A G C---AC---G--A-------C--- 2038 3
A AC- G----A--- 1986 ]
G G AC---C 2197 (]
..... A C G A G AC---C AG------ 2717
. ..-C--A-CCC-A--G C----A A A CC-AT-TA G----C--GAC--C---A---CAG--A--- 2726
_CM. A A G--A - AC G-G------ AG------mmme- A--- 2266
SIVCPZUS A-A G A T-G---A--G--mmmmmmmmeeee C-mmmmmee T--G------ AC--------- CCA---A--- 2732
SMM251 AGG-A---C-----AA---C-CC A--T---A T-G--G--G AT--A G---GTT------ AG------ C---GA-A----- 2950
SMM9 .. AGG-G--RC--A--AA-----C-C----A------- AA-----A------ T-A-G---G-----GC-AT-GA------- G----TT------, AG------ C---GA-A-A--- 2447
STMM83293  ---AG......-AGCTA..... AAG-A--AC-A---AAG--G-C------ A------- A-----A A-A AT--A-------G---G-G---C--AA---G--C---GA-A-A--- 2621
H2A_DE.BEN A--AG.....--GC-A..... AG--A---C-AA--AA-----C---G G-AA-----A----GGC-G CC-A---A---- G------ G-----C--AA---G--C---GA-A-A--- 3057
H2A_DE.BENA _ P_ ...V_A_ ... K I_E P I_LK V.T L K P G K D G P R L K QW P L T K EKIEATLIKTE I CE K M po
H2A"'DE.BENB Y_Q .....L P _....] R_$ S Q % K $ H $ S Q G K M D Q G $ N N G P $ Q KR K $ KH $ KR S VKK W 970
H2A_DE.BENC _T_S..._ C_ Q... DR G NKSNTEARERWTEKAETMAPNIEKRENTRSTGTKTRTDTT$KN_ 99
H2A_SN.ST AG--A--AC-AA--AA-A---TGC-G A A C-G-G C--A---A G-G---C--AA---G--C---GAGA-A--- 2502
H2B_GH.D205 C--AG.....-GGCAA..... AGG-A--AC-A---AA---TG-G-----A--T----AA-----G-----GA-C-G--------- TC-AT-CAGG-----G---CT---CC-CAA------ C---GA-A-A--- 3033
H2B_CI.EHO C--AG......-AGCAA..... GG--A--AC-A---AA---CC-G--------T-A--AA-----G------, A-C-G--------- CC-AT-CA----G------ CT---CC-CAA------ C---GA-A-A--- 3028
STAN1 GGGACAG...C-A-ATGAG..AAA--ACCC-TAACCAAG---C----G--A--T--G---TCA--A--G---T-A CC-AT CC-GAC------ AAC-CAG-CTC-A 2874
SSAB1C AG--A--AC--A--AA---CC-C----------—- CAA-----G----GGA-A-GG-------- T---T--A--mmmmmoo G-G--C---AAG-CC------ GA---CT-A 3070
SVERTYO GGGACAAT.TA-C--AAA....AA---CCTGTCAC---T--C-----G---GA---GGCTCGG--A--CTGT--A-G--------- TC-CT-TA----G--G--TG----T---CAG-----A---T-CC-AT-A 2392
SVERAGM3 GGGTCAAC.TG-C--AAC....AA---CCC-T-ACC--T--G-------- AGA---GGCTAGA--A--TTTCT-A CC-CT-CA C---CAG-----A---GACC-AT-A 2397
SVER9063 GGGACAAT.TG-C--AAC....AA---CCC-TCACC-----C---C-G--AGAT---GCAAGG--A---C-TA-A----------- TC-AT--A-G--G--------G--C---AC---G--A---GA-C--T-A 2902
SVER155 GGGGCA.... A-T-T-GCAGA-A--ACCA-TCACC--G---CGC------ GA---GGCCAGA--A---CG-T-G--G C-CT-TA T---CC-GCA--------- C-A-ACAT-A 2894
SGRI677 GGGAGTTCTATC---T-.....AG------ GAAAC-AA----C--C----AGA---G-AA-----A--T---T-G C--AT--AG TG----T---AC------A--C-A-C-A--- 2675
SMNDGB1 GG-ACA.... A-T-T-TGATAAA--ACCA-TAAC-AA---G A G-A-----A--C-G-A-A T--A-GTA----G------ GTT-GTC-TCAGA----A---GATAGAT-A 2359
SIVSYK173 GGTTC......AA-CAG.....-AT-A---C-A--CAA-----GTC-G--A----AC-AA--ATTG--CCGGC-A-------------- AT-G-T---G---T--G-G--CC-CAAG-C---AGTAGA---C--- 2869
SIVLHOEST AG-TCAG...T-A--TGAT..AAA---CCT-T-AC-AAG---TCT-----A--T--GTGT-----A----G---A--G--G-----TC-AT--A----G------ G---GCC--CA--CT------ GATAG-T-A 3024
SIVLHOESTA A Q.. L SD.K I P 1 G KVSLKZPGTCUDGPRVKOQWWPLSKEIKIEGILQG I C D R L pol
SIVLHOESTB $_ [_S._§ V_IL_ K F LU L Q R.Y [ $ N I G VM D QE $ S S G L Y QKRKS$ K G Y KL FV_ I_G_$ 968

SIVLHOESTC S S .V_K $ .$ NS Y Y KGIFKTWV $WTKSKAVASITKRENRRPTSYLS$S$V 941
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B_FR.HXB2R  GAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGAC 2807
BFRHXB2RA _K R K G K F Q K L G L K ILH T I L QY LP$RKZKTVLNGENSS$ISENTLIRETLKT 8%
BFRHXB?2RB G_. K G R E NF KN W A $ K ST 0 Y S S 1 CHEKTEKROYS$METKISRFGORTSS$ENSR 867
BFRHXB2RC E K E G K IS K I G P E N P Y N T P V F A I K K KD S T KWTR KLV D F R E L N KR T _0_D pol
B_US.WEAU160 A T 2806

A”UG.U455 A T G-----C G C----A G- 2253

C_ET.ETH2220 --GC-----A G CeeeT A-G--G G TG 2199

D_ZR.84ZR085 A G A G 2329

AE_TH.CM240  --G--eor-Ace-C T G----C--C G G--Com-A G- 2381

F_VI850 G G A A T 2144

G_SE.SE6165  --G-----A CommeA G G G--Crm-A 2204

H_CF.90CF056 ----- Acee-Aceee-CoreeGo-A G GC---A A--G--G--T G C-m-A 2154

AGI_CY.94CY0323 c-G A § C C----A G- 2173

J_SE.SE92809 ---G------A G-G T--C

AG_NG.IBNG A A

AB_RU.KAL153-2 A

O_CMANT70  -~-C-A---A G--A-A T--Tewee-A--TA-Co--T

N_CM.YBF30 A T-G--A G T--C

SIVCPZUS - Acre-Ac-Goe-Ac-G-G-Ar---A T

SMM251  -eeees T--TC-GT-GGAGG--GC-CCC--GACC----

SMM9 --G--A--T--CC-GT-AGAGGR-GC-CCT--AACC

STMM83293  --Ge----T---C-GC-AGA-G--GC-CCT--AAC----

H2A DE.BEN - A--G--CC-GC-AGA-G-GGCACCT--AACT-+--T--T----C--CAC-+---Ac-Torrmemr- G----AG-

H2A_DE.BENA "E AP PTNGPYNTPGFAIKEKZKDKNEKWR_

H2A_DE.BENB

H2ADEBENC G K R G P G R R G T S N $ S [ § Y P HIT C N $ E K _G_

H2A_SN.ST _ ----GA--G--CC-GC-AGAGG-GGCACCT--AACT - ~T-T---C-CAC--~A-~C-r-e- G—AA-

H2B_GH.D205

mmmzm_.mzo -G-AC-GT-AGA-G-GGCGCCT—ACT e T-G--CACC--C--m---- A--G

SSABIC G T-AA—-C-Groomor T-C-CA G- Crer G C-GTAcri A Tommerren 3205

SVERTYO  --GCe-----Ac----CAGT-G-G-A--AGGA-----Grroremems- CorAcmen-TGrmememeen G--G--AAT-CC-Gror-G-TG L C TG T-A-GC-ConnT 2527

SVERAGM3  --G-A--—-A----AGC--G--A--AGGA--G---G------C G--TG GT-AC TG T--G----A~-C--AGC-—-A----T 2532

SVER9063  ----- A-rrererCAGC -G A-AGGA -G T-T-—-—-C---A-C—TGT-C- o>..o..o....>>...o ....... (e (T Cormemenas T-Ac---AGT--A--mem 3037

SVER155  --GG-A-—---A---T-AAGC-GGG-A-—-GGA--C--G A CTGT--—-G AAT-AC-G------TGC-G G-----C--C--AGCT--Ax---- 3029

SGRIGT7  ---G----G--A---T-A~-T-GG--A~AGGA------- § Py SR S G-T-AA--AC------ TGC-Temwmemmnee Groe--A--C--AGCT---wmmmme 2810

SMNDGBL ~ --GG-r-s---A------AGT-GGG-A-AT--A-G---AAT-------- A-TA-Crmrmemmemecas G-G-T-AA-A-Grrormroemenee Acee-Co-Tormee-T-A--Coo-TT---A-G--T 2494

SIVSYKL7S  CTC.—C-AC-T-GBAG--GCATACC——-T--T-—Crrem TA--T-Greer-Goe--AA-AG-mme G-TGC-CA-T---T---A--T-A--G--GCC--A-—-T 3004

SIVLHOEST =~ —----A----A--mm A-~-TCC-G-G-AT--A-GG--C Acemee-To-Crmem-Groen-AA-A-G G--AT A-G--C--G-ATT---mememee 3159

SIVLHOESTA |m|_A|m|ole_lml_u|<|_ul_ulolzl_u|<|z|4|n|_|_”|>|_|xlxlxlolxlzlmlélxlxlr LD FRKLNELTQD pol
SIVLHOESTB “K K K EK Y L QW T QG GCHTITILQOYLLSRRRKTRKMNGETSS$SILITSESSTM zlJmlrl_Ala 1011
SIVLHOESTC R K R R K N T S S GCS R EPIQ VY SNICVYQEERQERKSISMERVYVNSFOKAOQTSINTSTR 93
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_FR.HXB2R  TTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACC 2942
FR.HXB2RA "M_H I F Q FP $MKTSGSI L HL P 93

FRHXB2RB L[_L_G_S S TR _N_T_T S R T FFSSLTRS$RILQEVY CTY 910

C--- 2334

_SE.SE6165 A A C--T 2339
|_CF.90CF056 A A--=-A-----A; C--- 2289
Gl_CY.94CY0323
_SE.SE92809
AG_NG.IBNG

Q'I'I
[%2]

“>T

N

S

[e2]

B
sawouas a1e|dwo)

STMM83293
H2A_DE.BEN

H2A_SN.ST
H2B"GH.D205  ---ACA--<--.--C-G--T--T--C--C-G----..-GGC-G-A----GGAG-A A-A A-—-C--C-CAGTA-C--AC
H2B_CLEHO  --TACA--G--C--GC-G--T--T--T--C--A----~AC-GGC-TCA--G---AG-A---------- A---=-A=-Ax----C--C--CAGT--C--AC
STAN1 e TT=-G-Armmeme To-Tw-CormeAcmeoAc-Goem-GA=-Gr-CAGA-Cr-meme-Ar--A-A-Ac----C----A-AGTA-A~-A--G

SSABIC < TCA=-----C--Grrer-Gror-Co-Cr-Armr--C---C-GC-A-GGG-GCAGA-T-----G T----CA-A--A
SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063
SVER155

SGRI677

SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

Core-Amr-A-Ar-Arer--CCCr-Gr-To-Armrmmeme o g 2667
oA =CAA-A—-CC-GT-A-A-C-A——-A 3172
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ge-ga-

2469

|_CF.90CF056
Gl_CY.94CY0323 CC
_SE.SE92809

AG_NG.IBNG G----T
AB_RU.KAL153-2 C
O_CM.ANT70  --T------G-G--T A--A A A TC----T--A--C--G-G-G-C--C--- 3131
N_CM.YBF30 T--T--G--=-CA--=m--muen- TC----A--A--C---G- O>-.O ..... 2671

SIVCPZUS S L O e Ol el e o o e € L) B G--C--T TC-=e-T-memommmmeaeecComnen 3137

SMM251 .7...>.ﬂ0>0.....7...0>0>0 ..... A- >>O....O>.q...7.0..,?.m...ﬁ ........... G=-G--meee- C--C------ TAC-CT----G-C-TG- OO....>..O..O..O..OOO ....... 3355
SMM9 T----ATCGG----
STMM83293 T----ATCAG
H2A_DE.BEN  C----AGCAG

“>T

.......... T T A CAcme G T Ao A CG-G-GCC-Cev 3026
T--T-=-TAC-CA--~-GGC-Gr--re-Arer--Cror--GC---C--- 3462

H2ADEBENA L P AV NN ME P G KR Y I Y KV L_ P QGWZKGSPAIFOQYTMROVILETPTFRKG N_P po

H2ADEBENB Y. Q Q $ T I W N_Q E K D I Y I K S C_| H KD G R D HGQOFFNGOQS3F G KS $§ N LS E KO G _Q 109

H2ADEBENC P. T 5 S K QO Y G T R KK I_Y T $ S LCATRMEGI T SNTFGSIHNTETGSTILRTTFOQTRK S K P 1096

H2A_SN.ST _ C--=ATCA-——-— T-T--GTAC-CA--GGC-GG-—--A~A~C-—--GC-—C-G 2907

H2B"GH.D205 T-G--ATCAG------- CAGAG----A-AG----- o>j..ﬁ.>..ﬁ.>.....>..o.....o..o..o AGT---T-GT---TACTC-----Gr--GG-A-r-r- T-rmememecn GGCC--CAGC 3435

H2B"CLEHO  T-G--AGCAG----T----CAGA------A-AG=------T T---Ac=Cr-Arcrercmemcmc-Gorms foaing T-—~-GTAC-C----G----GG-AC----C----C-----GCC--CAAT 3433

STAN1 <-C--ACAAG---T--=-TAGGG--T+-As----Gr---A- 4....84..>..ﬁ.> ................. CA-C----T--GCAC-CAGCACAGCG-G--C--A-AGAAA-AG---A-GGT--A- 3279

SSABIC -C--ATCAG-C--T---AG-GAG-----C--A T--G---C C-----CA=+—-T--T--G-CA-CAGCC-AC----TC-GC--GAA-----GC--A-G--C- 3475

SVERTYO  --T----CAG-G--T---C--GG---Cr-remen- (el >.4...oqoﬁ.o..o..>..o T--TA-=--C--=-=--A--CAGCAG--TCC--T--G-~-GAGA-A-A--G-A-CTTG-- 2797

SVERAGM3  --T--ATCAG----T---C-AGGG-----T-C T-—-CTGT A Gron-Coe-A-T--T--T--G-AC-CAGCAG-TTCC--TC-—-AGAAA-A-A--GG-GTTAAA- 2802

SVER9063  --C---TCAG----T--C-AGG------TGr--Gr-=-A-Tr-s-TGCrererem-An-Crmrmer-G-Tor-A-T=-To-T--G-A--CAGCAG - T---—-AAAA-A-A-G-GG--TTAAA- 3307

SVER155  --C---CGG GG-----C--A A-TT---TGC--A~-G-----C- --C--GA=---T------AC-CAGCAT -------TC----AGAAA-A-AG--G--TTAAA- 3299

SGRI677  --C--CTCAG----T-~-ACAGGG-------- VNI, SN, /ey e S T--TA----T=-=-G-A--CGGCAG----C--T----~-GAGA-C-A--GG--C-C---T 3080

SMNDGBL ~ G----ATCAG-T--T---C-AG-----A-AA----CAT---T----Toe--Te-Ax-G---G--AG T---TG T--C--T---G-G-CAG-AG--TC-C-GC-G---GTAx----- GA-CC-—- 2764

SIVSYK173  G-G--A--C-----T---CCT-C--G--AGAA A-TT-CA---T-A T--CA-T--C C-CA--A-ATC-G--AC--Cror-Axm-cm GA-GT--T--_ 3271

SIVLHOEST =~ - TC-C-Cr-T---C-AGAG---A-AA=--memememememeca GrrrA GG BAGC TG T T= GG ACAG AG-GG.C-TC.CTCAGAG G- TT-- - 3429

SIVLHOESTA | P. S L NN Q E P G K R Y QY NV L P QG WK G SPG F QGTVAGILLSTEFRKLNP p
E

SIVLHOESTB VL T S T " K STQ E K D 1°S' T M C CHK ||o||o||m||o||o||_.||<||<||_“||m||m||o|Ja||o||_uU“||mHonH |o|szH||o|S,§
SIVLHOESTC Y. T_F S Q@ $ S R A R K K1 S VQ CAATRVEGETPTILTYTSGNSSRISTLRVSE S_ 1070
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BFRHXB2RA T $ L S I NTW M | C M $ D L T $ K$G S I EQKGS$RSS$SDNTICS$GGDLPHQT K N_ 1015
BFRHXB2RB R_H S Y L S T HG $FVCRTSLR.NRAASFSNTEKNTRGATETTSVEV G T YHTROKT 92
B_FR.HXB2RC |_ul_|<|_|<|o|<|_<_|o|_u|r|<|<|o|m|_u|r|m TG QHRTKIEEILROH ALILLRWGIL T T P _D_K K _Hpol
B_US.WEAU160 T 3210

A_UG.U455 c G § p— A-e-G AT-A---GCT-wm-Anwme-Crmeme-T-C-TTo-Cormemammaee G- 2657

C_ET.ETH2220 --A T C : R e e Goev 2603

D_ZR.84ZR085 --AG

AE_TH.CM240 --A-G A-emee-C

F_VI850 C----C G

G_SE.SE6165  --A--G--G---C A

H_CF.90CF056 --A--G-----T--C

AGI_CY.94CY0323 ~A---C-A-C--nn-T

J_SE.SE92809 --A C-- c G

AG_NG.BNG  ~G----Go-rnC A .

AB_RU.KAL153-2 -G \

O_CMANT70  --AT--AA-T-G---G CC-A A-T---CC.CC-GACAG-A-r-r-=-A--GG-T--ATT---T-=-Gr-r-Cr-A-ATCA--rores T-Cr-T+-Cr-Tooree-Go- 3265

NCM.YBF30  --G---A-C--T--C--G CC-C---G ~C--CA--A---GAGGC-Gr-r-Ar-Cr-T-w-G-Torme-Troe-AremensCTeme-GrCor Tormrmmamen 2805

SIVCPZUS  --TG-TA-A T c-C G--A--TC--A-.CT-=-AAA-------GGA---GGr---ACT---Croroe-T=-T=-C-T-CT-vere- T-Co-T--C-T--T--G--G-- 3271

SMM251 - TG-GACCT-AGTC--G--T--rcem- CA-C-TAA---CTAG---.CAG--C-GACCT-G-A---GAC-GGGT-G-TTTAC--~-A-AGG---TCT-AAAT--CATA--GT-CT-T--C----AG-G---TT 3489

SMM9 ~-TG-GACCC-GATC----- -CA-C-TAA--CTAG---.-AGA-C-GATTTAG-A--GAC-GGGT-G-TTTAC-AT-A-AGG---T--~-AAC--TATA---T--T----C-----AG-G--GTT 2986

STMM83293  --TG--AC-C-GATC---

H2A DE.BEN  --TG-CA--C--ATC--Grrmrmrmmeme A-C-TAA--CTAG---.CAG--C-GGTTTAG

H2ADEBENA D V | L I QY )

H2A_DE.BENB |_<_|m|n|m|m| T

H2ADEBENC R CH S HP VH G $ Y LNTS $ .1

H2A_SN.ST ..ﬁ.o>..o..>ﬁ..o ............ A-CTGA~-CCAGC-.CAG--C-GATTTAG-A--GAC-G-GTGG-TCT-C---A-AGG--T—-ARATG-CCT——T-T--C—-TG-G-GTT 3041
H2B_GH.D205  --TG-CA----AAT---G---

H2B_CI.EHO  --TG-CAC---AATC--Gr-rrrmmme CATCTC-G-C-AG.CAG-GCGATCT-Gor-GAC-GGGT-G-GTCTOA-A-A-G-G-TAT-AAAT-ACA T T-CT-T-T-AG--GTT 3567
STAN1 ~TT---AA-AAT---G CA---GGA-------A=-.~-T-CC-GAGAAAG-A---GATGA---GG----A---G-A~--A-G-T--~-C-ATTAA-A--CT-CGAG--G----T--G--GGT 3413

SSABIC ~TG---A---A A---TAA---CCAG---.-AG-CC--AG-CAG-A---CT-GT--TGG--C--C--T-A---G-CT----AGAA-CT----GT---AA--C--T--A--G--GTT 3609

SVERTYO  -CAC--ACC--TGTAx--rmrmrmemmrmems A-GG-----T---C-AGA-A- TGA-CACACC---GAC-A-TT-G----AC--T-A---AC-A-AT-ACAAGCC-----CT-AGAA--C----A-~-G--GAT 2931

SVERAGM3 ~ CC-C--ACC--TGTG------ --CC-A-GG----G---C-GGA---. TGA-TACAC--~-GATCGGTTGG----AC-A--A---ATGA-AT-AAGTGCC------T-AGAA----------- G--GT 2936
SVER9063  CCAT-GACA--AGTG+-Gr-rmrmrmrmcca-

SVER155  C-GC-GACG--TGTC--Gurmrmrnee-CC-C-GGrormnmnv y .GGGTCCAA-----

SGRI677 ~ -GGT---AA--TGTC-----
SMNDGB1 ~ ACAG--CAGT-A----
SIVSYK173  --TC-CAC-C-AATA--G-----
SIVLHOEST -~ GA-C--T--CrroeeTommmmnecacs A-TCA-----A--TAG---G-GA-AA-G-.--GATCAGGC-
SIVLHOESTA D_M_| | Y_Q Y _M_D D L _F_|

SIVLHOESTB _ T $ S F G N T W M T Y 5 % D R
SIVLHOESTC R_H D H L P 1T Y G . § F T HR I R $ R E KR

JIAIIUST] arewllid

sawouas a1e|dwo)
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FR.HXB2RA |

"CF.90CF056 _ --r-remormenCreone A
Gl_CVY.94CY0323 ComT G
SE.SE92809 T Ao G

“>T

SIVCPZUS  -+-G-GerrreAcrmre- T-AcemrmnnC-
SMM251  C-A--rT-CoonnT- >>......-.o..o...4 GTGG--GACA----AGT-G--AAAG---

A-T-----C....

SMM9 C-A---T--C T-GTGG--CACC-----A-C-G--AAAA----A-T---GC....

STMM83293  ------ JCo p— ﬁ>> ........ A----GT-ATGG--AACA--G----A-C-G--AAAA----AAT-A--

H2A DE.BEN  Cr--Acw-r-Cormemme- T-AA C-G----ATGG--AAC------ AGC-G---AAAC--CAA----

H2ADEBENA _Q K D PP F QWMG CELWPTIKWIEKTLGQEKTLOLP
H2ADEBENB S K K T [ H F N G W A V. N Y G_Q I N G S C R N Y N _C_ P_
H2ADEBENC P K R P.S T |_<_IoloIrlmlalz_|>|z|m|_<_|m|>|>|m|4|4|a|>l_u
H2A“SN.ST  CA=T=-C=--—-A~AA C GTGG-AAC-——-= AGC-G--AAGA-—CAAT——CC...

H2B GH.D205  C--A--r--Crro-Gro-AAAwmmmemnmees G---TGG--AA-A--G----A-C-G--AAAA---CAA-----

H2B_CI.EHO  C-A-—--C AAA GG --TGG--AA-G------A-C-G--AAAA--CA---A-

STAN1 G-—-AG ATGA A--CA-GT-GT-C---TC-C-C---GTC-CA-CAAA-—--A-A-A---
SSABIC - Ar-G-To-Armr-Are-Crrmreens Greree- T-G Tox-AA-Gror---CA-C-G---GAG--CACC--A---....
SVERTYO G--A A--T-ATGAG A--CA-+--TTGG---C-C------GA-C--AGCAGA---CAA--GAG-. .. -
SVERAGM3  A----A---A--T-ATGAG A--CA--T-GTGG--AC-C--G--CAGA--AGCAGC----AAT-AGA--....

SVER9063  G--A--GA-G--A----ATGAA------- A--CA--T-ATGG--AC-A------CA-C--A-TAG---AACT-AGA--....--G--ACAA---

SVER155 G--A-G C--TGAG A---A--T-ATGG---Cormmreeer AGT---AAG-----AAT-AGAGA.....-G----ACAA--..

SGRI677 C--A-Go---G---GGGAA------ Gro-A--T-GroreGAnmrmemenen CA-TA-CAAA---AAT-A--CCCCTT-G--G--G-.A--

SMNDGB1 C--T-A GG T-A--C-A----G---AGA~-G-AAAGG-TCAA--A---AA TT-GC---ACAGCCA

SIVSYK173  G---G-CC--TA---A-G-AG--T-Ar---CACT--T-----A--C--G---CAGT-G---AAA---AA--C--TA...

SIVLHOEST ~ C--AGC---G--A--C-AT-A T---G GGr-GA-A-G-AAAG--TAAAT-A-... -G TG TCTAACAAAAACT -A-A
SIVLHOESTA Iololmlnl_u|<|_._|<<|_<_|o|<|<|r|1|_u|o|m|<<|m E K IK L P .
SIVLHOESTB S K. Q S H P I I"G_ W V MY _G_I L GG K $ KR L N Y _

SIVLHOESTC _um_u>.ﬁrm_|_uo_uo._.>w#ﬂd<oz_ux_ud.ﬁ
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B FRHXB2R  AATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTA...GAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAAS

BFRHXB2RA N_$ | G Q VR F T Q G L K $ G N Y V N S L. EEPKUHZS QKIS Y HS$QUKIZKQSS$NW Q K T 109

BIFRHXB2RB — I E_ L[ G R_S_D_ L P_R D_$_S_ K A I_M_$ T P %. R N Q S T N_R S N_T T N R R S R A R T G R _K _Q 1071 @)

BIFRHXB2RC KL N W A S Q I Y P G T KVRQILCRKITI . RGTKATLTEVTIP LT EEAELELAEN p o

B_US.WEAU160 A--C .G-G 3467 3

ATUG.U455  --C-A TG A--C-G T--C-.. -Gro-Grememmemememenee TA-G--A-Co-Go-Torrmrrmre- AT eoee TomeeeneGonee 2014 S

C_ET.ETH2220 --A-C c- GG e ATee-ToermeneG-- 2860 o

D_ZR.84ZR085 ----A -G G G AT 2990 T

AE_TH.CM240 --C-A o....>.-..o ICH R Y § CA--G---e-G=-T AT---GT=eer-G-e- 3042

F VIB50  -C-A NN c i Y CA--G-Grrer-G-T-Crm-Gormen-Toeme Trmem- Aree- T ®

G_SE.SE6165 --C-A C---C ®

H_CF.90CF056 --C-A A >

AGI_CY.94CY0323 —C-A A o

J_SE.SE92809 --C-A A--C 3

AG_NG.BNG  --C-A A-A ®

AB_RU.KAL153-2 -GG Z

O_CMANT70  -GC-A \r-r-Ger-G--AG -GG T-AA-. oo

NCM.YBF30 -G--A A--C-Gr----AA--GC-C------T-AA-C-

SIVCPZUS ~ --Crer-Cremmemememenes A--Torme-Ar-AreAre-Are-Goron-CooT-AA-A-

SMM251 Y N GC---Areme-Tomem-To-A=-ACC-AA--TC-C---GGT-AA--- . -mm-

SMM9 TGC-A-mrmemen GCA--A-- --A--GACT-AA--TC-T--C-G-T-AA-C-.

STMM83293 -T- >o TG-GT-G- >oo...>oqoo ............

H2A_DE.BEN

H2ADEBENA V_L N W A A Q

H2A_DE.BENB

H2A_DE.BENC

H2ASN.ST

H2B"GH.D205 T-—A--C---GC—AC-C-TT--T-A-GAC

H2B_CI.EHO ) -

STAN1 TG--Acwmemeev ToreeAT-ATooee A o>o..>>oooo....o...4 A--AC. CT--G-G-A-TGG-G--GC.GrG-GT-CAG-C—TC 3670

SSABIC -G--A A--GACT-AA--T--G----G--AA---...<--G-T-G-C-TT-G-----GA--G-C-A-TGG------ Goem-A-eme-T-A-Ac--T- 3866

SVERTYO  ~C-A-wmwemms oo>..>4 G--T-r-TC--GAC-A...A--C--GT-AA--CAG-—-AG--AAT--G T T---GC--GG-TTGG---CCT--G-----AGCT--TAT

SVERAGM3  --C-A GCA---C AC-C-G-ACT-AAA-C--G----=-T-AA-C-...----AA--GAACT--CT----AC-G--A-CTGG---G-------- AGC-—--TAT-----

SVER9063  ----- Ces-r--GCore-Crmeeen-Crn-T-A-G-AC--AA--GA----C-GGT-AA-C-...-G---AG---AAT---T T--G-A-G-G-A-TGG--T-----G--G--AGC---GTAT

SVER155 -G-G- TA- AG-—-AATT--TT---C--GG--GA-TGG--CCC---G-----AGC---G TAC-A-------

SGRIET7 ~ TTC-Awmememrree-AcemeTocrecAcmens ACC-AA-TACC---GCCA-GT-G-...-G-AA-GAAC-CCT——A--GT-TGG——— G------GC-—TATAAGA-C--TC 3474

SMNDGB1 GAA-G-CA--A-Gorrmmrorcen AGA--G---TAT-A-C-—T- 3158

SIVSYK173  T-C-TewmroroemeCrormemen A CAC-AAG-GO-Cronoe GTGTAC - menmeT - CAT wmemmemmaes C-CA---Tommee-Crn-T---GCr--T-A-A--G--T- 3665

SIVLHOEST ~ T-C-T-remeemv oo...E G-TGAT-T:--GGAC-AAG--C.C--CrT-AR-A-.-Gor-GTA=-C-CT-GCA-A-C--AACTGG G- CTT-GA-~TAT-GGC-G,-—- 3826

SIVLHOESTA. V. L N W A A Q L Y D G I R G K E L C K LI .RGUVUKPTLETEILINMWTETEALTETEYG Q N_po

SIVLHOESTB _Y_ [_ _HoHoHerHon_lz_ll<|r|o|o|_A|z|m|>|z|ww#. GC ES$S NP W KK S $ T G Q R_|
SIVLHOESTC C 3 LGS ST V $ W Y $§ D KR G L_Q I_N K. G S KT L GR N H KL D

P_W_K N_M_G_R_T_ 1214
L

A 3468
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B_FR.HXB2R  GAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAG.AGC...CATTTAAAAATCTGAAA 3599
BFRHXB2RA E R F $ K N Q Y MEC I MTHOQIKTS$S$ QKYRSREGE KA ANGUHIKFIK.S.H._

BFRHXB2RB R D S K R T S T W S VL $ P I KR I_N S R |

BIFRHXB2RC R E T L K E P V_H G V_Y_V D P S KD L I_A_E I_|

B_US.WEAU160 -G-A G GC

ATUG.U455 -G C--T--G A c-G A--AnememecAA

C_ET.ETH2220 -G--A G AT T P VRN N .

D_ZR.84ZR085 -G G-----A-G g pY . Nt T

AE_TH.CM240 -G ACC--T--G A G GreemmeAnAne-G-A

FVIg8s0 -G G G--A A-~-A--AG-C--G

G_SE.SE6165  -G--A-r---Groren-T. c A Gee-A-Ar-Ace-T-A

H_CF.90CF056 -G G-GmmeAA A T GeemrAr

AGI_CY.94CY0323 -G G-CA A T

J SE.SE92809 A G--A S P S\ G-Grr-A-A--TG-A

AG_NG.BNG  -G--A T G--A A G § Py S

AB RU.KAL153-2 -G G A

O_CMANT70  ---A-GGT----Crozene-Gerrr-G--A--C---C-A--TGAT-G--TC--TGG- TTA-T-T .

NCMYBF30 -G---AT-- cc-G GGrror-ArrGrmroeeeees N N N S G Ge.-T.. T-CA-mmmT-Arev

SIVCPZUS A G--C GA-—-A-G G---A--A--A--AAGGA-T--Gr--mnm- CormemeTormem oA .GGCA--G---A~-G 3659

SMM251 AGATA---— o GTC-GGA-CA-G-A-~-TGT---CC-AGA-GGC--GCCA--GA--CACGG--ATA--AGTCA-G-CAAT--G---T-T--A----C-Cr-...-.... A-GAC---TAw---- 3874

SMM9 AGATA----CC-GTC--GA-CC-G-G---TGT--C---C-GGAGGG--GCCAC--GAG--CC-G--ATA-~-AGTCA-G-TAAT=-----T-+---Arc--C-Cr-..-.... AGGAC-—--TA--A-- 3371

STMMB83293 ~ A-ATT-C-GTC-GGAGCAGG-A-GCAA-C--CCGAGA-GAC--GCCTC-GAG-—AC-G--GT-AG-TCAG-CAAT-——-T-C--A-G-AC-C--..— A-GAC—TAT— 3545

H2A_DE.BEN  A-ATT--CT-G-GCC-GGA-CA-G-A---TAT-----CC-AGA-GA-----A-—-GAG G-...A-GAG---TC--A-- 3981

H2ADEBENA K | | L S Q FE QE G Y Y Y QFEEKTELEATIQEKSOQGH Q| W T V'K H 0. ..E E _K_I_L K_pol
H2ADEBENB K L. S % G R N K K D | TT G K KKKNSFSROQOQSKEKAKRKDINGHGIKYG .R.KRKS $ K 1250
H2ADEBENC N Y L E P G T R R I LLPRRKRTIRGNNRPIRKEKPRTITSMTD ] T Q N G P..G._R E N P K_ 1259
H2ASN.ST CC-AGAGGA—-G-GC-GA--AC-G-C-A~AG-TCAAG-CAAT G-~ A-G--AC-C—...G-...G-GGA—-T--A-— 3426

H2B_GH.D205 > ATC--CT--G--C-GGA-CA-G-A-—-TCC—C--CA-GGA-AGGGT-CCGC--GA--AC-G--AA-CCTAGC-AAT-- :.G-...G-AA---GTC--A- 3954

H2B_CI.EHO CA-AGA-GGGGT-CCT---GA----AC-G-G----AA-TCTAGC-AAT --G-------- CA-G---C----...G-....G-GA-----TC--A--- 3952

STAN1 A GAGCA-—-GrreCT--Coorrrims- AGT---TCT--G-G---CACT--TACC----T--ATG-T--G-----GG-----T-CA-A--...G-...AGGGA—-GTA--A- 3798

SSABIC «-C----CT---G-C--AAGCAG--G---CAA TG-TCTTCCT---GG--TA-GG-T-TT--A-T---AG-T--------- GG-----G--A--C--GCC-... A-AA-—--TA----G 3997

SVERTYO CA-A--GG--T-CCTA-T-GG----C-G-------ATT--AAGG---A--G----GT--C---T-CA-A--...--... A-GGAC--GTCT--- 3316

SVERAGM3 >ooo> o>oo -A--GACC--C--CA-A---GG--G-CC-A-C-G----C-G-G--A-~-A-TA-AAGG---T-------GT--C--T-CA-G-... ... AGGGAC--GTAT-A-- 3321

SVER9063 - CA~-GG-GCCTCT-GrrenC-G-Crron-ATTA-AAG-T--Grrmerme G T GT-A-A-re. G A-GGA - TCT s 3826

SVER155 - -G- CA---GA----CC-C-T-GG+-+-C-G-------ATTA=-AG-T--Gr-r-=-T----C---T-CA-G--...G-... A-GGA-—-TCT-A--G_ 3818

SGRI677  A--G---AG-GC-G-—-A--CA-G-A---ACA--C TCTC----A AC-G-T--Ac---A--AG---Grrenrmemeev C---T-CACC-...... AAGGGGC-GTAT-A~-G 3602

SMNDGB1 CT-GGCT---GA-CA-G-A--GTCT-------- T--TAAT--G--A---TAT-T-AG-T-T-----AACAACAGG---AG-TATAT---T----TGGA-G--...-....G-AA--GGT-T-A-G- 3286

SIVSYK173 - -CAGGCA--GTCT-wmememeon TAA--+-CCT-+-GA---C-C--CACT--A-TA---TCCCAG------GG---CATG---A-G----.-~-AAAA-GGCCC-CCC--A-T- 3799

SIVLHOEST GA---G--AC-T--T-TCAGGG-----C-AA-CAAAA-G--GAT-ATT--T-TC--GTGGAGA-...-....G-AA—-C-TCT-A-G- 3954

SIVIHOESTA K E V L K E K M_Q G_A Y Y D P E K E L I VRV QQNKZKG I ILTFQMWR Q. ..G_N_N1L R pol
SIVLHOESTBE K R Y L K K R C R E P ITM_ T Q K R N LLSGVYSKTKRGSTLLSSGD .K.E I T S $ E 125
SIVLHOESTC "R G. T $ R K D A G.S L L $ P RKGGYCQGTGRKOQEKGDNYF PV E T..R._K $ H [_K_ 1233
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B_FR.HXB2R  ACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCAC ATTTAAACTGCCCATAC

B.FRHXB2RA _Q E N M _Q E $ G V P T |

B_FRHXB2RB N_R_K I _C_K N _E G_C_ P H_$ $ C K T I N R G S A KN N H R K H 5 | @)

BIFRHXB2RC  T_G_K_ Y A R M R G A H T N D V K QL T E AV | o

B_US.WEAU160 3

A“UG.U455  -eoememmemcncen- AA-—TC—-T S

C_ET.ETH2220 -----G--G-T-----A--GAG--AC o

D_ZR.84ZR085 T

AE_TH.CM240  --r--r-oromsev C----GAG--TC---T

F VIB50  ----ee- [cHm—— A-G-----TCG ®

G_SE.SE6165 --TC 0)

H_CF.90CF056 y AAC >

AGI_CY.94CY0323 -----G--G CC--ATC o

J SE.SE92809 ----- A 3

AG_NG.IBNG TC ®

AB RU.KAL153-2 \ »

O_CMANT70 - G AT-GCAAA-CCT----A---A -GG A T-AC--G-GG-GT- TCA----TCT--A-T--Cremrere-AT.. TGroreremeee G-----AG-CACT 3785

N_CM.YBF30 ATC------T A G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A G-T-A--AG----- 3325

(] \V/0 - U J— o...o>>..>ao>..>..ﬁ........>oo...oo..oj..\y 3 [CHNSNE— G-T--T--Gr-o--T=-CorToemmemoee G..TA--Acmormmne- T---TAG-G-G 3791

SMM251 GT-rmeme-T-oe--AG--A-A-AA-A-A--T--C----GA--T-G--T----G--C-T-T-A-A--G------GGA-AG---GCA-----G--C------C--G...TC--A-----CC-CT-A--AG-TG-G 4006

SMM9 GT---C---T-----AG--T-AAAA-A-A--T--A----GA--C-GCTT----G--C-T-T------G-=--=-GGA-A----GCA---A----T-=---C--G...TG--A-G----C-TT----AG--G-G 3503

STMM83293  GT---C--G-T-----A---A-AAAACA-A--T--A----GA--T-G-TT---GG--C-T-TGA-T--G--G---GGG-A----GCA-----G--C-----C---... TC--A-----CC-CT----AG--G-G 3677

H2A_DE.BEN  GT------G-------AG--A-AAAA-A----T--C----GG--C-G-TT-C--G--C---T---T--G------GGA-A---GGCAC----C--T------CG--...TA--A------C-C-----AG-GG-G 4113

H2A_DE.BENA K.NTHTNGVRILLAQUVVQKIGUKTEALVIWGR ..PKFHLP V E po

H2ADEBENB ~ 3 E S M_Q R § K T P [P _M_ G_S D Y § HR $FRKSEKRHSSF G D G..YQNTFTC Q W R 128

H2A_DE.BENC § "W _G_Q | G S T G S S E N R KR G TS H I _G T _D._T K1 S P A S G__ 1303

H2A_SN.ST -G--C-A-T=-T—----—--GGA-A-—~GCAC—-C-T-—--CGA-...TA--A—-—C-C-A-AG--G-- 3558

H2B_GH.D205 GT -C-GG--C-T-T---T--G------GG--A----GC-C----C--C------G---... TA-AGTG--CC-T----AG--G-- 4086

H2B_CI.EHO - CA G T e GG-TCT-TornCrrrmmmone GGA-AG---GCAT-G--C--C-----G---... TA=-A-TG--CC-T--A--AG--G-- 4084

STANL = e ~AG-GC-AAAAAT-T--A - GT-T-G-GT-—GG--GAATG--C--GGG-GTG--AG---GCG-CACCT-T-mrmmr AT...TA--C-TCA-GG--G-A--AG--G-- 3930

SSABIC (€] I oRm— A---C-AAACA--A-----C-----AT---G-ATG---G---GCCT---A--G--G---GGA-AG----------- C--C------C---... TA--=-TTA-GG-------AG--G-- 4129

SVERTYO -CA-C-AGCAA-A-AACA----T--A-----AC-TCGCAC---G-T-GTT T------G--G--T TG--A----GCTC----T--T-----G-TAT... TA--AGT TC-AG----C--G---G-- 3448

SVERAGM3 ----CA---AGCA--AAAACA-T--T--C-----GT-CCGTGT---GG---GATT---A------C-TTGT-A----TCT T----T-x--rm-- G--T..TG--AGTCC--G----C--A-—-G-G 3453

SVER9063  GT------G-------A-CAA-A-AACA----T--A-----AC-TCGCAC---GG-C-GCCT---A-------- CTGT-A---GGCAC-G--C--T------G-AC... TA--A-TT---G----C--AG--G-- 3958

SVER155 GT---G--G-TC--C-A-CA--AA-C-A-T----C-----GT-GCGTGT-C--G---GA-T---A--G-----GGG-A---GGC-C-------T------C-AT... TA--C-CT---G----C--AG-GG-G 3950

SGRI677 GTG---G------C-AGCAA--A-AAA-T--T-------- C---GGACTC--G--C-CCTT--C------- CTGT-AG--GCAC-TACC--T--—--—-GAC...T---ACG-G-AC----C--AG--G-C 3734

SMNDGB1 (S c— GG-A-CA--AAACA--A--T-G------CC-C-TGA---GG---GT--TAC---G--GG--GGA-G-----T-------- C--—--TTTTG...TA--A---A-GC-GA-A---CTAC- 3418

SIVSYK173 ~ --m-omm- GACA----A--CCTTT-CA--A--T-G------CTATC--TCTC-TG-TC-ATTGT-AA-T------GGG-TCC--TCAC--TGGTAT-------- G...TA--A-C---CC-T--C--AG--A-- 3931

SIVLHOEST ~ G-T--G-GG---CA----CA--A--CA--A-----A---CCCC--C-GA----GT---A--TA-T--G--G---GGA-A----------— C--C-—--CTTTG...TG--A---A--C--G-C--AG-GACT 4086

SIVLHOESTA' A G R Y Q R Q K A A H T N P L Q K L VEAIlQIKIGIKESIVIWGTF .V PKIQVP V Tp

SIVLHOESTB LG G DDR R Q H T Q I P Y R N % $ K1 FRR $FEKUKASS S G G L.CQEKTFZKTSQSF 1L 120

SIVLHOESTC S_W_E V. S K T E G_S T H K S P T E TSRS Y S EDRKRIKHS H 1 GT C. A K N_S'S'P'S'D_ 1277

3731
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B_FRHXB2R AAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACC 3866
BFRHXB2RA _R_K H G K H G_G_Q_S

B_FR.HXB2RB _Alolz|z_Iolzlz_|<|o|m|<|r|>|m|_._|r|c|m|d |||||||||||||||||||||||||||
BFRHXB2RC K E_T W _E T W W T E_Y_W .

B_US.WEAU160 =-A

A_UG.U455

C_ET.ETH2220 --A

D_ZR.84ZR085

AE_TH.CM240 -GA

F VIg50  -—A-G

G_SE.SE6165 --A

H_CF.90CF056 --A
AGI_CY.94CY0323

J_SE.SE92809 -GA

AG_NG.BNG  -GA-

AB RU.KAL153-2 --A A

O CMANT70  -GA----T G-G--C Ac-Acwme-Acrr-C-GCr-A--Co-Ar-GA-Crrmremrmmees AG-Cro--A-GT----T=-TA-G-Grrrreeeee 3920

N CM.YBF30 -~ GTG---GG C--TC A--T Ac-CorCorTorre-CT oo Accmmmmmee oo A-C -G A--CAG T~ Grenneo T 3460

SIVCPZUS ~ ------ GTC To-A G Ac-TeremeAcme-Conmmenemenen C-C--A--C-T-----TA C---GG GG A 3926

SMM251 -G---TGT-------CAG c G-TA A-G ﬁ..>.oqo>..o..>..>o....>.o....oqo4>qo...ﬁ..m..o..ﬁ...>o....> ....... 4141

SMM9 T-A-CC---TAw---Gr-T---CAG------r- A 3638

STMM83293 oY VY S G-TA-Ac-w-A-Ac-AcrorToro-ATCC-Aner T-wee-A-Grr-GTC-TTA-Tooe-TAceormcns T-G-A---A---A 3812

H2A_DE.BEN GATA-C--Crrmrer-TGo-Acwme-CorAneoeoeee C-----ATCr----A--AC-G-C-GG---ACA-TTA-CC---TAGG+--T--T--CC---C----G--- 4248

H2A_DE.BENA T W Il P EWDFVSTPPLVRLTFNLVYGDTPIPGAE T p
H2A_DE.BENB H G m|o|m|o|4|r|<|r|_u|I|I|<<|m|o|m|_._|rlqlJalJaIml_lr|<|o|o|olml_u 1329
H2ADEBENC E R DL G GV VG $LLASDMDPRVGLCTY PTG GOVNISPSRRSYTRTRER.] D_ 1346
H2A_SN.ST GATA-C—-C--TG-A-~~-C--A-C---C--CA-ATC—G--AC-G--C-G-~-GT AT TA-CC-G-T--- - Terore-Crer-Crrrrim s 3693

H2B_GH.D205 A-A—-AAG-C-GCC--A-CC--TC—C--C-A—~GAG-—- 4221

H2B_CI.EHO «-Cor-Cor-AnmeTomeeT 4219

STAN1 —-CC-AA--—-A-GGTG 4065

SSABIC --CCC-----A--C-GT- 4264

SVERTYO - -TA- - -Crn-Crmrmene-ACA---ACA---mnmnmaen CCCAAG-AG--CGTT 3583

SVERAGM3 --CC-AAG-A--TGT- 3588

SVER9063 -T---CC--—--AG--TGTA 4093

SVER155 / T--GT-w-=-A-Cr-Acme-CrneC-G-G T T--Gmememrev A-CT--G---~-TACAC-GACT--G------- CCCG----AG-TGT- 4085

SGRI677 TAT-----A=-A--A GC--A--A-T-C---A-=-C-G----TTCCr---TA------ A--CAA--—-A-TGTT 3869

SMNDGBL ~ -G---G-T---s-=-GAT-c--CAT -rerememens -C- -GGGA----- TAGC--GTCCCC-----TC---AG--G-T-----A 3553

SIVSYK173 AGA-A-AGTCAACAA G G-A-G- T-GG-GG-AC-TA-C- G- TACC - CC-A-----T--_ 4066

SIVLHOEST = -GA---GTC-----GCAC------GC--CC-Crrrr-G-T To-A-mrmme- A CTA-A-CA-TC-r--G-AA—-AAC-GAG - ATT-GG—GC A~GT—Cor 4221

SIVLHOESTA’' R E V W E H W W S D HW QV TW I PDLETFILSTPQ E Q E W E G E P | I G _V_D_T pol

SIVLHOESTB E_ K S G_S T G G G T _G_G_R L H G |_n|O|._.|w|Z|m|_u|_.|_u|_u~|Z|wWZ X|m|0|._.|_u|0|m|0|z|_u|de G_$ T P 1334
| F |
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SnIANUST arewld

Pol p51 reverse \ Pol p66 reverse transciptase continue (RT is dimer of p51 and p66)
transcriptase endV/ Pol p15 RNAse H

B_FR.HXB2R .30.340ﬁ>o>.8oOOO>o04>>0>oOo>o>0.ﬁ>>>.3>oo>>>>oo>oO>.ﬁ>qm.3>O.ﬁ>>q>o>om>>O>O>>>>>O.qo40>000.ﬁ>>040>0>0>>0>>>40>o>>O>OAO>O.3>O>>O0>>.34>.~04> 4001
B_FR.HXB2RA m_,\_w_,\_oo_.aox_.z E E D K KL SP $L T Q QI RRL S Y KQ F I _$ 125

BFRHXB?2RB [ [ C R W G S $ O G D $ IR K S R I_C Y $_ $ R K T K S CH P NS HNTKSTEDSV TS NTLS 123 w
BFRHXB2RC F Y V. D G A A N R E T KL GKATGY V T N_| R G R Q KV V T L TDTTNOTEKTETLOATYTLpo S
B_US.WEAU160 A T2 C-o= 4000 o
NV U7 —— § P S Y o Geeer o-..o-o A AceeeToee-CCrmee 3447 T
C_ET.ETH2220 A TememeAcemenA A G--CC-G--- 3393

D_ZR.84ZR085 T-AA Aces 3523 ®
AE_TH.CM240 G GC A A----T--G--CC~-T-- 3575 ®
F VIB50  -eececemememececas TeeeTo-Ace---Co--AA G T- 3341 S
G_SE.SE6165  -A T A G C--A-GrrrrA—r-G---C-G--- 3308 o
H_CF.90CF056 -A---A ToeeA A 3348 3
AGI_CY.94CY0323 ---roemrmrmrmemececec T--A--A--A-—-CAG CT- 3367 ®
J_SE.SE92809 T AC--wn-Grer-Grememeee G-C-Armemrmrce Geem-A--T AC---C--C------T-- 3315 ”
AG_NG.IBNG A T--A GA T-ee-C--T-- 3526

AB_RU.KAL153-2 A T C C----- 4046

O_CMANT70  -AT A Te-Aceee-Ace-Crmreeee G A A G R G A A A AT A R AR ATG-G-ATA 4055

N_CM.YBF30 A Teee-Ac-Armee-Goroeeeeroe T-ToreGe-AG - GrreroeesGormee Gre T-TATGAr -G CororAres Gormemememeee T--CCT-A-G 3595

SIVCPZUS =~ ~-T-r--Gror-A----CC-AC-A--Ar-C-GAA-----Grrmrmmmmemea- Groe-Gr-Tommeeeees Ac-A-A-TT-GAAA T~ To-Tooor A G-A—-C-CAC-—GG-A-CT- 4061

SMM251 AT--AC------AT--TG---T-AAC--T-A--GA---G-- «-A-C--AG---G--C-A-G-C---~-AAAAGTGT--GAAC-G--T--T----AC-AG-A--A-~-G----T--CTCA-G 4276

SMM9 B D A-AT-CTG---T---C--T-A-G-GA-rmrmrmrev C---+-G-AG-------C---GGC--GACAAAACT G--GGAAC-G--T-C-----AC-AG-Ar----GGrr--CT-rmmmmme 3773

STMM83293  --T----Ge-CT--TGr-r--C-AT----GA--G C--CA-A--G A-A-C----AAAAG-TT--GAAC-G--T--T----AC-AG-A--A--G----T--GCCA-G 3947

H2A _DE.BEN  -----CAC------ AT--TGC--T--AC--T-A--—-GAG AG A-G-C-----AAAAGTAT--GAAC-A--T--C------C--G-A--A---G---TCT--CGGA-G 4383

H2A_DE.BENA |ﬂ|<|o|_u|o|m|o|z|x|o|m|x|m|o|x|>|o|<|< TDRGKUDIEKVKVLEQTTN GO QATELEV F R M pol

H2ADEBENB S G. Q M D H A T D S O KR E K QD M $ QI EEKTKS$KY3$NKILPITSRONTSZKTSTF G W I370

H2ADEBENC T_ L H R W T M Q 35 T VKRGKSRICNRS$RKRQGOQQSKSIRTNVYGQSGGRTRSTLS D 1389

H2A“SN.ST  ---~CAC—-- AT-CTGC-T-A-C-AT-A-G-GA CA-A~AG G-C-G-GAGGCTAT--GAGC-A-C-C-—--C-AG-A~A--G-—-CT-GCGA-G 3828

H2B_GH.D205  -A--CAC-------T-CTGC--T--AACCT-A--GGA C---G-C--G---A-G-T--G---AAAGTGT--GAAC-G----—-- C--AC-AG-A--AC-TG---T--GCAT-- 4356

H2B CL.LEHO  -A-~-CAC----- AT-CTGr----AA-CCT-Ar--GA-+-Gromrmemememens C--AG-C--G---AGG-T------AAAC-AT--GAAC-Ar---------- C-AG-A~-C-TG---T--GCA—- 4354

STAN1 - TGC--T--AA-TT-Cormrmemene G--+--C-TCC-A----C-C---GA-TC-C-G--CA-AGAAT--GAG--T--C--G--C--AC-AG-A--A---------G-CCT---- 4200

SSABIC ~ -AT-mrrmmmecemeneas T--AA-TT-C---GA CT-A~-AG-------GGAT-----G--G--AG-AT--GAGA-T--T--C--C----AG-A------G-G--C---CTGT-- 4399

SVERTYO - TGCe--AA-TT-A--GAs-smrmrmmmmmmen CA-CT-AC-ATAC----A--G-G---A-AA--AT--GAAA----T--C------C-AG-AA-A—-AC--T--AA-AA-G 3715

SVERAGM3 e A TTGo=-T--AA-TT-A-GGGA---wmemememecns A-C--AC-ATAT--G-A----GG--G-AA-AAT--GAAA-T-------C---C-AG-A--A--ATG--C--AA-AA-G 3723

SVER9063 - CT G T--AA-CT-A---GA-rormemrmecece CA----AC-ATAT---A---G-G---A-AG-AAT--GAGC-G--T-----C---C-AG-A--A--GGT---C--AA-AA-G 4228
SVER155 CTG---T--AC--T-G---GAG--------- C--CA-A--CC-ACA--C-A-----G---ACAACAG---GAAA---------m--- AC-AG----AC-GAC---C--AA-AA-G 4220
SGRI677 ....>ao..>> ﬁ..o ........ R C— o 3 AG-G-------A-AGT-G-A--AGGGAAT--GAAA----C--T--C--AC-AG-A--A---AC---G--A-GA-G 4004
SMNDGB1 A \G-——~TTTT-~GG-AAAGAATATCTAA-T-C-C---Cr-mA-A-—-T—-G-AA-A- 3688
SIVSYK173

SIVLHOEST

SIVLHOESTA

SIVLHOESTB

SIVLHOESTC
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B_FRHXB2R GCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAA 4136
BIFRHXB2RA _L_ C R I R D _$ K $ T $ $ Q T_H N M _H $ E S F K H N Q I K
BFRHXB2RB S  F A G F G TR S KH S NRTLTTCIRNHSSTTRSRKSI RV S_
BIFRHXB2RC A [ Q D S G L E V NT V T D S QYALGIITQAQPDOSESETVNQTIIEQL I_KKE
B_US.WEAU160 G G G A
ATUG.U455  --C A--C T G G G CAGG AA A
C_ET.ETH2220 ~G--Aw--enmv A-—-C G G---C-TG A-G A A
D_ZR.84ZR085 T c A-G YN A
AE_THCM240 --C A-—--C T G CAGG AG-----C G-
F_VI850 A---C----G G-G A-G AA A-----C
G_SE.SE6165  -----mn- A--C--AA---C G G---C AGG-----G--A A
H_CF.90CF056 A-re-A--G G Groee-Toree-GemmemeC C--A-G T G-A
AGI_CY.94CY0323 A-—--C GmmemAr AG TeenT
J_SE.SE92809 - A-Gr-enen >..oo T G--G--T--A A-G A G
AG_NG.IBNG  --C--A T G G CAGG A
AB_RU.KAL153-2 A-G G G
R N CAA-GA-AC----Toemrmmemres § o..oo....oaooq L R a— CCCTA---TC-G
TG A-G-G-GC
«-A—-AA-A----A-AGAATAC-+-T--TG--Co-T-Goe-Crmrmrmr T Crmemememne C--CT- ﬁ.m.....o
SMM251 «-A---ACA--C--A--GCC-A-GAC---T--TA=-G T---Trrrmmemecs TTA-G-----A~-AAC--G qoo..4>o>o..ao>..o>oo>o CoeeTo-Coremmemncn AG-AA-G--T-----TC- 4411
SMM9 ~C--AGCA--A-—CCAC--T--TA-GI---T-Coroern-TTA G-C--AG-AGC-GT--—-CAC-G--TCA—-AGTAGA-----A-C--Gororone A-AA-G-Tomememen 3908
STMM83293  --C---GC---C--A~TCC-A-~-C---T--T--GGT. TGA-G AAC--G---G--CACAG--TCG--GAGCA------A--n- AG-AA-G--T 4082
H2A DE.BEN  --AC--GCA--C--A--CCC-A-G--T--T--CA--GT---T--=-Gr---T-A-G--G--AG-AGC--GC--G---ACAG- oao>...>>a>o>>....o..o..o..o.....>o.>> [CHc— 4518
H2ADEBENA A L G D S G P K V. NI I V. D S Y VM GIV GGQPTESENRIVN I E E M_|I K__E_pol

H2AZSN.ST  --AG-AACA-"C--A~TCC-A-G-CC--TA-GT-me-rminins T-A-G—-AG-AGC—-GC---—-ACAG-GTCA--GAGTA-AA A~ C-AG-AA-Gorormrenin 3963
H2B"GH.D205  --A--AACA--C--A-A-CC-C----T-----CA--GT--- << TCA-G----A--AGCT----G+--ACAG---CA----CCAA----AGCAA-------T--AG-AA-G--C----A--G 4491
H2B"CLEHO  --AC-A-----C--A---CC-C-G--C--T--CA--GT---T - TCA-G----AG-AGCT--------- ACAG---CA-----CC-A----A-GAG-+---T=-AG-AA-G--Cr-rcrneov 4489
STAN1 ~-A--AA-AC--AGTAAGAGCA----T--T-------- G--T---+-G----TCA-G------C-GAC TACA C--C-T-C-—-A T--AG-AA-G--T--T--A--T 4335
SSABIC -C--AAGA--C--T---AGCA---=--T---A TA-G--T--T--AGC--GGG--~-TACAG--TCA--TAATA-CA----AC-A----T-=-=-G-AC------G-----G 4534
SVERTYO - G-A--CAGT--GCCTA-T--G T A-G----TT-GAC------—- CACA--—-- T---CCA-----AG-G---T--~-CCTTAA-G---C-----C-- 3850
SVERAGM3  --AC-AG-A---AGT--GCCTA-T T A-G-----AT-AACT--C-----CACA=-G-----C---CCC---A-AG-A-----T---CA-TAA-GG--C----AC-T 3858
SVER9063  --C--G--—--AGT--GA-A T CA-G-----AT-GAC------G--CACA---—--- C--CCCA-----AG-A--G--C----CATTAA-GG-—G--AAGG 4363
SVER155  --Ce-Go----AGC--CCCTAx-+-Co-Trmsmmmaes — GA-G--C--AT-GAC-----G--CACA--G-----C--CCCAC----AG-Ax-r------ CA---A-GG--C-G--A--- 4355
SGRI677 ~ --A---G----CAGT-—-GA-A-T-----T --T-A-GAAC---T-GAC----TGT---C-GG-----A-C---CCC-----GG-A--G------C-AGCCC----G-----AGG 4139
SMNDGBL ~ -~-C-AG-A-~-AGT---AGTT-T--T----- w--T-G-=-T--AC-AGC-AGCAG---TAC-G---CA--TCACCCCA---A--GG-------- ATTAA-G-A-GG-—-A-- 3823
SIVSYK173  --Acw-emme C--AAA-GACA------T--- -CT-T-AT--C--TC--ATGA--TGC--CAC-A-C-CA---CACCCAA---GG-G--G------C-AG--GCCr-remnrmnn 4336
SIVLHOEST ~ --A--A--A---AGCAATAGTAx---m-Trrmememmns ) —— T-A-GAA---AT-GTC-CA-AG----ACAG---CA---CACCCCA----A--AG-C--C--—--A~-A-GC-AGC-G--A--T 4491

SIVLHOESTA' A L Q D S NS K VN I VT D S QY VMK ILSQR®PTETEHPIVKDIIEQCK Q K D pol
SIVLHOESTB A YRKITAI VKS3$3TS$SOTHNMSSKYCHRKDOOT KO NTP $ $ KT S § NN G S R K_I 1409
SIVLHOESTC G T T R $ 0 $ $ S K Y S NRFTICNTENIVTRKTNRNRTGTPHSTERKRTHHRT M Q G E R _ 1407
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Pol p66 RT and Pol p15 RNAse H end V Pol p31 integrase start
FR.HXB2R ~ AAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAG......GAAAGT.
FRHXB2RA _R_S |_ W_H_G_Y_¢ R P K M_N_M 1326
FR.HXB2RB $ G_P_R_$ T 1317
—H

Al
E

S.WEAU160 C-A
S N
T.ETH2220 -Ge---C---T
R.84ZR085 C

NmcCc
O0:
c
Ny
()]
&)

SE.SE6165 C---T.
CF.90CF056 C---T
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SMNDGB1 —-AA-T---T-AAGT--- A-----CT----CC--C-AAAT-----ACCA--A--G--A------ 3952
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AGI_CY.94CY0323 T T-A-G: G § p— G G 3765

J_SE.SE92809  --As---rmm- ﬁ.o T G A G--G 3713
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AB_RU.KAL153-2 G G AT c 4444
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B_FR.HXB2R TCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCEITT 4534

BFRHXB2RA V_Q E Y G N_$ IV H I $ K E K L S W $ Q F M__ $ P V.D I $ K Q KL F Q QK QG R K Q H I_F _F_ 1404
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G_SE.SE6165 A C---A-A- 3931 o)
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SVERTYO  A--Tee-Cormem-GA-Gormenees T--C----AA. - C--A--TAGG------- AA-A-----G-A-G--A-- 4248

SVERAGM3  G---GG A-G--C C A--TAG A-A A-A---T-A- 4256

SVER9063  Co---GGomememn A-G-CrCo-GmrmGmemememene A-AG=-A-Acncrnanccaen [T, |G C--A--TAGG-------- AAGA--G-----CA-A--C-—C- 4761
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SMM9 ATCACAAGAA--G-AAATG-TTGC--------- A--R--TG-A---ACC---R-GG-A--T--T-----A--G-- 4441
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H2A_DE.BENA THLHTDNGPNFTSOQEVEKMVAWW S F G_V_P Y N_P_Q Spol
H2ADEBENB $ N W P V G G oIJwImlalolololal_,\_lx/l_ulo|m|r|1|x|x|m|m|<<|<<lz ||||||| N P L E Y L T G H K_ 1560
H2A_DE.BENC W P Q L HF TGS EDGGMVGRY R T LW S T [ Q_P_ T K_ 1605
H2A“SN.ST  ---C-G--CA-T-G----A---C-CAT T-G--C--Amre-inv aoo...o ..... TTCACAGGAA—A-A-ATG-TGGCA—-—-ATA-T—-AG-A~-ATCC--C--G-A-Tr---mr-A- 4796
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AG_NG.IBNG _ C G
AB_RU.KAL153-2 C---C / 4849

O_CM.ANT70 G-C G ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA TG-T 4858

N CM.YBF30  ---G----C------G--C AA-C A--A A G G--T-----T

SIVCPZUS G C C AA-C--G-----A--A--G---T-A T-----G T

SMM251 R G---G-A------C-CC-CC-G--A--TCAA----ATAGAA-C--G--A--A--AA-TTCAG-AG-A--CAT----TT---------TCATTG-AT G-r--------- GG--A--A--A- 5079

SMM9 C---R-G-----G=--G-G-----CC-TC-TC----A-CCCAA----ATAGAA-T ~--GG--A--A--A-- 4576

STMM83293 --G- G-A--GG--A--AC-A--_ 4750

H2A DE.BEN  C--G-----=-r--=-G-A---=--C-CC-CC-------TCAG---A-TAGAA-T-----A-----AA-TACAA-AG-A---AT+----TGr-------TCAT TG-AT Gr--r------ GG--A--A--A-- 5186

H2A_DE.BENA _V.L M AV HC M_NFKRR G G I Gpol
H2A_DE.BENB  $ K Q%3 Y _$_ W _Q F I”A 3 T I[_K E G E_E_§ 1595
H2ADEBENC P_.G.S S R S N E S P P KE S D KS$ N $ R T G_K Y_N_| R NNSTD G S ST HEF $ KK G _R_N_R_ 1647
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SSABLC w-Grmmmmnmm e GC-G----AG----Cr-=----- AA-T------G-T--A---AGAT-GG-A CAT GCA--T 5202
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SVERAGM3 C-G-----AG----A--T--GA-AA G-CTG-C--T-CACAG-A----------TT------TGCCA G--A--A--A-- 4526
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SMNDGB1 -AG-TTGCA--G-AT-A--A-------- GCC-----CAC-----T=-T-w-memo- CA--GG--A--AC-A-- 4491
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B_FR.HXB2R  GGGGTACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTA.CAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAG 4938
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AB_RU.KAL153-2 A T

O_CM.ANT70 O N c Ty Teeee-Te-C-Anemeneas A-Crmememememenieneas T.T----N----C--A

N_CM.YBF30 C A G--A-C-A-T-swme-Comemen-T TG

SIVCPZUS =~ ---m-- T-CoemeeArememeee CA-s-sme-Crnene-Toee-AC—-----AG-CTT TT-—G

SMM251 «-ATATG-C-C---CA----=-T--A-TA---G--CA-T-----ACA-G---TAC--TTTCA----TC-A---ACT .----

SMM9 -ATATG-C-C--CA-----T-+-CA-T--G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCCA----TC-A-=-A-T .-

STMM83293  --ATATG-CCC---CA------T----TA-T--G=-CA-C-----ACA-G---TAC--TTTCA----TC-A---A-T ---T-CA

H2A_DE.BEN  --ATATG-CCC---CA-----C--A-CA----G--TA-C-----ACA-G---TAC--TTCC-C----G-A---A-T <= TT=-Ac------

H2A“SN.ST  --ATATG-CCC—-CA-—--C-ACAT--GG-CA-TG----ACAGG—TAC=-TTCC- o...oo y. vl ) e i
H2B"GH.D205  --ATATG-CCC-T-CA------C---TA=---G--A-C----GCA-G---TAC-GTTC--C---GC-A---A-T. T--T C-A--C A--AG----G---A---C----G- 5293
H2B_CI.EHO  --ATATG-CCC-T-CA------mrmv CA--+-G--A-T--=--ACA-G---TAC--TTCC-C----C-A--A-T T---T-C C---C A--AG-----G---A---C--—G- 5291
STAN1 -TATG-CCC---CA--G--GC--A--Ac---G--A-C---C-AC--G--TAC--C-CAx-=---C---CAAC.A------T C-erenr- >>...o..o.....>..>o -A---G-G--G-G--roee 5137
SSABIC =~ --emv TC-----CAcx<-Co-A-CA-T-----CAT----AC--G----C---AC-C-T---C--A----T. C e-G-C-TG-Gmrormv 5336

SVERTYO  -=-AC-G-C-T---CA--G---C--A-TA-T-r-w--A-<---C-AT--G=-TAC--C-T---=-CCA----C A-wmco- j.......>.>..o..o.....>..>o.o...o.o..qo.o ....... 4652
SVERAGM3  ---- TA-CAC-G-CA--G--T--A-CA-T--G--TA-T---C-AT--G--TTAC--C-CCr-----CCA-----C Ac---r--TTwsr-s-A-A--C--Crrr--A--AG-G--Gr---TG-Cormrmev 4660
SVER9063 - TA-CAC---CAx-----C--A-TA-T--G--A----C-AT--G--CTAC--AC----- CCA-----C Aw-rmar-TToroxe-A-A-C-Cores-A=-AG-G--G---G-G---G- 5165
SVER155  ---CTA-CA--T-CA--G---C--A--A-T-G---Ac----C-AT=-G--TC--CACTC------CCA----CC. Ac-r----TTG-----A-A--C--Cr-s--A--AG----G---G-G----G- 5157
SGRI677 ~ -~TAT-TC-AGT-CA-----T-G--TA-T--GC--A-----C-AC--G--CTA--TACT C----=--Cr-=--CC. A= TTG---=-AA=--C-Crre-A--AG-T---G---G-Gmrmemen 4941
SMNDGBL ~ ---ATG-CAx----A--Grrrmmeme- A-T--G--CAAT----AT--G--TA-C--T-TCA-wrer-Tormme-T woemecA-T Tormee-AAcmooe-C-Toe-Ac-AG-A---G--AG--G-oemeev 4625
SIVSYK173  --~-ATATCAC----A----GTACA-TA-T--GC--TAT----AC-----TTAC--C--....=-T-CA-C--C-C-r---T--TCG-----A-s-=-=-C---C-CC-GG-G- -G-A-G-,.G----G- 5132
SIVLHOEST =~ ----CTT-CAC---CA--G--GT-TA-TA-T--G--TAATG----AC--G----AC--T-T Cr--re- TT--A-T omeeeee LDV — AC-AG-A--Gr---T-AG----- 5299

SIVLHOESTB G_G T H Q Q R G L L T 3 T M Q N $ K H NTV KNTST . QKTFSFSNTIERTFTTDOKEFEI'L S G K1
m_<_.10mmqom><4mxm<<ﬁ<cﬂomaxza_qu__A_“._Az_“_A_mo_._.o.ﬁx_Axmm<mmS8

SIVLHOESTA G_ L T P A E R F ILNMINAEILETQYVY L QKL N SK I L KFZKWVYYRQGRDUPQ W K po
|
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o
=.
3
2
®
—
®
>
=
<.
=
|-> Vif start frame 1 c

B_FR.HXB2R  GACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACA. AGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAA. ... AACAGATGGCAGGTGATG Y5064

BTFRHXB2RA D _Q Q S S S G_K V K G Q $ $ Y _ @)

BTFRHXB2RB _T_ S K A P L EE R $ R G S S N T.R $ 3% 5 HKSSAKTEKTZKTSTEKTDHTSGT o

B_FR.HXB2RC m|n|>|_A|rl_.|<<|_A|m|m|o|>|<|<| _ 3

B_US.WEAU160 T o

A_UG.U455 A--A o

C_ET.ETH2220 - C--A--A T

D_ZR.84ZR085 T

AE_TH.CM240 A--A ®

F_VI850 A ®

G_SE.SE6165 - C--A--A >

H_CF.90CF056 A =

AGI_CY.94CY0323 A--A 3

J_SE.SE92809 A--A-C ®

AG_NG.IBNG A--A »

AB_RU.KAL153-2 A--A

O_CM.ANT70  ----G---C----m-- TCRRRE—— G--A--mv

N_CM.YBF30  -------C--A--T--G

SIVCPZUS ~ -------C-—-A--T--G--

SMM251 ---C-GTG----AT-G G- TAGGG-CA-—T-Grer Ac-C- GGAGGAA--G--G--ATA-CAG-T 5345

SMM9 ---C-GTG----AT-G---- _G-TAGGG- o>..o..o..o.....>.....o..o.....ﬁ.>..ﬁ.o AA--C-----GGAGGAA-G-AT-—ATA—G-T 4842

STMM83293  ----C-GTG----AT-G-------- Ge-re-A-e-CA-CG--A-...

H2A_DE.BEN  ---T-GTG-A--A--G-----G--A-----A-----CA--G-CA-...

H2A_SN.ST - T-GGGA--A-G--G--G--C--A--—-CA--G-CA-...G-TAGGGG -/ C-AA=C-—- oo>>ooo..o ...... ATATC-GT 4897

H2B"GH.D205  ----T-GTG-A--AT-G------- Grr A CA-C oA G- TAGGG-CAA-Crirsea A ConGrorermeoen A ToePoms C-Coenr - GGAGGAA-GGAT —ATT-AG-- 5425

H2B_CI.EHO  ----T-GTG-T--AT-Gr------ Grere-Arrer-CA-Co-A-...G-TAGGG-CAA--Crerrm-AcAre Crrmremememeemane A---A-C----GGAGGAA--G-AT---ATT-CAG-- 5423

STANL oo (o oy p—— G-ArA-G G- ~AGG-GAG-CT-G Acen-Go---G GAGAGAA--ACTG---GT-ACA-GA 5269

SSABILC i i, SN Teeems.. o-AC-GGror-AT-Gr-AC-A-Corormrmmemecen Co-A-T=-A-AAemememe...... ~-GCAT-—-ATA--C-G- 5462

SVERTYO  ---G--C-AT-AAr-rmrcr-Grmm-Acemen G--CC-CA-...G--CGGA=-----C---G--T--A Grore-To-Ar-T-e-Acee - A-CCCAAAC--AGAG---GTAA---G- 4784

SVERAGM3  -----G-C-T-AA-T- +--G~-Co-CA-.. - GAGG-GTG--AT------A-TAC------ R A--T--A-Acmeeees A-CCAAGAA--AGA-—GT-A-~GA 4792

SVERQ063  ------—- C-AT-AA---- «To---G--C--CA-..--AGGAGAA--GC-G---A-T--C Acec--C-AA------A-CCAAGAA--AGA----GT-A--G- 5297

SVER155 A---=-C--G----TC-CA-...G--AGG-GAA--AC-G+-G--T+-Gr-r--Gromemes A-re--A-AA--C-—-AGCCAAGAA--ACAT—-GT-A—GA 5289

SGRI677 -C--G-G-=-TA-...- -GGG GGAA-----Cr-GrmrmrCr-CrGrmrms G Troem-To-C-AA---emeee GAGAGAA--ACA---ATA--—-G- 5073

SMNDGBL ~ --T-GT-TC--TT-Grorerme-Aroecece - TT--A-...-T--C-AGAA-G----GA---An-T-rmmmme GTGT--A-A~AAA--- GAGAGTG...GA-A-AATA--C-G- 4754

SIVSYKL73  -eoeev S [olc] N A Teore-GG-G--AAC--GG-GG-A---TTTT-C--A A--A---CA--CC----G......--AGA--—-ATA---G-T 5261

SIVLHOEST =~ ----mm- GC-A--T=-Gremenen A-eee-T--To--GG--A-...~-AGGGGAGA----CTTCTC---C--C AC-AG-A-AA G.AGGGA..-CA-A-ATA--GA 5428

SIVLHOESTA ¢ P A Q L L W K G E G AV V VK. EGENIFSVEPRRKAKLVKDYGESG.PKDSE. pol
SIVLHOESTB D Q F G G K C$ W3F KKGRTSSOSPEEKRKONTSS$SKIME.RD_Q R IV _Rvf

SIVLHOESTC T m.|®|._.|m|<|m|_u~|_u|_u|0|0|m| G K.R RGEHTLILS P QKK SKTSKRTWR_G .TKG $ %5 E 1702
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Pol p31 integrase end <-|

B_FRHXB2R ATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAG...GATTAGAACAT....GGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATG. TATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGT. TTTATAG. ... ACATCACTATGAAAGC 5178
B_FR.HXB2RA _| i . CH_H Y E S vif
B'FRHXB2RB _ L. C G K § T G_$_ T T _M_K_A 159
B'FRHXB2RC D.C V A S TS _L_$_K_ 1689
B_US.WEAU160

ATUG.U455 - A---G

C_ET.ETH2220

D_ZR.B4ZR0B5  ---rmmememeomemememennans tree

AE_TH.CM240

[RV/L: 1o S — I ——— AC----

G_SE.SE6165

H CF.90CF056  ---rmrmememmmememcmenecs i

AGI_CY.94CY0323

J_SE.SE92809  -erememree

AG_NG.IBNG

ABRU.KAL153-2

O_CMANT70  --A--Acemeen- G----ACA>A.. AG-G-A-G-G-.....-+-C--CCrr-Grm-Trrw--Ac ~-CAGG-TA-A--GA-CGA-AAC---..GG-Cr....... .- Teen-TC- 5232

N_CM.YBF30 G-

SIVCPZUS  -—-A--A----- . 5238

SMM251 . ..~-GCTATG....... TG-CC--T-T-A-GGT- 5456

SMM9 CCCACT---AGGA-..--C-.G-.. T--CC—-TC--A-GTT 4953

STMM83293  CCCACC-—AGGA-..--CA-.G-—...-C-GGAG-GG- _ .CA-GCTATG......TG-CC--.C--A-GGTT 5127
H2A_DE.BEN CCCACC--AGG--..G-CA-G L CTGCCC-T~CoGT—-TG-AA-CAGAA-AAAG-CCT. A-A-GA--..-.GCGCTATG...... TT-CC-C-CA-GGTG 5563
H2ADEBENA P_H L E G . A R G _G. A L Cu S P P _Q G_ pol
H2ADEBENB P G W R V " E VR Y .V P H H KV vif
H2ADEBENC “P_ P G G _.C_Q.G_ . S R R.C AM .. F P T G R W 1767
H2A“SN.ST  CCAACT--AGG-..G-CA-.G=-... . .G:GCTATG.. ... TT-CC—C-A-GGTG 5008

H2B_GH.D205 CCGACA---AGGA-..—-CA-.GC--... G CCGAT-GT-T-T-A- —-AGAA-—-AG.GTT. -CAACA--..-C-C-TATG ... TC-C--C-CA-GGTA 5536

H2B_CI.EHO  CCGAC----AGGA-..--CAT.GC--...-C-AGAG-GG-.....--C-C---C--A-T---T---TG-AA --AGGA--AAAG-CTT..-CAACA--.. -C-C-TATG...... TT-C----C--A-GGTA 5534

STAN1 C-AACA---AGG--.T-GT-- A=--C AT--AGAC-A--.... ---GG-CA=-=-G---T---C---.._AGGAACC--TT-.-. A--AT-~-A_CA---CT....... TATG----CC--T-T 5377

SSAB1C CCCC-C---A-G---.--G--CG--CA..-CAGGAG-GG-.
SVERTYO G-GAC----A-G--..--CA-GG--TC.T---A-CT-A--..
SVERAGM3 G-AACT---A-G--..G-C---G---C.T---A-CT-A-
SVER9063 G-AACA---A-G--.CT----.G--CC.T---A-CC-A-
SVER155 C-CACC---A-G--..G-----G--AG.T---C-CC-A--

.~-CT--CC----G---T----C---.C----G--CAAAC-GTG-GTTCAT---C..GG--C.......... C-C---TAC-A---TA 5576
--C-GG-AA---C-G-T-TTGG-....AG A--AA-—--TT..T-AA--—-A_ AC---TA......... TATG--T--CC-—-TT 4892
~-C--G-GA---G-GGT--TGG--....AGGA-TA-A---.T..TA-AC---A..AA---C-.........-ATG----CC-—-TT 4900
-C--G-AA----C---T-TTGG---....AC.-A-AA-G--C-.. TTAA----C..AA--C-T. ..GATG-----CC---TT 5405
--C-GG-GA----T-G-T-TTGG---....AA.-A-AA-G--T-..T-AA----G..AA--C-A.... --T---C---T- 5397
SGRI677 G-A--A---AGG--..GTCA-.A---GCAA--A--C-G- --GGG-GA----G-CTT--A-G--C....AGGAATAAAC--TT..-CCTTG--...AA--C--..........=====- T-GGC-GGTG 5181
SMNDGB1 T-AACT---A----GTCT--TCA---...A--AGA--AG-.....--C-CT-G-------G-AGA--G---GC---GGC--CT-C--ATA-T-A-GAA-...GA-G-T-.GTGGCTGTAT-C---T-T-ATGGCT 4877
SIVSYK173 CCCAC----AG-A-.---CCC-A--CA..----GAT-G--.....T-C-GCA-A--A-----ACA----A-.---AAAAGCAAAG--TT..--A--AA-CCACA----
SIVLHOEST G-A-CC---AT-AC-.--TA---CCTT..A--AGA--AG-TTTTA-AC-T---CAG--T-----.--G-G-....... CA-AA----AT..T---TA--...C---C-T.......... GG-A--
L'hoest Pol integrase end <-|

SIVLHOESTA S S L D N_.N_$ | L. N R K V F R H S QV K H R G.._KRK .L GR..L G
SIVLHOESTB V_ A W T G T R S 1. T E R F LD I VRLNTE ..AKEN._WV G. L_
SIVLHOESTC ~“$ P G $ O_L D P $ $ KSF$ T $S G $T.QR..T Q R R I_.G % A Y
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R.HXB2R  CCTCATCCAAGA.ATAAGTTC..AG..AAGTACACATCCCACTAGGG...GATGCTAGATTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAAT 5305

—H
FR.HXB2RA |_u|_._|n|x|.| o = vif
FR.HXB2RB C N 1633
F -

SIWEAUL60 Ao mmeromie, e 4

T.ETH2220 AGA N
R.84ZR085 - (R

NmCcC
(9]
c
Ny
()]
&)
>
[
P
%‘
o

mi
—
un
(@]
<
N
N
o
>
@

<
%
a
a:
>
(@]
()

SE.SE6165 AGG

> T OT>0 0> 00 mmm

Sawouas) 919|dWwo) SHIIANUST alewlid

SIVCPZUS A--A----C---.G---A---. .-
SMM251 GGATGGG--T-GTGG-CC-G-..--CAG----AT- .T...O...O> O>> O>>OOO>.T.> A-G--CA-GGG

SMM9 GGATGGG--T-GTGG-CT-G-..--CAG---AT-T----GT--A--GAT--G---CAT---A-G--CA-GG
STMM83293  GGGTGGG--T-GTGG-CT-G-..--TAG--GATTT-T--CT-GCAAGGA--A--ACACC-A-A-G-TCA-GGG i CCorr-A--GA—TCAGT-AAT-T-CT--GAGG—-ACT-

H2A DE.BEN GGATGGG--T-GTGG-CT-G-..--CAGG---ATAT -AAG- -A- ...~-CC-r=-A~-GA---TC-CCTC---T-C---AAGAT--ACC- 5693

H2ADEBENA G M G M V D L .Q Q G N I P T T RKUKSSRNTGILEPN._TRKRMATLLSTCS K. N__L pol
H2ADEBENB G W A W W _T C.. TPEKGWTLS S HAV R L T v

H2ASN.ST GGATGGG-GT-GTGG-CT-G-..--CAGG--ATAT-~T--AAAGGA--AAG-CATC-—-AG---CAGG -C—-AAC~AA. --CC-—-A-GA--TC-CCTCCT-TTC--AAGAC-ACT- 5138
H2B_GH.D205 GGATGGG-TT-GTGG-CT-G-..--TAG-A--ATAT-T--C---AACAAA-GA--AT-GC-A-A-G-CCA-GG------- AAC--AA...-CCC------ G-GA-TCTTGAGCTCCT-T-CT--AAGAC--AC-- 5666
H2B_CI.EHO GGATGGG-TT-GTGG-CT-G-..--TAG----ATAT-T--C--GAAAGAA-GA--ACATC-A-A-G-CCA-GG---C---AAC---A...-CCC------ G-GA-TCTTGAGTTCCT-T-CT--AAGAC--AC-- 5664
STAN1 GGATGGG-TT-GT-C-CA-GT..--TAG-T-C-T------CT----AGGA--A-GA-A-A-A---G--GATTGT--C---CAC--AA...-GCC----CAG-GA----TC-CTACCT-T-C---AG-A---AGT- 5507
SSAB1C AGATGGAATT-GT-CTCC-ATCA--..--TGGGT---A--C--GAA-GAT-GA---CT-A-AAA-G-T--T-AT ------ CA-T-AA...-CCC---G-A--GA---TTAGAAACCT-T-C-ACAGGA----G-- 5706
SVERTYO A-ATGGG-TT-GT-C-CCA-G..--TAG-TATGTA--A---A----AAAAC---GGGA-A-ATGTG--GACCT------- CA-T-AA...--CC---GCA--GA----TA-CCACAT-T-C---AGGT---C--- 5022
SVERAGM3 A-ATGGG--T-GT-C-CAA-G..--TAG-TATG-G--A--C------CAAC---GA--TA-ACATG--GATCT------- CA----A...--CC-----AG-GA----TA-CAACAT-T-CT-AGGGG---C-G- 5030
SVER9063 AA-TGGG-TT-GT---CTA-G..T-CAG-TACAT------- A----ATTA--A-GAGA-A-ACAG---GACTGC------ CA-T-AA...--CC-------- G-----TC-CTAC-T-C-CCA-AGGA---C--- 5535

SVER155 A--TGGG--T-GT-C-CTA-G..--CAG-TATGTA--A--C--CCCAGGAAG--GAGA-A-CCATG-GGAT-TC------ CA-T-AG...-TCC-A--CA--GA----TC-CAAC-T-T-C---AGGA---C--- 5527
SGRI677 -AATGG-AGTTTTGG-CC-A-..--CC-GT-CATT-----CT--TCAAAA----A-TACA-A-A-G-G-AT-TT---CACAAC--CA...-CCC-------- GA----TC-CAA----T-----AGGGT--TCC- 5311
SMNDGB1 TA-A--GA-T-GT---CT-G-..--TA-----GTG--TAT-A--AATAGG--CATA-----AA--G-T-G--GC------ CA-T---.. A-AT---GGT--GA--CTTAAGTAC-T-T-C---AAG------- G 5007

SIVSYK173 GAATGG-A-T-GT-C-CT-AT..T-CC--TGGACA--A---G----A...----GA-CTA-ATGG--C--GTTC---CACAA-T--G...-CCC-------- GA---TTACATATG------ A-TAGG--TC--- 5502

SIVLHOEST ~ GGGA--T-T-T-...CCTA-..-T.A--T--GTG--A--T----A-... TCA-GA-CT--A---G-C-G--T----GCACA-T--G...--C~-G--G-GA---ATC-CACAATG--Crr-T-rr--rce- 5660
SIVLHOESTA _ G | L VY.. LS. I.al_lmlolqlmlxl...<|xlzlﬂlmlmlolzl_lolalﬂlo___ImlmlxloI_,\_Iolrlal_,\_lolmlﬂlzlmlz_ 1849
SIVLHOESTBE W E F Y T Y H. KLV I PLE.SGTLVVRIYAHAHTL.AAGRGWTISQWATV ST E v

SIVLHOESTC G- N_S . P 1IN $ $ Y L $ S. O FE L $ $ S E Y M H I W..Q QE G D G S H N ololmlnlmﬂ 1764



86 O3d

€5-d-|

B_FRHXB2R ...
B_FR.HXB2RA ...

B_FR.HXB2RB  ......

B_FR.HXB2RC ...

B_US.WEAU160

A_UG.U455

C_ET.ETH2220

D_ZR.84ZR085

AE_TH.CM240

F VI850 .. i

G_SE.SE6165

H_CF.90CF056 .

AGI_CY.94CY0323 ..

J_SE.SE92809 ..

AG_NG.BNG .

AB_RU.KAL153-2

O_CMANT70 .- N

NCM.YBF30 .. G C - GCA-GG-C- 5007

SVCPZUS .. A A w-CrreeneCreCornn-A--TG-T- 5473

SMM251 i TC-GG.. A-CT-T- -G-G-T---ACA--A--CTAT----- 51..0 G---AGCAC---T--CCCT--C---A--CGGGA-AAG-G----G---A-CA 5694

SMM9 _ ACTT--C-G--GGCAC--T--CCCT--Cr-rmren- GGGA-AAG--C---G---A-CA 5191

STMM83293 oo T-Torriiimo. >oo G A j o._.oﬁ.o T ACA~A~CTGToeen-T--Gee C-Go-GGCAC~To-CCCT-CA--CGGGA-AAG-Go-GA—-A-CA 5365

H2A_DE.BEN ATC-----A-~-AGCAC---T--CTCT--C---A-G-CAGG--AAG--—--GA-—A-CA 5801

H2A_DE.BENA TV |o|m|o|<|_ulmlrlolmlzl_ulzlalmlxlrlﬂ|r|r|r|<|o|m|$|m|x|_Almlzlo 1895
H2A_DE.BENB W T DV TP D CADTITL _|I|m|4|<|ﬂ|m|o|ﬂ|4|o|o|m|<|m| — A T vif
H2A_DE.BENC 0K, TS S G QM P QT V QT S Y T AL I S LA LR Q V K $ E E P S_ 1839
H2A“SN.ST ... TA- 5 C- .o...o T-TAC-A-CTGT-G--TCC-— >...>oo>o...ﬁ.oaoﬁ.o...> o CAGGC-AAG-—---GA—A-CA 5246

H2B_GH.D205 .....--T-T. TG-Grornrnx-G--C-G-GG--C--T--CTCT--Cre--C-AA--AAG----G-GA--A-CA 5774

H2B_CI.EHO ... ~-G-GG... T-. - TGe-reree-G-T=-C-Gr--GG--C---T--CTCT-CG---A---CTAA--AAG---G-GA---A-CA 5772

STAN1 T .TG-C-—-..C- - ~TA-G------TGCC-C-----CCCT--C---A----TAGA--C--CCA-C--—-A-CA 5621

SSABIC ... . . -GC- - --T--CCC------A---TAGA---G-CCA-C-A---A-CA 5814

SVERTYO . TTT-G- ~Acrme-AcGr-Tormeme-CTAC o+ TAGTA----A--GGTC-C--T---A-T------AA-~-AAGA--C--CCA-C-A-TC-GA 5139

SVERAGM3  ATCTAA-C-A.. . T-GGG-TCCTT-G---r-G---G--T-G--T----C-AC--- TAGC--G--A=--ACCC----T---ACT----A----AAGG--C--C--G--A--C-- 5147

SVER9063 TGG-A-G--A--C--AC-C-T---TCA-----A--~-AAGG--C--TCA---A--TA--A 5649

SVER155 TCCA-G--A---TGTC----T---AC------A----TAGA--C--CCA-C----AC--A 5644

SGRIB7T7 ... -A-Go-A--Cr-Acrer-Tom-Acermeme-An--TAGA--C--CCA-C--—-TA-CA 5422

SMNDGBL  C.... AT-TTAGACCGCCACCCTTT--Gorr.. o TGGn - Toe G-GAACT A GGrmeorn T Tt A T-AC-—TT-AcermsC--CATG-AG-—AG-T-TG--A—-A-CA 5133
SIVSYK173 -.CCAG-GG-A---TG-CT--ACA--A-C-Gormrmenn- GC--T--A---AAT-T---T--CCCT--C---A---CAAGA--GG-C-ACC----AG-CA 5610

SIVLHOEST GT.. CT-T-G...AGAC---CAA---G--A------CAT A-G--C--CTATA-A--T---A----C--CAT-C-AAGA-AC--T--G---AC-TC 5768

SIVLHOESTA : L $..RLSNRNRGPHTSRPNDTPLSIFS$LLHTKRHSKG G_S 181
SIVLHOESTB "D Y QO T ETDPI I I ADOMIHYKYFNCFTITQRDTIRR A [
SIVLHOESTC ET 1 KO K3$ T P Y $ Q0 T K$S G I NI1LTASYTKTEGTL E G H F_ 1797

Nucleic Acids
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S.WEAU160 -------

T.ETH2220 -
R.84ZR085

....... T-G-A
SE.SE6165 A
CF.90CF056 ------ GTG

NmCcC
O0:
c
Ny
()]
&)
>

—

mi
—
T
(@]
<
N
N
o
>
()

<
%
a
a:

> T OT>0 0> 00 mmm

SIVCPZUS
SMM251
SMM9

.G....-AG 5568
..G---GCG-TGT-AGAT--C 5799
. G—-GTC-TGT-RSRT--C 5296
STMM83293 oo...m -A-AGT-ACTGT--T- O..0>oo TCACGAA--CT—-A. . .......GA-Corr. .CC-AGCT---Gr-A--TT--AA-T-. . ... G-GGAAC-TGT-AGAT--C 5470
H2A_DE.BEN  G---GG-A-AGT-ATTGT-CT-C--CA-C----CCCA--CT----A OO...>..4......O A--C----T--T-GTAC......AACAA---.G-...-AGAC--C 5909
Vpx start HiV-2 and SIV SMM | ->

H2ADEBENA _R G K V IV L L Q L S P S S $ .. S T G .T I T S 1P S P S S S T T K_$..Q T P 1929
H2ADEBENB R.G. E K L_L S C C N Y P Q A H K. 7= G_Q V. P S L QY LALVVV QOO NID._.R P v
H2ADEBENC E G K S Y G P A A T TP _K_ LI .. KHR Y HHFNTSP $ 3 S VY. ..NKM .T D P upx
H2A“SN.ST  G-GG-A-AGC-ATTAT-CT-C--CA-C--C-CCCA--CC-—-A... GT--C-~=..CCG=-A--C=-G-TTC-CT--TG-T-GT...... .GCAAC-A=-TGG-AGGC--C_ 5354
H2B_GH.D205 GG--G-A-AGA-ATTGT-CTAC--CA-C----C-T---CT--CGA............... AGGGC----..CC-AGCT----G-TTC-A--C---AGG-TCGTACA...GGAAGGA--A.~TGGA...T--C 5885
H2B_CI.EHO  GG---G-A-AGA-ATTGT-CCAC--CA-C--C-C-T---CT--~-C............... AGG-C----..CC-AG-T---G-TTC-A--C---AG--TTGTACA.. AGAAGGA--A.G-TGGA.. T--C 5883

STAN1 G---GG-A-GC.-. TTTTGT----CAC---CA-G-A-----CGTAGCAGAAAACCATTGGGGTC---..C-G--C--G--G-TT--A--C--GA---T-TATACAGACTTCC-A-GA - TGG-AGA-GG- 5750
SSABIC GG--G-A-AG.-AT..-T-T=----A--C-C--G-TG----~-CAGCC.........AACAGGGC-A--..CC--AT-r-G-T--A--=--TAGG-T-............-AT-CA~-TGG-...CT-- 5919

SVERTYO GG--C---G-T-..TGT--T.C--C-G-T--C--A---G--—-AAAG........CACAGGAC----..CC----T-G-G---C-A--T--GCTC---C .A-C-A.~-TGG-CTC-GGG 5247

SVERAGM3  -G-----G-GGT-..CA---T.C---C-G-TC-CC-AG-----C-AGAA......... AACAGGAC----_CCC---T-Gr-rer--A=-T--CCTT--- ..ACC-A.--TGG-CTC-GGC_ 5255

SVER9063  GG---G-G-G-.--C-, T--T.C---C---TC-CC-AG-—----AAAC.........CACAGGA----- ..CCC--A=-G--G----A--C--TCTG--CC ..A-C-G.--TGG-ATC-GGG 5757

SVER155 GG---A--GGT-,.CAT--T.C---Cr--T=-C--Grmreree- AACT..... AACAGGTC----- .CCC-CT-Gorn-T=-Aw=-T--CT---CC............. AC-A--TGG-CTC-GG- 5752

SGRI677 G---GG-G-AG.-AT..A-GT----CAC--TCA-G-A-------- A... .CA=--A=-Gor-CT Trmmememn TTomrcroiois ‘AT-CA-TGG-ATC-GG- 5524

SMNDGBL ~ GG--G-AGA---GTTAAAAGTT---AG--T--C-=-T--C---AA............ .GCrrermmv GTTCTC---T-G--G-TTC-CTGCT-GAG--TC............ )
SIVSYKI73  G—~GG-AC-T-G-CAT-ACAC-CTGG-C-CCA-T~-G.....ooio oG ~CCC-A-T-G-T-A~T-CA-TG.... ACC-.--.. AAGATGGC 5705
SIVLHOEST ~-G-TTA-CTGCT-GAG-.- .
SIVLHOESTA S LFAVY LTE 1.
SIVLHOESTB . "G CV.LSTQFTGTLR.O.
SIVLHOESTC

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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S.WEAU160

T.ETH2220
R.84ZR085

o |
NmCcC

o

c

Ny

()]

&)

mi
—
L
(@]
<
N
N
o

<
%
a
<)
o
®
Q
)
Q

SE.SE6165
CF.90CF056
Gl_CY.94CY0323 -

> T OT>0 0> 00 mmm

O_CMANT70  -G--GC-GG-----T--CC-A--Cr---. CCA-—-T-Acr-
NCM.YBF30  --Gr---Grrmrmeeee Co-Anmrmenen G-T-G-A-m-A..

SIVCPZUS  -GC--A-G--GA----- I o

SMM251 -GGG---G--TC---GGAAAC---GAG-A--G--AATAG--AGGCCTTCGAATGGCTAAACAGAACAGTAGAGGAGATAAACAGAGAGGCAGTAAACCACCTACCAAGGGAGCTGATTTTCCAGGTTTGG 5934
SMM9 -GGG---GR-TC-----GGAAAC----GAG-A---—-RRTAG-C-AGGCYTTCGACTGGCTACACAGAACASTAGAAGAAATAAACAGGGCAGCAGTGAATCATTTGCCRAGGGAGCTAATTTTCCAGGTCTGG 5431
STMM83293  -G-G---G--TA--G--CGGAAAC----GAG-A--GG-AATAGAG-AAGCATTCGAGTGGCTACACAGAACGGTAGAGGACATAAACCGAGAGGCAGTAAACCATCTACCGAGGGAACTGATTTTCCAGGTCTGG 5605
H2A DE.BEN  -G-G-A-GGGTA--G--AGGAAAC----GAG-A--G--CATTG---AGGCCTTCGAGTGGCTAGAGAGGACCATAGAAGCCTTAAACAGGGAGGCAGTGAACCATCTGCCCCGAGAGCTCATTTTCCAGGTGTGG 6044

H2B_GH.D205 -GGG--G-GT------ AGGAAAC--C-ACG-A-----A-TAG---AAGCATTCGCTTGGCTAGAAAGAACAATAACAGAGCTCAACAGGGTAGCGGTCAACCATTTGCCCCGAGAACTTATTTTCCAGGTCTGG 6020
H2B_CI.EHO  -GGG---G-GTA-----AGGAAAC--C-GCG-A-----A-TAG---AGGCATTCGAATGGCTAGAGACAACATTAGAACATCTCAACAGAGTAGCAGTCAATCACTTGCCCAGGGAACTTATTTTCCAGGTCTGG 6018
STAN1 -G-G-TTCC-G-GA-AGAAGA--CG-ATGG-TA-...
SSAB1C GG-GG-TGGCTC----AG-AGGAG-G-A.-C-T...-
SVERTYO -G-G-TCC--GAGAGG-AAGA--AG-A-AAGTA-...
SVERAGM3 -G-G-TCCC-GAGA-G-AAGA--GG-G-AACTA-.
SVER9063 -G-GGTCCC-GAGA-AACAG---AG-A-AAGTA-..
SVER155 -G-G-TCCC-GAGAGGAGAGA--AG-A-GACTA
SGRI677 -G-G-TCC--GAGA------ A--AG-ATG.GCT-..c.ovvvrriirinnn
premature Vif end in GB1 <-|
SMNDGB1 G--G---G-TGAG--AG-A-CAGA--ATC........oooeirrriirrcennes
SIVSYK173 GG-GGCT-TCTT-A-T-CC-.--C--CA-.GTGC
SIVLHOEST GGC-GAGGC-GCAA-GAAG-C-AG--A-A...

SIVLHOESTA G_R G_S K E V_Q R D..

SIVLHOESTB G_E_G_A K K S R_E

SIVLHOESTC DODOOEM_U_M_N .........

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid

Nucleic Acids




86 O3d
9G-d-

Nucleic Acids

o
=.
3
2
)
=
[0)
>
=
<.
=
B_FR.HXB2R ... ... 5553 &
B_FR.HXB2RA 1727
B_FR.HXB2RB 1704 @)
B_FR.HXB2RC 1805 o
B_US.WEAU160 ... 5552 3
A_UG.U455 .. 4999 o
C_ET.ETH2220 4945 o
D_ZR.84ZR085 5075 T
AE_TH.CM240  cooooooioceoeeoeeooeeeeeeeseeeeeee s s e ee s s e e s ses e sases e ssesasee e sesesseesserieeseeesens 5124
F_VI850 4893 ®
G_SE.SE6165 .... 4950 o)
H_CF.90CF056 4900 >
AGI_CY.94CY0323". .. 4919 o
J_SE.SE92809 .. 4867 3
AG_NG.IBNG 5078 ®
AB_RU.KAL153-2 . 5598 n
O_CM.ANT70 5607
N_CM.YBF30 5147
SIVCPZUS oot eeeeeee st esees e sesere e s s s essaeseseessneseesessraseesensessereeereseeaneee 5613
SMM251 CAAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAACAAGGGATGTCACAAAGCTATGTAAAATACAGATACTTGTGTTTAATGCAAAAGGCTTTATTTATGCATTGCAAGAAAGGCTGTAGATGTCTAGGGGAAGGACAC 6069
SMM9 CGAAGGKCCTGGGAATACTGGCATGATGAAATGGGGATGTCAGTCAGCTACACTAAATRCAGATACTTGTGCTTGATACAGAAAGCTCTGTTTATGCATTGCAAGAAAGGGTGTAGGTGCTTAGGAGGAGAGCAT 5566

STMM83293 CGAAGGTCTTGGGAATACTGGCATGATGAGCAAGGGATGCCCGGGAGCTATGTTAAATATAGATACTTGTGCTTGATACAGAAAGCTTTGTTTATGCATAGCAAGAGGGGATGCAGATGCTTGGGGGAAGGACAT 5740
H2A DE.BEN CAAAGGTCCTGGAGATATTGGCATGATGAACAAGGGATGTCAGCAAGCTACACAAAGTATAGATATTTGTGCCTAATGCAAAAAGCTATATTTACACATTTCAAGAGAGGGTGCACTTG.CTGGGGGGAGGACAT 6178

H2A_DE.BENA K G P G D I_G M MNKGCQQATQS I DICAS$CKIKILYLHISUREGALAGGRT 2013

H2A_SN.ST CAAAGGTCCTGGAGATACTGGCATGATGAACAAGGAATGT CAATAAGT TACACAAAGTATAGATATTTGTGCCTAATGCAGAAAGCTATGTTCATACATTCTAAGAGAGGGTGCACTTGCCTGGGGGGAGGACAT 5624
H2B_GH.D205 CAGAGGTCTTGGGCATACTGGCGTGAGGAACAGGGCATGTCAATTAGCTATACCAAATATAGATACTTGTTGCTAATGCAGAAAGCAATGTTTGTGCACTATACAAAGGGCTGTAGGTGCCTGCAGGAGGGCCAT 6155

H2B_CLLEHO CAGAAGTCTTGGGCATATTGGCGTGAGGAACAGGGCATGTCAATTAGTTATACCAAATATAGGTATTTGTGTCTAATGCAAAAAGCAATGTTTATACACTTTGCAAAGGGTTGTGGATGTCTGCGGGAAGGCCAT 6153

STAN1 5784
SSAB1C .. 5961
SVERTYO 5281
SVERAGM3 ... 5289
SVER9063 .. 5791
SVER155 . 5786
SGRI677 5557
SMNDGB1 ... 5263
SIVSYK173 .. 5743
SIVLHOEST 5894
SIVLHOESTA 1922
SIVLHOESTB 1840
SIVLHOESTC e e b ae b e b e aeebesreare s 1836
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1G-9-1

CCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCC... ACACAATGAA 5609
...._._Iq M__N vif
T 0~% 1721
H N_E_vpr

CF.90CF056 .

1_CY.94CY0323 ..
_SE.SE92809 ..

NG.IBNG .
AB_RU.KAL153-2
O_CM.ANT70 .
N_CM.YBF30 ..
SIVCPZUS ...
SMM251 GGGGCAGG.AGGAT..GGAGACC. AGGACCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGC A --nmnv G--AGAC-T...............
SMM9 GGGGCAGG.GGGAT..GGAGACC.AGGGCCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGACTAGC---AA---AC-G--AGAC-T..
STMM83293 GGGGCAGG.AGGAT..GGAGACC.AGGCCCTCCTCCTCCTCCCCCTCCAGGCTTAGC----A---AC---CAGAC-T

J>‘—‘>I
O @]

Vpx end <- |-> Vpr start

H2A DEBENA W_A G K D W K T K D L P L L P L Q V_$ S .ND $ .S T NRV S PRRWDUPTE G L..

H2A_DE.BENB G P GR I GRPRT SP SSP SRS SL.M TE.AVPTEFUPP EDGT P R R D L.

H2A_DE.BENC G R EG L EDQGUPPPPPUPPGLV $. WW_u_A||OOm_u_uO_A_<_O_uIOO.ﬁ

H2A_SN.ST GGGCCGGG.AGGAT..GGAGATC.AGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTC--..---ACTG--...-~-ACCAACAGAGTCTCCC--G--G--TAGGACC----C--------- .
H2B_CI.EHO OOOOO>®0.000>._...OO>O>._.O.>OO>00400._.OO._.OO.ﬁOO.ﬁOOOOO>OOAO.ﬁ>OOO:......0.0.......>OAOOO>O>O>A._.OOA ..... O..._.>..>>O.....>..>..

STANL e sensnenennssssscennssnsneensss = AT T TGG-AT-TCAGC-------- ....GTGGG-C--- 5819
SSAB1C TGG-T----ACATGG-ATTTG-CC--A-----....GTT-G-C--- 6036
SVERTYO ....GTGGG-CA-- 5316

m<mx>0_<_w .. ......... ....O._.OO0.0...mwN\_
SVER9063 . .....TGGG-C--- 5826
SVER155 -....GTGGG-C--- 5821
SGRI677

SMNDGB1 o T--C-G 5202

SIVSYK173 TTGA--CCAA--GTG--C-- 5795
SIVLHOEST .. .C-A. .-TGGGG-C-G 5936
SIVLHOESTA .. . QR TLDUHOG S .. I|o|<|m 1936
SIVLHOESTB .. ; TR GLCWTTRKG A..M G 5 1854

SIVLHOESTC P EDFG PP RE P. —W__G_ Q_vpr

6180
5678

.-TGGG----G 5852

H2A_DE.BEN GGGCCGGGAAGGATTGGAAGACCAAGGACCTCCCCCTCCTCCCCCTCCAGGTCTAGTC--..---ACTG--...--ACCAACAGAGTTTCCC-------- TGGGACC---Gr--r-- CTT...

.GTGGG-A-G 6277

...GTGGG-AC-G 6275

Nucleic Acids

-GGG-G---C 6304
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Vif end <-|
B_FR.HXB2R  TGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGGCTCCATGGCTTAGGGCAACA.TATC.TA...TGAAA
B FRHXB2RA _G_H_$ S F $ R S L R M_K L L D_I_F_| . N
BFRHXB2RB M_D_T R A F R G A $ E $ S C$TFS$ DLAPWTELRWAT. Y L.5]
B_FRHXB2RC W_T [ E [ I E E L _ K N_E AV R H F P R I_W I_H G L[_G__
B_US.WEAU160 Anmeme- G
A_UG.U455 -A-G--T-----T-G-----A C A
C_ET.ETH2220 ---G C---C-G C-----C-mmmmmm-
D_ZR.84ZR085  ------ T G C
AE_TH.CM240  ------ T----A--G A
F_V1850 -G AA G
G_SE.SE6165  ---G--T----A--G-----A T e OF L
H_CF.90CF056 A G G
AGI_CY.94CY0323 G A G
J_SE.SE92809 G A C
AG_NG.IBNG A--G-----A AC C
AB_RU.KAL153-2 G C
O_CM.ANT70 -G C-----A-----A--AGCA-----A--A-------- C----m- Oo......>..0 O...O..>....T C--T.--.
N_CM.YBF30  ---G------- AT-A--A-AT-A-A GC-C A A-----,Comm -
SIVCPZUS w-Go-T----TG-Crere-A--Ac-A--AG-A--G---T-GC-C >7OO A--A A--GT-.C---.--
SMM251 -G T-G-Gr--G-C-G-A--AT-G--AG-Ar----T-A-Arer---GA-CCTCGC-T---AAC--CAC-T--TA-T-r.-r-.-
SMM9 ---GTRG----AG--C-G-----A-KA--AG-A-----CC-G-AC--K---GA-CCTCGC-T---AATY-CGC-T--TA-CT-.--
STMM83293 ---GT-G-G--AG--C-G-----AA-A--AC-A-----CC-GC-G------ GA-CCTCGC-T---AAGC-CGC-T--TA-CT-.-
H2A_DE.BEN  ---GT-A----AAC-C-GAG---AA-A---G-A-----CT-A--------- GA-CCCCGC-T---AAT--CTC-T--CT-CT-.----.C-...-A-T-..

H2ADEBENA L G N R NS E G N K G R S L KTF $S P LANLCS WL 1.

IN>HD_m.w_mZm<<<_mO_|_u_m__A_m_m>_|DI_uD_um_u_u_

H2A_DE.BENC G _$ $ K L $ G K $ R K K P $ D L I PACS$LLL AT

Nucleic Acids

H2A_SN.ST ...O.T>....>>OO0.0>O>...>.>..>.T>......4.>.>O..O...O>OOOAOOO T---AAT-ACTC-T--CA-CT-.----.--...--CT-...

H2B_GH.D205 ----T-GGG---A-CC-G-----AA-A---C-A-----CT-A-AG------ GA-CCTCGC-T---AAC--CGC-T--TA-CTT.----.--...CAGT- .

H2B CI.EHO  ---GT-G-G--CG-CC-G-----AA-A--AC-A-----CT-A-AG------ GACCCCCGC-TAT-AAC--CAC-T--CA-TTT.----.--...CA-T- .. GGC----AA-—--............. 6381

STAN1 --ATT-AG---CA-GG---CA--A--C--TC-G-----ACAAC-C------ GGG--AGAACTC---TTCCAAG--T--A-CTTC-G--.AG...GA-G-........... AGGGGAAA-GA-TGGGGC..ACCAA 5937
SSAB1C ---CTC-G---CA-G---C----C--C--TTCA--G--CCAGT-C--C--C--A----A-CTC--TTTCC-TC-TT--TGGA-.---TG-G...GA-G-ACCAGCCATTGA-C-----C-A-CC..........

SVERTYO ---CT-AG---TA-G---C-A--T--C--CC-G--G--GAGGCTG------ GGG--AGAACTC--GTTCCAAG--T--A-CT-C-G--.AG...GAGG-..... ...AGG-GAAA--C-TGGTAC..TCCCA 5434
SVERAGM3 ---CT-AG---CA-GC----A--TA-C--TC-G-----CAAG-TG------ GGGC-CGAGCTC--GTTCCAAG--T--A-CT-T-G--.AG...GAGG-...........GGG-GAAA-GA-TCGCAC..TCCCA 5442
SVER9063 ---CT-AGG--CA-G-----A--T--C--TC-G-----CAAAT T------- GGC--AGAGCTC---TTCCAAG-TT--A-TT-T-G--.AG...GAGG-.... AGG-GA-A--CGGGGAGC..CCCAA 5944
SVER155 ---CTCAG---TA-GG----A--AA-C--C--C-----CAAACTG------ GGCC-AGAACTC--AT-CCAAG--T--A-TT-T-G--. AG...GAGG

SGRI677 ---CT--A---CA-GC-CAG---T--A--CG-A-----CAGA--G--C---GGA-T--ACAT---AATCC-AG--T--A-TT-C-G-G.--... GAGG-..

SMNDGB1 ---CT-GC---TAC-A-G-----AA-A---G-A-----AAGA-AG--C--C---CTC---ATC--AA---CAG--TCAG--T-T-G-G.-G...CA---....

SIVSYK173 --T----GT-AAGGC.---ACT-G-AGT--CA-----ATCC-AG------ A--CCTCAAGAAA-AT----AG-TT--A-T--A-CCT.--AACGA-G

SIVLHOEST ---TT-GC---CACCA-G-----AA-A--AG-G--G--AAGAC-C-----C--AGAAG-AAT-T-GGCCCAAG-CTC----T-T-G-G.--...GAC..-........... G. ..O>...._.O.
SIVLHOESTA G $ Q T P W R K $ KR R QD G IS Q K $ C W_P K S R _N_I .

SIVLHOESTB V_V_S R H H G_G_N K R G G K T P F P R S N V.G P S L A I

SIVLHOESTC W_L A D _G_M_E E I K EEA RRHFPEV ML G QV_ S Q.Y C

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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frameshift insert in HXB2
HXB2 Vpr premature end <-

B_FR.HXB2R .CTTGGGCAGGAGT...GGAA....GCC.ATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCATTTTC CGACATAGCA.GAATAGGCGTT.....cceeee. 5808
B_FRHXB2RA . L G_Q E_ .W_K.. P.$ $ E F C NN C C L S I _F._ . . 1807
BFRHXB2RB . IL_ G R S ..G_..S H NK NS AT T A V Y P F'S e . . 1782
m|_nm._._xmm_~o .4.|<<|>|O|<...|m|.. AL T ITROLTL |O|O|_.|_.|_u|_|_._|_n| ... 1888
B U . C
AU
Olm
D7z
AE_
H_CF. 90CF056 .------ T T--
AGI_CY.94CY0323 .-C----A---G--.
J_SE.SE92809 .-A----A
AG_NG.IBNG  .------ A---G--...
AB_RU.KAL153-2
O_CM.ANT70  .------ - TATG
N_CM.YBF30 -C----AG--G--..
SIVCPZUS  .------ AG----- LA--L-A
SMM251 ~CCTT-AG-—--C...AG-...
SMM9 ~CCTT-A----C..AG-....-AG.C- 0...7....0..0..000 Oo>..0..o:.... e
STMM83293 ~CCTT-A--~-C.. A-G-....-AG.C-C--T-AG~C--C--G-G-GCC--C--C--G--C..---. . .
H2A_DE.BEN  .-CCTT-A---C-C...CAG-....-AG.C-C--T-A--CC--A----G-GCC--C--CG-G--C.--- .
H2ADEBENA . P $ R R..Q ..R_.G_H $ N P T T S P L R A L . 2112
H2ADEBENB T L E G A._ R .. E_.L I"K G L Q R A L _F V H.F_ vpr
H2ADEBENC . P L K G_.P_E... S S L K P Y NE P S 'S G_G._s tat
H2A_SN.ST -CCTT-A—C-C.. CAG-.-GG.C-C=-T--G--C--A~--G-GCC--CC-CT-G--C -~
H2B_GH.D205 " CCTT---v C...A-G-....-AG.C-C--T-A---C--C----G-GCC--C--CC----C.---. A---CTCA-.-G--T--A..C.....
H2B _CI.LEHO .-CCTT-A-----C...A-G-....-AG.C-C--T-A-C-C--C--G-GGGCA--C--CC----C.---..... ...-A---CTCA-.-G--T--A..C 6471
STAN1 TGA-A-AA---GC-...TAT-....-AT.--T--.--GT-GG-A--GA-GGCTT-A---G-G---.--T.....C--TG---C--C. A-GAGA--A-.CTCCTTTT..G.. ... 6027
SSAB1C GGC---AAG-CT-G...TAT-....AAT .--TG-.--=-=-=--==-, A-GGCTT-A---G-G---.A-G .T-TA-GCCA-.AG-CTCA-..C... 6247
SVERTYO TGA---AA---GCC...TAC-....AAT.--T--.--GC-AG-A---A-GGCT--C---G-G-- ...A-GAGA--GC.AGCCCTTT..G. ... 5524
SVERAGM3 TGC-A-AA---GC-...TAT-....AAT.--T---- .-T-GG-----A--GCT--C---G-G---.---. CAGA--AC.A-CCCTTT..G.. 5532
SVER9063 TGAC--AG---GCC...TAT-....-AT.-CT--.--GT-GG-T--GA--GCA--C---G-T-- --TAGA--AC.AGCCCTT-..G. 6034
SVER155 TAGC--AA---GCA...TAT-....AGT.--T--.C-CT-AG-T--GA--GCT--C---G-G---.--..... .. 6029
SGRI677 C-CAT--A-T---A... TAGGCTACAAG.TACTAT----G-T---A-G TCTA----G-Acw- =-.... = TG--T-=-..... ..A--AGG--AG.--CCTTTT..-...... 5801
SMNDGB1 ... ~-A--AG-CCTGT--G... AAA.T-T--T-CCT-AA--A-TAG-GCCA-T-GGG----C.C-AGCTCA--GG-GT-A--GAACCTTCAGGGAAAGA-G-C--.C--CT-C-..CCCCT....... CAGG 5513
SIVSYK173 Gere-A-A~AC...CATGTT.G-A-.~-GG---~-GCA--CA-T-TTA~--C-~-GAA—~-.--T... .GCTGCA--A-—-CC......... T-A--GG-C--.-.---T--..C...oouvne. 6012
SIVLHOEST .O>>.>.O...OO.....O.._......>>>._..O..O.OOO.>O.O_>.._.4>o.oo.ﬂ.w...o.._...o.O.. ..... CC--C-T-TCCCAGCTAT.GCAGCA-C--G----G---C--C-..C.............. 6144
-> Tat start L'hoest
SIVLHOESTA .. K R_. R_ P...A ..$ NS S P $ S I E L C F

SIVLHOESTBE R_R G G L._H..E T A A P S 0 % S F V S S
SIVLHOESTC . E E E G_.C_M.._K F T _T L V_N_R_A L F

Nucleic Acids

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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Nucleic Acids

|-> Tat start HIV-1 Vpr normal end <-|
B ACTCGACAGAGGAGAGCAA...GAAATGGAGCCAGTAG.... . CCTAAAACTGCTTGTAC 5898
B . .
B
B
B
A
C_ET.ETH2220 .ﬂ.ﬂ> .
D_ZR.84ZR085 ----C------ A------- B T-----
AE_TH.CM240 -TG-C-GG---A-
F_V1850 GT--C A----T--...
G

SE.SE6165 --A-C--G---A--G-
|_CF.90CF056 A -
GI_CY.94CY0323 C---A- >7

SE.SE92809 -TA-C

“>T

SIVCPZUS «--CT--AG-..
SMM251 -AC-TGGG-GA..
SMM9 -G--TGG--GA......
STMM83293 -AC-AGG--GA.. .
H2A_DE.BEN  -AA-A-GGAGA. . --A-T.-CTTGCC--G- AOO>OO.> CC...
H2A_DE.BENA N_ K E s . 2129

H2A DEBENB $ T R m ................................................ mlﬁ |_u|o|_u|>| P T pr
H2ADEBENC K QG N .

H2A_SN.ST _ -GC-C-GG- o>
H2B_GH.D205 -A--AGGG-GA.
H2B_CI.EHO  -AC--GGG-GA..
STAN1 -GC-CTAC--A--A~.G
SSABIC

..CAAT, Oj..ﬂ T--G-T-TACCAA-CC......
G--AAT.-CTCTCT--A-T-TACC-C-CC T---GG-ATGCGA--A 6529
..G--AAT.-CTCTCT--G-T-TACC-C-CT..... -T---GG-ATGCA---A 6527

ACGGGA-G-CAG------ T-CTCC--G-CTTGCAT--G-CT............. TTA-C-C-ATG-AC--A 6122
..G----T.TCA-G--G-G-TGCATC-G-C-. -TCC-GG-CTG-GA--A 6336

SVERTYO CAC-AG--CTT.GA-TG-AG-CTATCAG- -TGC-G-—TG-AAA-A 5628
SVERAGM3 . CAGGGCGCGTACCAC-AG--CTT.GATTG-A--A-TCAA-GC. -TG--GCGGTG-ACA-A 5636
SVER9063 CGAACCGTG-TCCAC-AG--CTT.GATT-GA--ATATAAG-AG-C-. . —--TG-A-A-A 6138
SVER155 G-l .CAGGACGTGT-CCAC-AG--CTT.GATT--A--ATACA-G-AA-CC... T-G-G--ATG-ACA-A 6133

SGRI677 C-C-TTAC--A----G-... “GGAGCCC-ACCCC-T.-CTCC--G-CTTGCAT--G-CA.............. TTAC--C-ATG-AC--A 5890

SMNDGBL  -T--AGGCC-A “TA--A..GC-A-T.GCTAG-AG-GTATTATCAG-CT........ TTGC--G-TG-GAG-A 5586

SIVSYK173 . ~AA-G............. A--ACC-—-AC-A--—-A_ 6082

SIVLHOEST .G-AGCAC-A---C-T AAT----G-GA--TAC-ACG--GCAGTGACTAAAGCC-TGC--G-GTG-CAG-A 6224

SIVLHOESTA  H_ Q D L.M K ETVYNEAVTHKALGOQAG Q Ntat

SIVLHOESTB B LSS TK qlm $ R R H T G R Q $§ [ K P C_ K R V_R_ 1946
<[ Vpr end L'hoest
SIVLHOESTC H__P_ T E e A G P R P.NE G D I QR G S D $ S P G_S V_S E_ 1945

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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T9-9-1

|-> Rev start

B_FR.HXB2R CAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGA...AGCGGAGAC...AGCG...ACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTC.

B_FR.HXB2RA IO|_||_||_||$|_A|<|_||_||m|_||_u|w|_||_u|I|Z|_A|m|_||_u|I|_||_||<<|O|_m|_m _ A E T._A..T_ K S S S E Q_ S D S. 1876

B FRHXB2RB _N_C_Y C_K K C C F H C_Q_V_C_F | ||w|<|0|_ul_A|:._A|_..~|_n~|.:  R._ R R A H Q N_S Q T_ .tat

B_FR.HXB2RC _u|_|>|_|<|_A|m|<|>|_n|_|>| _F V_S $ Q K P_§ A |w|_u|_<_|>|0|ml S G_D_ .S _.D_E E L I_R T V R_L_.rev

B_US.WEAU160 GA GG it i y g gty st 76021

ATUG.U455  -—-C--T GT GG C----C--TC-G-A=--- ~-G-C---C---AGG---A--GA--. 5468

C_ET.ETH2220 TC-A--T----------- A---A---A------ T-T------ C--TC-G--.----G--------- T . R C---A-G----A--GA--. 5413

D_ZR.84ZR085 ------ T A C G----G 5544

AE_TH.CM240 ---G--T--C-------- A------- GG--------- C-A--C--TC-G-A-----G----m-mm-mmmmmmmmm e oo ‘AG-...-C--...-=+-G--A---C-----G--—-A--GA--. 5590

F_VI850 ---A--T CGA TGG--C--T-C---G--G-G --AC---A---C---A-G------AGTG-. 5362

G_SE.SE6165  ---A--T-T------- GT-------- GG C--TC-G-AC----G -C--...----G--A---C-----G----A-AGGC-. 5419

H_CF.90CF056 ------ T C----A A-G--C--TT---AG--- ..~-AC---A---C-GCA-GTTTG--AGA--. 5369

AGI_CY.94CY0323 ---G--T-TC GG C--TC-G-A-----G-------=-—m oo . woim===G--T---T---AGG---CA--GGC-. 5392

J_SE.SE92809 T-----T--------smmmonnnee- A---—-- T-----G--C--TC--CAG--G-G . TC----- C--CTGG----A------ 5336

AG_NG.IBNG ---G--T--C------- T---C----G.--------- A.O..O..AO G >O..O G OO..:.....O..>...O.....0.0.....O>... 5546

AB_RU.KAL153-2 TC A e C---AG---A------- G. 6067

O_CM.ANT70  T---------- O....O>..O....> ....... T-T---m-- O...O...O GT--G--A---------m-mm-m - cm-AG---.... -...-C-G...--GC-GCA-G-CA--CAGA--. 6073

N_CM.YBF30 A---C---TT-TA---C----C--AG----G------------, A- -----T-...-A--...-----—-A---C-----G----A---G--. 5613

SIVCPZUS T-CG-AG--G-G------A--T---- ...-—---G-G-GACGCA-...-----C-A--GC-A---G----GC-GA-A. 6097

SMM251 --CA A .o.m-A-...-A-----A---CGA-A--GGC-A--G--A. 6551

SMM9 ---G-- . . -CGA----G-C-A--G--A. 6043

STMM83293 -...-A--G...T-A-GA-A--GGC-A-----T. 6217

H2A_DE.BEN .G--C...GAAA-G-CA...GA-...-A--~-GA-~-CAAG-—-A-C-A-——-. 6675

H2A_DE.BENA S .E R G..D .EEE G L Q G K L R _L.rev

H2A_DE.BENB G K G Q. T .. K K _D_S K E_N_$ D_S. 2077

H2A_DE.BENC E R KOG TRR.RRTPRKTK T .ta

H2A_SN.ST - G-AC_.GARA-G-CA.-GAA- A----A--CCA~--AC-A-G—. 6117

H2B_GH.D205 -T-A---G-GTC- GT..... G-CC...GCTC---A...G-A-...-TCTG......CAA-A-GAGC-A---A. 6642

H2B_CI.EHO G-AC...GCTC—-A...~-A-..-TCTT.....CAA-A-GGGC-A---A. 6640

STAN1 <=-Ac=-T==-Cr-x-GA--C-x--Ac=-Co-T--x----C--TC-GCAG--G-G-r------ YN C-TG..TCTCT--GA...TCA-...-A~-C..--A-GA---TCA-TCA-A--, 6238

SSABIC T-Coe=-TC-Co-GTT--Crmmemmmmees TATTC-C--C--CAT-A-=-G---C------TCG-..... T-TG...TC-CT--G-...CAA-...-A~-G...~-TC-A~—-G-T-TC-CA-A. 6452

SVERTYO - - - -TA----- ...C-TG...CC-CT--GA...CCA-...-A---......-GA---TTC--TC-CT-A. 5741

SVERAGM3 ..C-TG...CC-CT--GA...TCA-...-A ..-GA---TTGC--C-CT-G. 5749

SVER9063 C-TG...CC-CT--GA...CCA-...-A- -GA-A-GTGT----C--A. 6251

SVER155 C-TG...CCTTT--GA...CCA-...-A-- -GA---TTGC-TC-G--G. 6246

SGRI677 T--A--------C-----A--C--T-A---C--TG-GC----C---C-GCAG--G-G------, AG-GCGT---...... C-TG...TCTCT--GA...-AA-...-A--...... -AACA-G--C---AGA-A. 6003

SMNDGB1 .ﬂ>.ﬂOO....O...ﬁO>..>O..0.0,ﬁ ..... A--AAGG--C......C-TG...TCTAC--GA...-A--TGT--C-G--A--A--A----G-TA-CTGG-AG 5709

SIVSYK173 GCC-...GA-CA--GA...----...-GC-G...---GCAGT-TTTC-G--GA-G. 6198

SIVLHOEST - - GC-GCA----......T-TGTCC-CA---A--...G-A-...----G...T-ACCTC--TACT-G------ . 6343

SIVLHOESTA _ T C C_ C K K C C F H C I L CF Q Q K G L G L H Y.._ Y VAR K .R R._R .V.T S | L E_T .tat
“T>"Rev start L'hoest

SIVLHOESTB | P. V. A V. K NV A F IV F F AF S RIKGS$ G G T lu_| M_ S T G N..G .D E.L PR Y LR L.rev

SIVIHOESTC Y L L L $ K MLLSTLYSTLTLSGERVRGAT .- LCPQET.E.T S _Y L D T $ DS 1983

Nucleic Acids

6023
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Nucleic Acids

Tat and Rev exon end V intron |-> Vpu start (ACG start codon in HXB2, ATG in others)
R.HXB2R  ..ATCAAGCTTCTCTATCAAAGCAGTAAGTA.......... GTACATGTAACGCAAC..CTATAC.......cco.o.. CAATAGTAGCAATAGTAGCATTAG...TAGTAGCAA.TAATA.ATAGCAATAGTT 6124
R.HXB2RA .

R.HXB2RB
R.HXB2RC
S.WEAU160
G.U455 .
T.ETH2220

I_I_|
T

ﬂ>qqﬁqmmmw
NmcCc

~ZR.84ZR085
E_TH.CM240 N J\c} pi—— G-C-GA..
- VI850 .. N - T-GC-A---GG----C----A...
G_SE.SE6165
H_CF.90CF056 ..
AGI_CY.94CY0323 ..
J_SE.SE92809 ..
AG_NG.IBNG
ABRU.KAL153-2
O_CM.ANT70
N_CM.YBF30
SIVCPZUS TTGA-A-~-GTT--A--rcemeee “GAAG.CT-T.T--T-G-GA-A 6201
SMM251 . TT-..-C--C~-CT-GCTT-—-A..GT--CTATG.GG--CT--T-T-C-.... 6648
SMM9 . TT-..-C--GC-CTCGCT--Y-A_.GT-CTT--G.GG-TT--T-TGT-.... 6140
STMM83293 TT-..-C=-T--CT-GCT----A...GT-CTTGCT.-G-CCT--T---C-.... 6314
H2A_DE.BEN TTG..-T-TC--TT--CT-AC-A...GT-CTTGCT .~-G--T--T-T-GC.... 6772
H2A_DE.BENA e C L L_S I L $ .. 2199
H2A_DE.BENB S A G L V Y C_S..emw
H2A_DE.BENC .V I G $ Y IV AL 2147
H2A“SN.ST .. . . 6214
H2B_GH.D205 ..C-GC- -C--G- . -CC- ---T--G.-GGGT..-T-T-TG.... 6735
H2B_CI.EHO _TTG..-TA~-C-CC-GCTTA--A...GTA-CTATGGGT---.TGG---G.... 6737
STAN1 CT-T-T--T--TT-G-G----AGCT--A---G-C -G T--T--G-G-CA.... 6341
SSABIC reeeTemrensCAC-CTormeceee oo T-AG.. S TT-..C<T-C-GC-TTGGC--A...GT-GGTGTT.GG-GC.T-—-TG.-G-- 6536
SVERTYO . G-G-T-TA.-AA. oo T--CCT--G---A~-TGA---.. G-A~--GG-.~-G-GTTA-T--G.... 5832
SVERAGM3 .. - -CA---A---G--TGA... . AC....... T-AC-T..TAC-GA. .. T-GGGA--CT-T--A~-GGA--...G-----TGCT---- CA--GC-A.... 5843
SVER9063 C-CTTTT-GG.. G TTC-TA---T--CA---G-A--A...GTTCCT...~-T---GT-A~-G-... 6345
SVER155 -CTTAGG-A.T-T-TA.. T-Ge-T--G-...~-GGA--...G-A~-.. GG -GTAA.... 6339
SGRI677 TT-. “AA--—-C--AT-A"-...C-A--GG-.--GT ~--G---.... 6087
SMNDGB1 GTC-TT-TCTT---C--TGT----C.C--C--T-G.GT--T----G-A-... 5798
SIVSYK173 AT-GT-T-TCT-TT-— A ~AGTTT-G.G-T-T-GA-A... 6289
SIVLHOEST GG- 4...0...40 GCTT--GC... .
SIVLHOESTA 2091
SIVLHOESTB 2013

SIVLHOESTC
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Env gp160 start HIV-1 |->

Fi

FRHXB2RA C_V_V_H_S N_H R I
_FR.HXB2RB V_W_S 1

FRHXB2RC _C_G_P_$ $ S $ N__

—US.WEAU160 C
UG.U455 v A-T------GGT
E
z

K_T_ K K _N_R.

—ET.ETH2220
R.84ZR085

>0 () 3> 0000 W m o

mi
—
L
(@]
<
N
N
o

AG_NG.IBNG
AB_RU.KAL153-2 ---G T .
O_CM.ANT70 . . ... AAGAA---G----- TTAGG--T--T----A-T---- 6287
N_CM.YBF30 ..O...O -AT--C--TAT-G y 5812

SIVCPZUS A-C---GGAC----TGCT.. -C-G-AT----A------ ) Y V— 6317
SMM251
SMM9
STMM83293
H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA
H2A_DE.BENB
H2A_DE.BENC
H2A_SN.ST .
H2B_GH.D205
H2B_CI.EHO
STAN1
SSAB1C
SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063
SVER155
SGRI677
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

cleic Acids

R.HXB2R  GTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATAT....... AGGAAAATATTAAGACAAAGAAAAATAG.ACAGGTTAATTGA.TAGA. ..o CTAATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCAATGA 6228

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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Nucleic Acids

Vpu end < -|
B CTTGTGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATGT.TGATGAT...CTGT....oeeveiee AGTGCTACAGAAAAATTG 6326
B _V_L Q K _N_C 1970
B $ C Y R K T 1952
B_.FRHXB2ZRC R_V_K_ _E K Y Q H.... L W R W G W R W _G_ T M_ L L G_M_ L M _l. C_.eeea_ S_A_T E K L env
B~
AN
C_ 5735
D_
Al

. AACAA--AG... TTA----CC-T-.. ,ﬂ> T-AGC-A-G- O.ﬂ.ﬂ..> ACCCCA T, T-A--CTT---.C-GC-A 6373
......................... -=-T-G.------.-TG-A-A....GT--T--GT-AC-CT-...--A-CTTCTAGTAAGCTTGATCAAGGTA-T--GGT-T---C--CAT 5913
CT-GC--A 6397

SIVCPZUS
SMM251
SMM9
STMM83293
H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA
H2A_DE.BENB
H2A_DE.BENC
H2A_SN.ST
H2B_GH.D205
H2B_CI.EHO
STAN1
SSABIC
SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063
SVER155
SGRI677
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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E TH.CM240 - S TCHR— GA-.. .ﬁ..oﬁ ..... RN C--G-C-Grrr-A-Go-Conree

F A-...

G_SE.SE6165 - A G-Ac. -To-GATmmemmemmememmemen Cormeeen .
|_CF.90CF056  ----- T-----A A

Gl_CY.94CY0323 T \
SE.SE92809 A-... I NN, N — AG---T--AAA

“>T

AG--AG

5C--T--AAAG-—-—A

SIVCPZUS ~ ----CTerm-Armmmmmemememenees A----GA-...-T-T-GAG--Ar-CT---Corre-Co-Tore--A--Grmon-CA- oo>o....oo..o..o> ............. ~GroAnCeTe T

H2B_GH.D205
H2B_CI.EHO
STAN1

SSABIC TA-C-A-A—AA. -TAGTT-AGT-CAAGCC-AAGA-CCCCAA-C..
SVERTYO  ~eA-Arrmooo Toom e AA A Ameer >>....o>ooﬁooaoo\yoooﬁ.o..o>ao>.qooo>.o.o
SVERAGM3 A A/ A..-CAGCT-AGTACAGGCT--C--CATGA--CCCA-C-C..
SVER9063 \...-CAGCT-AGTACAAGCC--C--ATGA-TCC-A—--C
SVERIS5  ---A-A----G-TCrore-Arm--A-Acrer >> -CAGCT-AGT-CAAGCT-----CATGA--CC-A---C
SGRIBT7 ~ -AT-G---G-T-—-AA- o..>..>.....>> ~TT-—~AGTTCAGGC----CATGA-GCCCAA--C..

'AG—-ACC—-GA-~TGTACAA-CC-C--AGATA-T 6851
-...C--CCrere-A--AC-AAT-—-A—---AGAT--T 6455
.G--CC-A-----T-TAC-AAT--CA-C-—-GAT--T 6654
A-GCT-A----T--TAC-AAT--CA----AGAT--T 5946
_C-GAC-A----A--TAC-AA--CGA----AGAT--T 5957
C-GGC-A----T---AC-AAT--CA—--AGAT--T 6459
“-GGT-G----A-~-TAC-AAT--CA----AGAT--T 6457
..C--A-G-----A--CACCAA---CA----AGAT--T 6208

SMNDGB1 -AT-G . T-AA-ACAT-GA——TA—-AATC ... A“G-C-C----TA~-CAC-AAT--CA-—-TT--TTG 5912
SIVSYK173 -AGGAGA-—-T-TAGAAT—G-GT-—. 6405

SIVLHOEST m

SIVLHOESTA L A S G S R H LA _ C_Q_|_G 2128
SIVLHOESTB TP LG H_D_IL ] r|>|m|_“| 2049
SIVLHOESTC C_L_P_D_L_env

Nucleic Acids
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Nucleic Acids

2044
2025

—US.
“UG.U455 -
|m

Z

|_CF.90CF056  ---.
Gl_CY.94CY0323 -
SE.SE92809 --A.

“>T

SIVCPZUS --.
SMM251 GGT..
SMM9 GGT...
STMM83293 GGT..
H2A_DE.BEN  GAT.
H2A_DE.BENA $

H2A_DE.BENB
H2A_DE.BENC

H2A_SN.ST ; G-G....CA—-T...~ ;

H2B_GH.D205 GGT ) CAZG-T....r...-ACAG-AC-C.--GC-GTAGATGATG-G-GGAG.C-C-T-.-A 6955

H2B_CI.EHO .-GGC-..G-TG.....CA~-G-T........ ~"ACAG--AC---T---GC-ACA-A-GATG-G-GGAGTC-C-T-.--G 6953

STAN1 i G-AG..... CA-- GGAC.AGG---CCAT-A~G-C-—GCGGAG-GT-AC—-C-T-TGC-C-T-. A 6563

SSABIC . .G-TG...... CT----—-AAT..CGG--CCCTC-A---GC--AGC-GAG-GT-AC--C-CCTTT-G-T-..~-A 6774

SVERTYO . . . _G-GG..... CA—GETGAT. AGA - CCCAT-AA--C~-AGC.GC--GT-AC-CC-T-T-C-C-T-.~G_ 6054

SVERAGM3 . _ . _G-AG..... CA-—-GCTGAC..AGA--CCC-T-A----C---AGC-G-A-GT-AT---C-CCTGC-A-T-..~-G 6065

SVER9063 . . «-CA-T--.. T--GCCC---..G-AG. ... CC---GC-GAT..AGG---CCAT-A--G-C----GC-G-A-GT-AT--TC-T-TGT-G-T-..--A 6567

SVER155 — . CA---GC-GAC..AGA=--CC-T-A----C--AGC-G-A-GT-AC--TC-CCTGC-G-T-..--A 6565

SGRI677 . . .o=-GC--C..G-GG...... CT-~G-T.......--CCGC----A----AGC-GAG-GT-AT---C-TCT-C-C-T-..~-A 6310

SMNDGB1 o G-TTATG.-T--G---A-A-TCCTG--A-AA...G------. -CAGGACTTA-AAG--........ —-C-G--A--TT-T--AGC-~-GCATGCT--GGG-AGTA-G-TA..-- 6023

SIVSYK173 . : To-----AGGG-...C--CA-T--AGG----T-C---..CCAG...... CA-----TAGCAGTCAC----T-A--C--C-A-T..--TAGA-GAC--G-C-G-TT-A-TC..TTG 6515

SIVLHOEST L TCTTATG.C---G-~-CCTA-CTAT---A-TT-...<-+-C---AC--T-..... CCA-T---AG....AC---C-GG-TA--C-G--AGCC--GTCTGCT--GA-TG-TA-GGTA..--C 6656

SIVLHOESTA QO K G L Q Y. 0 $ K.T I RLYSK®PGLLS$MLW $._ G 2162
SIVLHOESTB N TR G T Y L $YF SRR LY N G S KR..OS G Y T ASTLTVCYECY G R 2085

SIVLHOESTC ) TENF T o PV K _.OON_ QO V I 0 Q A W S A M N A M V. D ew

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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T.ETH2220 --G
ZR.84ZR085  ----- ) p—
E_TH.CM240  ----- g p—

"CF.90CF056 ------ T-G--/
GI_CY.94CY0323 G--G------

h>IOﬂ
(@)
m
©(
o
@]
T
o
a
[«2]

\ T-G
SMM251 ACCTCAA------- Temmmmmeneas T----- ,?>..O>...O.>.0.0>...>.4.>>.>.O...O).0.0>4>O>.OOOO>.:O>O>>>>AO>AO>>O>>O>>4>>O>>O>OO>OO>OO>>O>AO>OO>OO> 6996
SMM9 AC-TC-A-T-----C C-C A---A-A-CAA-G-G---TA-T.AA-A.G---GM.C-GMCAGA-GGGGTTT-ACAGGAGSACCAGCACCAACAACAACACAAACATCAACAACACCACCA 6488
STMM83293 AC-TC-A-T--A--T- G--T-----A---A--GCAA-G-G---T.-A.-A-GAA----A.C-GACA-A-GGGGATTGACAGGGAAAACAGTAACAACAGTGACACCAACAGCAGCAGCAGCA... 6659

H2A_DE.BEN  AC-TCAA----A-------- C--GC----A--T--A-----GGCAA-G--T--T.-G.CAGG.G-TC-A.GGGA----C-CG---CCG-ATCCCAGGACCTCGAGTTCCACAACCTCGAGACCACCCAC

H2ADEBENC _H QO $ N H V S S $ AT YV WO $T V. AG FRK. . GIPRPRIP GPRVP QP RDHATFP

H2A_SN.ST AC- .ﬁ0>>....>.....O..O...O....)..O.ﬁ A-----AGCAA-GCGT--T.-A.CAGC.ACA-CT.GCAA-A-AC-CA---TCC-CACCAACAACCACCACAACAGCAAACAC
H2B_GH.D205 ACCTC-A----A: ...O G-----GGCAA-G--C--T.-G.-A-A.ACCG-A.-CAA-CC-AGGG-ATGCC-GTAGTACTACCACCACTAAGCCTACTACCACCTCTCG
H2B_CI.LEHO ACCTCAA----A G-----G-CAA-G-----T.-A.-A-G.AC-TG-.-GCTCAG---GC-AAG-G-CCACTACGTCCTCCGCGTCCCTCAGATCTTCTAC

STAN1 AGC-CT--G-----
SSAB1C AGT-CTT--- ....4..00 CT- >...> O..O> > >>> G--C--T-T. 0 O...>....O OO)OO GC--C- >...O TCACCATCAACATCAACAGCACGCC
SVERTYO ----CTA-G--A--T-----G--G---T-A-----A--CA-C-AGA-G--T--T.GT.A--G.--A--T.TCCACA-GAG-A-GGGCG-CAACACCTACAACGACGCCGAAATCTACCGGCCTACCCTG...... 6179

SVERAGM3  --G-CT--Gormrrmmmrmememmece T-A--TT-G--CA---AAA-GTCC--T.GT.A--A ----C.TCCTC-GAGCC---—-CC-CTCCTAAAAG TACCACGGCCTCAACAACCAATATCACAGCCTCAAC 6196

SVER9063  ----CAT-G--A- wee-T-To-T=-Ae--A-A-AAA-G-GC--T.GT.A--G..----C.TCAAG--GA-GA-A-CCA-CTCCAACTTCAGCTTCAACAACAAAAGCTCCAAAAACAGGTGATCC 6698

SVER155  --G-CAT---=--Crorree-GC--T-A--T--A---A-C-AAA-G--T--T.GT.A~-G --A--A.GGCTCCG-A-CCT-T-CCCCAGCAACCTCTACTACGGCAGGAACCAAACTACCCTGTG....... 6689

SGRI677  -=--CGA-G-G---T-----T--GC-CT----CA-A---A---AAA-GTCC--T.GT.A~G.C----T.GG-ACAG-C-CG--A--GGCCACCACTACTGCAACTACAACAAT. ..........00....... 6420

SMNDGBL ~ ACC-TA--T---rmemmmeee GA-T-A---TAT-------AGA-GC-A--TC-GGAA-C.AGA--A. TG-ATC-GC--C-A--GCTAAGCCTATAACTACACCTACTACTACATCTAC............. 6142

SIVSYK173  ---GC-AAT-GA--C---+-G--GC--G-A--CA-G---A-=--GA-GTT---T.~ ATTG.GAC--C.-GCCC-G---CA-GT-CCCCTACTACAAGTCCCC.........coooovccoorovreren 6615

SIVLHOEST ~ AGT-TTA-G--A------eree-A-C-AT-+-TAT----G--AA-GC----T.GG.G--A.G-T-CA.--AACAC-A-CA--A-CACCAAAAACTACTACACAGATGCCTTGTTTTATCAACGAACAGGTAA. 6786
SIVLHOESTA V. L $ N H V. $ K S I H I V $ E C S V. G K_L Io.|xl:IolololIlolxlrlrlI|m|o|r|<|r|m|4|zlm|m|. 2201
SIVLHOESTB Q Y Y E T M C K N O S 1 L C E N G V_ W.G S Y K N T N N N T K N Y Y T D A IL_F Y QG R T G N 2129
SIVLHOESTC S_TM_K_P_C_V_K_I_N P Y C V_ R M_Q _C.G .|m|.|<|4|.|x|4|nlalqlql_ul_Alalqlqlolz_l_ulol_ul_lzlmlo|<|. env
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B_FRHXB2R oo, GTAGTAGCGGGAGA AT.GATA ATGGAGAAAG.GAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAG 6723
B_FR.HXB2RA . % 3 i 2088

B_FR.HXB2RB H K H KR 2072

B_FR.HXB2RC env

B_US.WEAU160

A_UG.U455

C_ET.ETH2220

D_ZR.84ZR085 - AC-—-ACACTG.CCA-CG.GrA-CCrmrmenAGrormmrmmmmermmmremee- A-C—--GTAG-—-CG- 6241

AE_TH.CM240 CCAA-GTCTCTAAC-T- .- AGG-ATATA-C-- AT--AG-—G - TA~-T---G C---GAAC—C- 6207

F VI850 ...

G_SE.SE6165

H_CF.90CF056 .

AGI_CY.94CY0323 ..

J_SE.SE92809 ..

AG_NG.BNG .

AB_RU.KAL153-2

O_CMANT70 .

N_CM.YBF30 AATA-GAC-AAA -CCAGAC.~A-GAT-CA A-CAGroe T A GCAC—TGAGC~C- 6316

SIVCPZUS -T.GC.TG--.-ATACT-CT-.ATATA=-G-Go-er-T--e-Tox--A-CT--TGAAT - 6773

SMM251 o . GTATCAGAAAAAATAGACATGGTCAATGAGACTAGTTCTTGTATAGC-CAG-ATAATT-C.-C. AGGC. T----AC--- AGC-A--G-T--G---TAAA----CC--G-CAGGGTTA-A---- 7117
SMM9 . TCACCAATAATAGCAAAGGTTGTAAATGACAGTGATCCTTGTATAA-A---ATAATT-T.-C. AGGC. T---AC-G- AGCCC--GGT--GT--TAAA--T--C-G-CAGGGTTA-A---- 6609
STMM83293 ... .GCAACAAAGCCAGAGTTAGTAAATGAAACAAGCTCCTGTGTAA---AC-A-AACT-C.-C AGGC. T----AG--- A-TCAC--GT-GGT--TAAA------G-CAGG-CTA-A--- 6777
H2A_DE.BEN . ATCCGCAGCCTCCATAATAAATGAAACTTCTAACTGCATAGAA-AC-A-ACAT-C.GC.AGG-. T-A-G-T-T-.AG-----G-TGC-A--TGAG-------- G-AGGGGTTAGA-CA- 7229
H2A_DE.BENA I_R S L HNJKGS$NFS$SLHREKOQHMIR.R IRV S$ GDDGMS$V QYEGV R T R 2340
H2A_DE.BENB TS A A ST I N ETSNUC CIENNTITC. AG. I_GY EEMMOCEFNMERGLE Q ew
H2A_DE.BENC HP QPP $ $ MKLILTATSKGGTHG QD $6 M.RR$C NV S S 1% R G § N K 223
H2ATSN.ST ... T AACAATAGGAGAGAATTCTTCATGCATAC-C-CAGA-AACT-C.-C. AGGG T---GAG— . A=----GGTCG-—-TCAG-- = G-CAGG-TTAGAG-G- 6647

H2B_GH.D205 TGGGCTGAAAACGATTAACGAAACAGACCCATGCATAAAA-A-GA-A-CT-C.-C.AGG-.C-A-GAG--- AG--A----TGC-A~-TAA--T-G---G-CGGG-CTA-G----- 7190
H2B_CI.EHO TCAGACCCTACTCAACGAAGATAGCAAATGTATTCAA-A-GA-A-CT-T.GC. AGGG.-A-GACT-- A---A=-G-T-G----TCAA-----A~-G-CAGG-TTA-A--- 7182

STAN1 CTGTCCAAATACCGACGAAAGTAGCTGTAAC-CCACCTTA-TTACA-A T-GC.~—-TT-T- AGA-T-GTTCT-TA----C--TGC-~-GGCAGG-TAT-GG--- 6786

SSABIC SR CCGAGGTAGTGAGTGTGGGCTTTAAT-ACTC--T-AT---.-C.A-G-G----A---.A-C--GCC-TG-----T--C--TGC-~-GGCAGG-TAT-G---G- 6988

SVERTYO ... - TGTAGGCCCGACGTCAGGTGAAAATCTACAGTCCTGTAATGCA--C-TTATAGA-.-G.-GAG .------G-T- AGCCCGCCTCT--T--TA-A---GCA--GGCTGGCTATG------ 6295
SVERAGM3  AACCACTTTGCCGTGTGTCCAGAACAAGACAAGTACTGTGTTAGAATCATGTAATGAA-CA T-ATAGA-.-A.-GA- T-AA-TG-- AGCCTGCTTCT--T--TA-A--TGCA--GGCAGGGTATG------ 6327
SVER9063 ... CTGCATTAAATCTACCAATAATAATGTTAATTTACAGCCCTGTAATGCCTCCCTTATAGA-.GA -GA-.C--~-G--- A~-CAGCTTC---T--TA-A~TGC---GGCAGGGTA—-T-- 6820
SVER155 e TTAGAAATAAAACAGACTCCAACCTACAGTCATGCAACGAC-CC-T-ATAGA-.-A.-GAG.---A-TG-C-. AG-CAGCGTC-----A-C--TGC---GGCTGGGTA--T--G- 6803
SGRI677 e, GACTACCCCCTGTCAGAATTGCAGTACAGAGCAGATAGA-.GG.AGA-.~--CAG-G-.A-CCAGC-TCC------A---TGCA--TGCAGG-TATCA---- 6521

SMNDGB1 AGTTGCAAGTAGTACAGAGATTTACTTAGATGTAGA--AAAAT-AT.-C. AGA-.GAAA-GT--A---GA--C-TGT- --TAGG-AT--C--A-CAGG-CTATGC--G- 6249
SIVSYKL73 o CTACTACACCTCCAAA-GAA-CGT--T-G.GG.AGAC.-ACAGT-C-- AGCCA-G-TTC--T-r----- T--CT-G-CAGGGG-GT-C-AG- 6705

SIVLHOEST CAGTTAAGAACCCGGGGAATGAAACAAGATTAGAGGAAGATCTTAA-T-C-CAA-AG-G.C-. T-AT.GA-ACC-C--A---GA--GC-G-- ---CAG-AT---G-A-CAGGGTTATGC--- 6906
SIVLHOESTA .QLRTRGMIKOQDGS$RIKILIAOQEG LMURPOQRGMOQNASIMSOQG Y G E 2239
SIVLHOESTB TS § EP G E$NKIRGRSS$ILHRKRG.3 $§ D HREECR MPV $ C N RV M _O0_R 216

SIVLHOESTC .. T VK NP G N E TR L EED L NCTR G.L_N.E T TERNGE.C QY NV T G L C R_env
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B_FRHXB2R G.TAAGGTGCAGAAAGAATA..TGCATTTTTTTATAAACTTGATATAAT.ACCAAT AGCTATAAG..TTGACA.... 6806
B_FR.HXB2RA _. H_ | . S.$ Q.. 2113

B'FRHXB2RB .5 G A E R I..C 1 F L § T % Y N_ TN } N V. D 2093

B_FR.HXB2RC * . N SV K. [T . env

B_US.WEAU160 A----AGAA--CT- - G G-=G

ATUG.U455  A--cAAA-<em-Troe ToeCrmemome G

C_ET.ETH2220 A.---—AAAAG---G-C--

D_ZR.84ZR085 A ----AG-A--C---T-C-.. . . . 6348

AE_TH.CM240  A.----AA------G-TCC-...~---C-C----

“CF.90CF056 A.----CAx------- T-C-..

I

AGI_CY.94CY0323 A.----AA-A------- .TA--GC- >O>OAOOO>>A4>>AOOﬁ>0ﬂ>>.ﬂ>om>>.ﬂ>...m...>O> AGAG----T-..--A-T-.... 6194
J_SE.SE92809 A.---AAG-A--C----G--...

AG_NG.IBNG  A.----AAAA----GATGC

AB_RU.KAL153-2 A.---A---A-A--------...----C- 0...

O_CM.ANT70  A.C--AAA-G-----A--C-... 6841

N _CM.YBF30  A.---AAA-A--C---TT--...

SIVCPZUS >.O..>>>.>.>O...AO.......70..>......O.TO>.-..O..OO..T>,?. ........... Corerens

SMM251 A.C---ACAA--G-GT-CA-...--A-AC--GG--CTCTACA---T-GG-TTGTG-ACAAGGGA---GC.. GAAAGC-GA...--CT-CATG 7209
SMM9 A.C--AAA-AGAG--T-TA-...--A-ACA-GG---TC-AGA---T--G-GTGTG-AC...A-A---GC........ . GA-AG---A...--CT-TATG 6704
STMM83293 A.---AAA-AGAG-GT-CA-...--A-ACG-GG--CTCTAGC---C----CTGTG-AC...A-A--GTC...........cceeevveee......AC-GGCGAA. ... O>O>O0.0>.:..O._. CATG 6866

H2A_DE.BEN  A.----AAAAG--GGT-TA-...G-ACACA-GG---TT-GAA---G-GG-TTGTG-C.........

H2ADEBENC R K G_G I _.R T H G T § K M W F V G.. THL VT $ 2308
H2A“SN.ST  A=-AAAA-ACT-T-TA-..~-A-ACA-GG-CTC-ARA-~G--G-CTGTG-AT...C-A-G-C.. : . ~TT-CATG 6736
H2B_GH.D205  A.-G--C-AA-AC--T-TA-...A-ACACC-GG--CTC-GAA---T--GAGTGT--...... _ —CT-TATA 7276
H2B_CI.EHO  A.-G--TCAA-AC--T-TA-...G-ACACC-GG------AA--T--G-GTGTG-A.....A-GGGG.. ) ~TT-TATA 7271

STAN1 A.-GTAAAAA-----T-TA-.. -AGTAC--GG---G-T-AG--GT-GG-ATGTG-GA.. AG-A--C...... )

SSABIC A-GTAAA-A-A--TT-C-C.. AA--G-A-GGG--G-T-AA-GG-GG-TTGTG-AGA.GGGA-GGGA. -AC--A...... TA--G-GG-..A--TT-CATG 7089
SVERTYO  A.-C--AA-A-A--TT-T--TTC--TGG-G-GGA--G-TGCA--A--CTATTG--A...... N .~TT-CATG 6387

SVERAGM3 A.-C--AAAA----GT-T-C...A-TGG-G-GGA--G-TGCA--A--C--GTGT--G

..—-TT-TATG 6413
SVER9063 A.-C--AA-A-A--TT-T-C...A-T-G-A-GGA--G-TGCA--G--CTATTGT--G.....

-C.A-A-GA..A--CT-TATG 6915

SVER155  A.CC-AAA-A---TT-C-C...A-T-G-A-GGA--G-TGCA--A~-CT-TTGT--GC..GTAG--CA..rrrrrorooorrorrrrer —-ATG...GGA-A-A-GA..G--CT-TATG 6895
SGRI677  A.-GTAAAAA-—-TT-TAG...CATGACC-GG--G-T-AG--GT--G-CTG-..... A=A ..corrrrrrrrenee  ACAGGAAG-GAA-AG...... G-AAG---GA--TT-CATG 6616
SMNDGBL  A-TC-AA-G-AG--AT-GT...AA--AA---AGAGGGGA---G-G... A~ .~CT-TATG 6320

SIVSYK173 A -~-AAAA-—-C--T-TAG...A-T--C--C----GGA---CT-G--G-AAG-G..... . ... 6788

SIVLHOEST ~ AC-GCA-GA-G----T--A-...CAA-GC---AG---. TGA----G--CGTG-TCA -A-AGA-CC..TT-CATG 6989
SIVLHOESTA T G G_R K $ N.. K A L D M_M M $ R _A e R G_R..... T E_P.._V_T_ $ 2264
SIVLHOESTB " [ Q D G N K .G K L $ I.$ % C N V L . R RTE T EQ N ..L T A _ 2187
SIVLHOESTC D.C R T E [ K..Q S F R Y. D D V G G _S.... G E R E...N R T..C Y M env

Nucleic Acids
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FRHXB2RA .. V. V_T P olmlrl_..lml_u|<|o|x|<ln L SQFP Y I IVPRILVILRFS$NVIIRRSME.Q 215
H Y T G [_S rro_uos\ﬂo_uwxz_dewc<0<<z...mNHS

_CF. ‘90CF056 ...-A T T--C
Gl_CY.94CY0323 ...-A G-----AC-----A T--C
SE.SE92809 A---A--T: G--T---C-A

“>T

A A

T A AAPATCT T Goomars C-GC-CAGAAT e oeen 6969
—-CrrerA-AC-Ac-Crrre-Com-A-Gremremrne G-AGGA-AC--T-Grore. AT-- 6527
A-AC-A-CrnC-Core-

Teee-A A---C

SIVCPZUS
SMM251
SMM9
STMM83293

H2A“SN.ST  AACCAC-C-A=---C-G-T-A--GAC—.C-CTA-G-GATACTA-GAGG-TT-GA=—-- >..>o cllt oo o....o - o...oo AT-ATTCA—CTTTGAGCC 6870
H2B_GH.D205  AGA-CC--C-----AA--A-T--CCA-G--T-A---GAC--A.C--TA~-G-GA-AGC--AAGG-TT-GG--------T-- T--CC-G--G---TTTC-A--~-G-------G---CC-AC-ATTCA--CTTCATGCC 7410
H2B_CI.EHO  AAA-CC-----T--A--A-T--CCA-G-AT-A---GAC--A.C-TA--G-GATAGT--AAG--TT-GG-------- T--CC-A--A--=-TT-Gr--G---C---G---CT-AA-ATTCA--CTTCATGCC 7405
STAN1 ATTCAC--C---GA---T--A--A-A-G-A--T---GAG--A AC-TA--G-GATACC--AAG--TA-GA--C----A=-A--A--C-----T--CT. GG---CT-AT-AT-CA--T..TT-- 7009

SSABIC Terere-A-C-A-G--T---GAT--A. AC-TA--G-GATACC--TAGGCTT-GG------- T--Aw-A-r-Ae--TT-G----G----GCAG---CAGAT-ATTCA---CATAAG.. 7221

SVERTYO TGA------T--A-A-G-A--A---GAC--A. ACATA--G-GAT--G--GAGG-TA-GG-------- T--A--A----A---TT-G------------G--G-AGAT-AT-----GTATAA-CA 6521
SVERAGM3  ATTCA------ TGAT-----T--A-A-G-A------GAT--A.ACATA--G-GATG-G--AAG--TA-GG--C--- -C--CG--T-TGAT-ATGCA--GTTTAAGAC 6547
SVER9063  ATTCAC----- TGAT-----T--A-A-G-A------GA---A. ACATA--G-GATG-GC-AAGGCTA-GA--C--------A--A--A-----TC-G T ------- CC--G--C-TGAT-AT-----TTATAAGCA 7049
SVER155 TGAT-----T--A-AGG-A--T---GAT--- ACATA--G-GATG----AAG-CTA-GA--------T--A--A--A-AC--TT-G--T--------- G--TG-GAT-ATGCA---TTTAAGCC 7029
SGRI677 ATACA------ TGAT-----G--A-A-G-A--T---GAT--A. ACATA--G-GATACT--AAG-GTA-GA--C-----A--A--A--G-A---TT-G------------ G-----GAT-AT-GA--CTTTG-TCC 6750

SMNDGBL ~ AATCA------TGAG----T-A----G-A-A-----AG--- GGA-T---. GATA-GA-GTAT-TT-GG. .=~ TG--TC-A--A-A--TC--GT---G--A--G-G. A-GT-AA-TAAT--TAA-.. 6446
SIVSYK173  ...CA---T--AAGT--T--AT-CGCA--A---GAG--ACAGA----C-A--CT-~-G--T=-A -Cr-e--T--AC-G----ACT-AT-GT-G-----C---G---CA-AT--TG-A---G.. AC-A 6916

SIVLHOEST =~ ACTCA------TGAT---A-A--A-----A-AT---AAT--~-GGGTAA-GC-AAATGC-TATT-TAGG.CT----T--A--A--C-A-AT-C-AT-G-G---C---G-A..C-AT-AA'C-TT-G. TAA-.. 7118

SIVLHOESTA L I V.M I Q $ $ H K I VI R G $ CKMULILG FVLQOQAICY $DAMNIN_NG$TL V K.?2302
SIVIHOESTB D_S L 3 3. F N N N T R 1 3% $ G G N A K C [ F $ A |I_C S S R ILY G IEM $ T 1 K L $.% . 2222
SIVLHOESTC T H C N D S T I T QDCNFKGVMONAYTFR.TLCAPAGY MTLRTCNTE QL N F S_K.enw

FR.HXB2R .. AGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACAT.TATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAA...CAGG
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B_FRHXB2R ACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAA
B'FRHXB2RA D_H V_Q M_S A Q Y N.

B'FRHXB2RB T _M_Y_ K C_Q H_S_T_

BFRHXB2RC _P C T N V S T V Q.C T H G I R PV V S T_

B US.WEAU160 ==-Cori-Armmmmemm ot 2o Coes y it (el iy pemntfimemnit

A_UG.U455  G----C-GG

C_ET.ETH2220 ------ CCAT -C

D_ZR.84ZR085 C-----C-A e )

AE_TH.CM240 G------A T C

F VI850  G---C-AG _ AA

G_SE.SE6165 A T .

H_CF.90CF056 -TT T .

AGI_CY.94CY0323 Groxn-Crrmrmememmas T-G---G-.~-C--T

J_SE.SE92809 -T---C-A T . C

AG_NG.BNG  G----C-A ~C

AB_RU.KAL153-2 G T A

O_CMANT70  CA----C-G---CA-.-A-GGTAGTT-CT-m-rmrcemen O AC---AGT-----G--AA-A- ~CT-T...A~-G-A-AA--AG---G-TGG-AAA AG--A.-TTT-- 7094

~AGCrrmsmemenes Gr-Te-Termmn - Crmememenens A-Ac-an-GA---Corr-GT-AA-CCrrrrme-Ac-C ... T=-AAT.. AC--T-GAA-T--T-----AA-....G--AG---A- 6650

_T---.. ACTA--A-T--TACTG-A---AG-AA A~-C- -TG-A- 7103
SMM251 TAA--T-T--Gn.G-TGGTC-CTTCA-C-AGGATG-GGAA--CAGACT--T--TGGT-TGGC-ToorA-C-.. ...-C-G.G-T-- 7460
SMM9 TAAC-----T=-G-.--T-GTT-CTTCA--C---AGAATG--GGAAA--CA-ACC--T---TGGT-TGGT--C-----T-C-... AG----. : T-G.G-TR- 6955
STMM83293  TAAT--CT-T--G--.-T-GTC-C-TCG----TAGAATG--GGA-A--CA-ACT------TGGT-TGGC--T-----A-C-... AG-- - T-G.G-T- 7117
H2A DE.BEN  TAAG--C--T--A-.--T-GCTGCTTCA--C---AGGATG--GGAAA-GCA-ACT--T---TGGT-TGGC--T---—-C-.... . T-G.G-T- 7560
H2ADEBENA $ V H $ S.S S CF M H KDDGNANFVYLVWLS$WH . $ N_ Y L. L.A W 2436
H2ADEBENB K. C T K V.V G G SCTRMMETOGSTWTFGTFNGT.. |x|a|<|_|.... ~W. H_Genv
H2ADEBENC T S A L K $ $ L L H A QG $ WKTRKLILITLGTILATLTMATL. E_ A S, .G_M_ 238
H2A“SN.ST  CAAT--T-T-=-G---T-GCTGCT-CA--—--AGGATG-GGAAA-GCA-ACC-C—TGGT-TGGC-T--C-.. -T-G.G--T— 6987
H2B"GH.D205 CAAC--C-GT--G--.--T-GC--C-TCC--C-~-AGAATG--GGAAA--CAGTCC--T--ATGGT-TGGC--C----T-CA...AGG _-T-G.G-T-A 7527
H2B_CI.EHO  CAAC---GT--G--.--T-GTA-.-TC.---- GAATG--GGAAA--CAGACC--T--ATGGT-TGGC--C----T-CA... AGG---...~-A-... .-T-G.G--T—_ 7519
STAN1 TGT -G TT--GTAGTT-G T-----TGGATTG--G-ATA-TAC---GAGCT-AGC-T-TGGCA S Y C--A-CAG-A--A--G.~-AA.G-T-- 7129
SSABIC -A--GTA-CAGCT--C--TAGGTT---C-ATA-TACT---AGC--AGG-A-AGGAA-T----T---... TAT-T-...-C-A-.....~--A-CAG-A-----G.~-GAA. AA-T-- 7340
SVERTYO = T-GTAGTGC T----GGCTT-G-ATA-AC-GA-—-AGGGT-T-C-G—A-C.. TATCAT... .-C-A-CCC----A--G.~-GAAA-TA- 6641
SVERAGM3 GA-..... -C-A-CCC-—-A--G.--GAA.A-TA- 6667
SVER9063 C-A-CAC-A--A-G --GAA.G--TA- 7169
SVER155 . - - - C-A-CCC------G.-—-AA A--T—- 7149
SGRI677  -AAG--C-AG----- TT-GTAGTGC-T-—--TAGATT---C-ATA-TACTA--A-T--AGGGA-AGGA----—- Ter... AG-T--.. -A-.....-A-CAG--A-G.--GAA AGGA-- 6870
SMNDGB1 TTG---GC---A-ATCAG---G--G.----T--GCACT-AGTAG-CAC---AGT-GCTTTT-TGGC--T-----A-C-... A-GCATAAG----G---AT-GA--CCC-T-GA--ATA---A -AGG-- 6574
SIVSYK173 ~ TGTCen-rormemen A-CTG----TC-.=-C-----G-A-T-C-ATA-T-G-CTAGC--ATGGT-C-AAC-G-----G-CC... . TACAA-...-C-A-..--A--A.-G---T-... -TCAAA--AAA 7036
SIVLHOEST  .AA---GA----A-A-CAG-TAC--C-.-----TGGATAT--GCTTAGTAGT---AGT-G-TTCT-TGGC--T----A-C-AATCA--C--...- o..ﬁ..o TA-TCCACT-A--CC.A-—-AAG-T-- 7245
SIVLHOESTA . N V K | $ Q L HH_ V LD ILC LV VS$VVSLALMEL.]I P..G M S L F H $ L Q |. R W 2341

SIVLHOESTB K M $ K Y N S Y T M Y W 1 Y G $ $ C K $ F L W L_$ |<<|z|wﬁ S Y Q_ G 3$AYSTNGS KS$ D G 2257

SIVLHOESTC . K_C_E N_T_ T _A_G_P_.C_T G_Y_M_ L S S5 V_ S S FF G F NG T N HT .RID_E_L TP L T P_N_K_M_env
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V3 loop start loop tip
R.HXB2R ~ ACAATGCTAAAACCATAATAGTACA.G.....CTG.AACACATCTG...TAGAAA.TTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAG....... AGAGGACC............. 7162

S.WEAU160

T.ETH2220
R.84ZR085

o |
NmcCc

o

c

Ny

()]

&)

SE.SE6165
CF.90CF056

>TOT>00 > 00 mmm

@
(@]
<
©
&
(@]
=<
o
@
N
w

O_CM.ANT70  -AGG--GA----AT--C----- GACC..... ..> ~-T-TA-CC....~-A-C-.-G-CC---GA----- -CA--T-G.---.T-C--GAG--GA-A--
N_CM.YBF30  T.---.--GTTGG........-G--.A....TG-.--TGAGA-A-....-GCC--.-A----------- G--AGGA--T------ G--GG-CAGG-G-AG--A
SIVCPZUS ---T-AT-CT-GT. . . ..-CA-T-.-G-C-----TT-----AGGA--------- GTGGG--ATG-A-AAC-A....
SMM251 T.-GG-A---T-G... . A... A-T--GTA-T--AA-CT--C-ATG--ATGT-GA-G-CC-GG--AT-AGACAG-T.
SMM9 C.-GAAGC--T-G.. -CAT--TTAGCT-A... A-T--GTA-TR-AA-CT--C-ATG-GATGT-GA-G-CC-GG--AT-AGACAG-
STMM83293 C.-GG-A---T-G . ..A-C--GTA-T-CAA-TT--C-ATG-G-TGT-GA-G-CC-GGG-AC-AAACAG--.

H2A DE.BEN C.-GA-A-T-G. CATC-TTAGCT-A... AC~-GTA-T-AA-CTC-C-ATGCGTTGT--G-G-CC-GG--AT-AGACAG-T .1
H2ADEBENA _Q R $ $. i

H2ADEBENB —. R_D_ N
H2ADEBENC = _E_ |11 . TS I 1175 QGVVRDOGOETRGF.
H2A“SN.ST  T.-GG-A-T-G. AAT. ~ATC-TTAGCT-A....A<C--GT--T--AA-CTC-CCGTAC-TTGT--G-GGCC-GG-AC-AGACAGT...
H2B_GH.D205 -.--A-AC--T-G...........GA..... -CATC-T-AGCT-A_.. A-T-C-TACT--AA-TTGTC-ATAC--TGT--G-GGCC-GG--AC-AGACGG-T.
H2B_CI.EHO  T.--A-AC-T-G GA.. —-ATC-T-AGCT-A.... A-TTC-TA-T--AA-CTG-C-ATGC--TGT--A-GGCC-GG--AC-AAATGG-T.
STAN1 -GTGAGC-T-A......-T-T-.. TGAT--T-A-A--A... A-T--CA-T--AAGTTG-AGATAG TG TG T-GA-G-CC-GG--AT-AGACAG-
SSABIC C.-~-T-C--TGA..... -T-T.... T-ATT-TTAGG--C....A-T-G-TA-TT-AA-TT--CTAT--GATGT-GA-G-CC-GG--AT-AGACAG-A. ...
SVERTYO G.GTAAA—T-A.. -A-T-TTGATCT--TT.CA-C--GCACT--AA-CT-TC-GT--C-TGT-GG-G-CC-GG--AC-AGACAG--.
SVERAGM3  -.GTAAGC-TGA A-TGTT-GTGT-ATT.TA-T-—-CA-T-CAA-CT--C-GTT-CTTG---A-G-CC-GG--AC-AAACAG--
SVER9063  -.GTGAA--TGA.. CT--T-GT---TTT.TA-C--GTA-T-CAA-TTG-C-GT--CTTG---A-GGCC-GG--AT-AGACAG--

T---AATA.AGAACCGT 7626
TG--AATA.AGAACCGT 7618
TT---AGTA.ACCATCAT 7231
.TTG--TGTA.ACCATCAT 7442
..CT---GGTA.ACGATAAT 6743
.. TT---AGTA.ACAATCAT 6769
. TT---AGTA.ACCATAAT 7271

SVER155  -.GTGAGC--TGA........ CT... -A-TGTT-ATCT--CT.CA-T--GCA-T--AACCTG-C-GTT-CATG---A-GGCC-GGG-AT-AGACAG-............. TTG--AGTA.ACGATAAT 7251
SGRIB77 - -A=-TGA.......commrr T-AT--T-A-GT--... A-T--GT--T-CAACTTG-C-GTG-GATG-CGA-G-CCTGGT-AT-AAACAG-G............. TTG-AGTA.ACAATCAT 6972
SMNDGBL ~ C-C-GAGG--TTT--C-A~-G-AG.T.... T--TCTATA-GG--C...C--G-- AAT--G-CTT--AGATAG-ATGTC-C-G--A-GG--AT-GGTCAG-A............. -TG.AGTACTCCATCAG 6684
SIVSYK173 ) -A-T—-TTAT-T-AGTTCC--GCACTTAGA-TGC---TT.-TATGTG-A-G-CC-GG--ATGAGTC---A-AAATATTC-ATT-G-T............. 7139
SIVLHOEST  -. ‘G- AAGTTTG--.T-T-A-GTA-... C--G--. AATGGG--TT--TTATT-GATG--TA-G--A-GG--AT-GATCAGAA.............. -T-T-..C.AACAATTAG 7348
SIVLHOESTA . . Q_S L C_1 K$..Q E.NG V $ 1L L DAS$EKTEID Q Ku Y _.P_Q L_ 2371
SIVLHOESTB KV G V $ S ST R K M G F N Y $ MHARKRKRTKTSI R ... ST TH N_$ 2287

SIVLHOESTC E, .o>_A_u<<_A<....>o.x<<o_.__mo_mxozxmm..... ......... V_S. T T | _Senv
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V3 loop end
TT...ACA.ATAGGAAAA

CF.90CF056 .
1_CY.94CY0323 .
SE.SE92809 ..
NG.IBNG

»>C>T
0,0

G-TGG—TCGT-G-AG -
TG ~CTGG-CTGGT-G-AG-.. ---AG-GG-CATCCGGGAA 7148
STMM83293 . . ...CA-A-mv -G----—-GAGGAG-AATAAAAGAG 7310

H2A_DE.BEN .C-G---GGG-AG-CATGCAGGAG 7753
H2A_DE.BENA

H2A_DE.BENB N 7 ;

H2A_DE.BENC T_. |o o

H2A_SN.ST TT-TG-—C. AC..TC..CA-CC=.. .. TCA—-A-G-.C..CC-Gm= C-AAG—.... G-G--~-GG-AG-CATGAAGGAG 7180
H2B_GH.D205 GT.. .o._...>oﬁoj..oo T —--TTGG--CTGGT---AGG- _~-C----CAG-AG-CATAAAGGAG 7720
H2B_CI.EHO A-----TTGG--CTGGT---AAG- . --C----CAG-AG-CATACAGGAG 7712

STAN1 -] TR TGG--CC-TT-CCAGG-...... . TG-T----AGGAG-C-GGAGGGAA 7325

SSAB1C TTGG--CTGGT--G-AG- ... T--T----GAGGAG-C-GGAAGGAA 7536
SVERTYO --TTGG---C--T-CGAAG- ..C--T----GAGGTG-C-GGCGGGAA 6837
SVERAGM3  GG...C-..---CT--TG---C....A-...T-T...CA--GGT.....ACA---CA-GG.C...---------- TTGG---C--T-CCAGG- -C----GAGGAG-C-GGAAAGAA 6863
SVER9063 .C... G--CTGG---C-TT-CCAAG- .C-GG----GAG-AG-C-GGAAGGAG 7365
SVER155 .C...-A--G--G--CTGG--CC--T-CCAGG-. ....C--T-----AGGAG---GGAAGGAA 7345
SGRI677 ..-A-A------GTGG--CC--T-CCAAG-........ ~-G-T-----AGGGG-A-GGAAAGAA 7066
SMNDGB1 CTGGA-A--T-T...AA-~-A-G---T.G--C-C-T-C-AAG--CGTTGGGGGTTA---CTT----G-CTAG--A...AAGAA 6794
SIVSYK173 .G... G---TTGAAAACCGGGA-GG-CG...CA-A--GT--CTTC---CGAG-A-CAG- 7236
SIVLHOEST . ...TATGGCCTAG--C...... G-T...-A---TT------G-----AT--GAAG-...............

SIVLHOESTA . N

SIVLHOESTB

SIVLHOESTC

Nucleic Acids
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B_FRHXB2R .TAAAACAG..ATAGCT...
BFRHXB2RA . $ N_R.. $ L.
B'FRHXB2RB K T_.D_S
B_FRHXB2RC T_K_Q .1
B_US.WEAU160
ATUG.U455  --Ceemmm..
C_ET.ETH2220  .~C--A-...
D_ZR.84ZR085 .--CG----...
AE_TH.CM240  ---one-

F_VI850 -GG-GT-T...G--AAG.
G_SE.SE6165 .--C-GA-T..

J_SE.SE92809

AG_NG.IBNG  .--C-T---...
AB_RU.KAL153-2 .-

O_CM.ANT70 .

N _CM.YBF30 .GG--TAGA... O>O>

SIVCPZUS G——T-CACTT--A....
SMM251 G-G------ ACC--T-TC....
SMM9 G-G--GGMAMCCT-G-TC...
STMM83293 G-T--GG-AACCT-G-TC.
H2A_DE.BEN  G-G--G--AACCC-T-TA.

H2A_SN.ST G-G--G-TAACCC-T--A
H2B_GH.D205 G-G-—-AG-ACC--CATA.
H2B_CLLEHO  G-G---G--ACC--TAAA.
STAN1 G-G-G-A-AACA----TG..
SSAB1C G-C---G-AACA----TG..
SVERTYO G--mmme- AAAA----TA....

-AAC-TCCC.

.GAGTT-CC-....-A-GA..CA-GTAT-AAG-A-.CC
SVERAGM3 G-----A-TGAA----TA. -AATT-CC-....-A-GA...TAG-T-CCAA----CC....
SVER9063 G-T---G-AGAA---ATC ..-AATT-CC-....-A-GA.. TA-GTATCGGG-A-.CC..
SVER155 G--C--G--GAA----TA... AATT-CC-....-A-GA..AC-GTACCAAG-C-.CC..... .
SGRI677 G-C-G-G-AL.GA--TA. ...t -AG---G-G......-.....A--ATC--ACAG--G............ 7106

SMNDGB1 C----TA-A...T--AA-GACTCCATCAAAGTGAACCAGACCTGTAAAAATTTTACTAGCACTGGAGAGGAGAACAAACAAAACACG-AC--

SIVSYK173  .-T--G---...G--CA-... 7274
SIVLHOEST  .-T--TA-T..C—GC. ‘GTTGAA--C-G-AGCCATGAATTAT 7493
SIVLHOESTA . L_ | _i._$ A S $ M _Q K P $ | | 2413
SIVLHOESTB wﬁﬂ S R HE_ L 2331

SIVLHOESTC  F_ _N_.. L

GC-...

A

-G

GTT.

Nucleic Acids

GCCA-.--G...

6904
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6885
A-T-T----AC--T---TCA- 6920
Teeee-AC--T-—-T--- 6668

G_SE.SE6165 .O OO OO0.0:O>4>>O ..... Temmmnee, AC---A--T--- 6779
H_CF.90CF056 . . . -ATG---G--AG---A--T--- 6674
AGI_CY.94CY0323 .. . . e R AC---A--T--C 6731
J_SE.SE92809 . G--A--T--- 6653
AG_NG.IBNG -AC---A--T--- 6867

AB RU.KAL153-2"

O_CM.ANT70
N_CM.YBF30
SIVCPZUS
SMM251

SMM9

STMM83293

H2B~GH.D205

H2B_CI.EHO
STAN1
SSAB1C
SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063
SVER155
SGRI677
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

---- 7360

........ A--T-T---GG-AACCCATTTACAC 7390
----T----G-GAC-CACTTA-TG 6930
-G----ATATG-TG 7378
.A--T--G---G--ACCTTCATGT- O 7761

.A-~T---GCA-CT-ACATTT-G 7436
A--T---TC—-A-TTCTT-TT- 7647

y — GCATCC-ACTTGT-G 6948
A--T----GCA-C—-ATTTAT-G 6974
T-----GCA-C-ATTTGT-G_ 7476
---GCA-C--AT-TAT-G 7456
A--T----TCA-CG-ATTTTT-G 7168
A--TAG--C-GCA-A-T-ATG-TG 6968

..... T --AG-AC-CATA.-ACC-GCAA...-GA-AAT.GG..
G-T.~-TG-AG-GATT.-A-C-GCAG...-GA-TAT.TT.
G-T.--AG-G--AATA.-A-C-GCAG...-GA-AGT.TT
-G-T.--A--C—-AATC.-T--GCAA...-GA-AAT.TT...--
T-AGC..-TAG-A--TATA.CA-C-G--A..-GGATAT.GG
C-TA~G.~-TCT--GATA.GA..~~TT..-TA-TA..--TC---

............................. .~-GT-.~-C--C-C.... CACA-GGAG...GTC--AGC----G--........ A--T-T---GG-ACG---A--TT-G_ 7337
ACAGAAGGGACAGGGACATGTGATTCTAAGAAAACAACTTGTGGACGGAAATTAA-GGCTT--C-—-G..CT.AA-A-G-CT.. .oo>o.o.....o ........ A---TT--C--CA-AG-T-TTA-TG 7610
QK G QG HVILRKO OQLVYVDGNSKGUYQS$.L I $ L. . .
YRRDRDMSFSENNTLWTTEITIRRLTNS _$YD

Nucleic Acids
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B_FR.

B_FR.

B_FR.

B_FR.

B_US. 7458
A_UG.U455 G—TG-GGCC-A. 6887
C_ET.ETH2220 - - . -AG- - ..-GCAGTAC--A- 6833
D_ZR.84ZR085  ------- -CAGGGTT-AATGA- 6978
AE_TH.CM240 . TGG-G-GGT-T-A- 7010
F_VI850 6737

G_SE.SE6165 .-G-AGT-AG-A- 6863
H_CF.90CF056 - - \G---AA-G---AC 6776
AGI_CY.94CY0323 - -ACACA-GC-A-A-GG-ACA --G--CAGA-TCTAC--A- 6833
J_SE.SE92809 - ~G---GA---G-A~-GCATTGAAG--.. ‘CA-TGACAC-A-TNAC 6752

AG_NG.IBNG A \mmmnee --CC----A-GGTC--A- 6966

AB_RU.KAL153-2 A-----A L-AA-GG--C-GAAGA-TTA.. T-ACACT-A-G-A 7453

O_CM.ANT70  ----- C---CAT--A-----C--T--T-----CA--G-TA-GA-- . - FAGT i, GTT-G---TGT-AGTCA-G-- 7495

N _CM.YBF30  --C------ A--=-A--G--mmm T-----CA-TT-CA--T-A------ GAGG >..>O..> CG--. .AC-G-- 7005

SIVCPZUS C A T--T A---TT-CC--A-----C-TG.--C-ACAAC----CC......... AC-AC 7453

SMM251 ACA-—--CA----A--G--CCrorrmremme AATG-ATTGGT-TC-A---T-GGTAGA--A-AGGG-TGTAACTACCC-Groooooorrvmeereerseeseoseeeresnn -GGCCA-AG---C-GCA- 7860
SMM9 ACA------C----A-----C--A--T--C--AATG-ATTGGT-TC-----T-GGTAGAA-Y-AT-A-AA-TGGTTCTAGA--G-CA.. ..A-TCA---CC-G-AA---C--TAC 7367
STMM83293 ACA-----CC-T--A------C-T--T--C--AATG-ATTGGT-C--A---T-GATAGAAAACAG-AGTACA-CA--AATGA--GATTG

H2A_DE.BEN  AC---C--CA----A------ Conemmnees CATG--TTGGT-CC-C---T-GGTAGAA-ACA-G.........cveverirnn

H2A_SN.ST _ AC—=-C-CA=--A---~-Cre-C-“ATG--TTGGT-CC-C~-T-GGTAGAAAACAG-AC-A-
C ATG--CTGGT-C--A--CT-GGTAGA-AACA--ACAA

>

H2B Cl.EHO  AC-~Cr--A-Gr-A--GrrCroreremremr ATG--TTTTT-C--A~CT-GGTAGAAAA-AG-ACT.....ooeeo T

STAN1 C-C----CCA---A--G-men- T---C-C-TGATTGGT-TG-----T-GCTGAATAA-G-G-CTA-TAG T-GAAGAAATGTAGATG TAGAAGGTAATAATTGCACCACTGG---GG-T-AACCGT-CTAC 7571
SSABIC -AATGGATTGGT-CC-C--CTA-TTGAATAA-A-G-CAGTAGACCCAG--CAT-ACAACTG............... TGCAAAAAAT----CA-AGCC-T-TT-G 7767

SVERTYO --GATGGATTGGT-T--A--TACTTAAATAA-A--ACA-GGGAT-CA-—-CAT-ATTTTTGTAGCAG...CAAAAAGAAAG-ACACGCACCAGGACC-T-TGTA 7080
SVERAGM3 —-AATGGATTGGT-TC-A---TACCTGAATAA-CGTACAGTAGATCC-G--CAT-ATCCGTG TAATGGTACGAAGGGAAAAG-TAAGGCACCAGGACCCT-TGCA 7109
SVER9063 B I R C--GATGGACTGGT-TC-A---TA-TTGAATAA-C---CAGTAGAT-CAA-TCAT-ATCAATGTAGTAATGAAACAAAAAAAG--AATGCCCCAGGACC-T-TGTA 7611
SVER155 oS AATGGACTGGT-T--A-—TA-CTGAATAA--T-ACAGTGGAT-CTG-TCAT-ATCATTGTAAAAACAACGCAGGGAAAG-TCG--G-CCAGG-CCCT-TGTA 7591
SGRIB77 ~ —-CormreeCAmm-Tormrmmrmees T---GATGGACTGGT-TA-C---TA-CTAAACAA-CG-ACAG-AGAT-CAG-AG-T-CTAATAGGACCTG... TGACAAAGGGAA-C--GGACCAGGACC-T-TGT- 7300
SMNDGBL ~ A-G-CA---CA---T---A-G--=-T------GT----AG-A-CA-G...~-G.G-A--AA-G--C........... CT-A- 7037

SIVSYK173  --CC-A----G-Ar-G--Crrrmroreae-GT-T-TA-G--C---GC--AC.-T-AC-AA-GGA-AC.. -C---- 7412

SIVLHOEST C-GAT--A- 7689

SIVLHOESTA . K_.N_G R _ Q_I_N_ 2472

SIVLHOESTB F R _$_M 2389

SIVLHOESTC . = OO S D _K__env
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FR.HXB2R  GACACAA
FR.HXB2RA |0|..
FR.HXB2RB $_ A_ N...
FR.HXB2RC |_u|4|
S.WEAU160 “A=-AT-
|O||||ﬂv
T.ETH2220 TTA-AC-

2316

NmCcC

7 o
c
Ny
()]
&)

{GT--A--G--- 6989
.-AT-—-A-TG-— 6935

-
oo
~
N
Py
o
3]
a1
>
O
> X

.
P 0

mi
—
L
(@]
<
N
N
o

G T
SE.SE6165 -GG--1-
CF.90CF056 -—A-AC-...
Gl_CY.94CY0323 TCA--C .GAGC-—-AC-C 6935

<
%
a
<)

> T OT>0 0> 00 mmm

SIVCPZUS A
SMM251 N N ~Grrrme-Ae-Crme-CTemer- Toemane-Cor-AAT G- T-=-TT G-----A-GAGAG-- ... -G-CC-C-CG-- 7962
SMM9 “G-CC-G-C—- 7469

STMM83293 ..-G-CC-CT--- 7634

INWIOI._UNom CGG-G-- . . ...._.0.00.0AO.... 8017
H2B_CI.EHO . .TG--C-CTCC--- 8000
STAN1 --C---CAT--T-GGTC----G- O..AO>O...A C- OOO CA- 4..O>>..OO.....>..>..> GGGAA- ..--CT-AGA---C 7673
SSAB1C -T--C---CAC----GG---G-AG----TGAT---T-C-CCT-GTCT---AAG-CA--C---------- GAGAA--......... C--CT-GGAG--- 7869
SVERTYO .-TG-T-A-CAT--C-GGTCTG-A-----TGAT-CCT-T-CCC--TC---GAA--CT-----T--G--A-GAGAA--..........--TT-GCA---C 7182
SVERAGM3 -TG-T---CAT---CG-TCTG-C--T--TGAT---T-C-C-C--TC--GGAA--CC-----A--G--A-GAGAA-- ..G--CT-GCA---C_ 7211
SVER9063 -TG-T---CAC--C-G-TCTG-C-----TGAT---T-T-CCA--TC---GAA-G-------T--A--A-GGGAA-- --TC-GGA---C 7713
SVER155 ..-TG-C---CAT--CCG-TCTG-C-----TGAT---T-T-CTA--TC---GAA--CA-----T--A--A-GAGAA--. ---TT-GCAG--C 7693
SGRI677
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST .
SIVLHOESTA ISR I . . E S _D_V 2507
SIVLHOESTB e

SIVLHOESTC

Nucleic Acids
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Nucleic Acids

B_| GAGGA.GGAGATATGAGGGA.CAATTGGAG 7663
Bl 2375
Bl 2348
Bl W__Renv
B_US.

AU

C_ET.

D_ZR.

AE_

F_Vi

G_

H_

AGI_CY.94CY0323 AGC---Grnrrmrmeev AA-AA-

J

AG_NG.IBNG

AB_RU.KAL153-2

O_CM.ANT70

N_CM.YBF30

SIVCPZUS  AACo-—m A-G-AA—-A-TC-TGAC-TAAG...CAT-AGC- o> TC-A-G.., ;

SMM251 AAC--C-CAG-G--CA-T--CA-~-GC--AC-T......... . ) . -A-CTGTA-C--T 8059

SMM9 AAC--C-C-G-A--TA-C--CA--GC-GA-T....... . -A-CTGTA-C—-T 7566

STMM83293  AAT--C-C-G-G--CA-TA-AA--GC--AC-T.. ) -A-CTGTA-C--T 7731

H2A DE.BEN  GA---—-CAG-A--CA-CA-AA-TGCT-AC- . . -A-CTGTACC--T 8135
H2ADEBENA $ | NS N Q H N C $ H_ _ G_.R_T _V_P_ | 2609
H2ADEBENB E S T V. T.S I AN A E L_Y_R_ env
H2ADEBENC “N.Q Q $ P A 35 | Ir ............ N_C G _D_ 2566
H2A“SN.ST  AAC--T-CAG-G-CA-CA-AA-TGCT-ACT -A<CT-TACC—T 7565

H2B_GH.D205 ~ AAT--C-C-G-G--TA-C--CA--GCC-AC-T .-A-CTGTA-A-T 8111

H2B_CI.EHO  AAT--C-C-G----CA-C--CA--GCC-AC-T... -A-CTGTA-AA-T 8097

STAN1 A------CAG-G--TCTA--A-GG--T--CT......... “TA-~GC 7768

SSABIC AAC--G-CAGCConn-Crn TATG-GATT ... GA-CTA-AAC-G--AA .AG.~T--GC 7964

SVERTYO  AGG--C-CAG-C--T---A--AC-G-TGAGCT......... TA~-TA-AA--G--AA-. JCT-TC--GC 7277

SVERAGM3  A-—-C-CGG-A--G--TA-~-TC-G-GGAGCT.........-A--TACAA--G--AG...............--CAG-A-TA-TG-AACAT-A--T--CC.....AGAT-.-A-........ AC.--TC—GC 7306

SVER9063  A----C-CGG-C--T--TA--AC-G-GA-CT........-A-TA-AAC---AT.... -ATCTGG-C-- 7810

SVER155  A-G--C-CAG---T---A--AC-G--GAGCT... ..ACCATCTGG-CG- 7790

SGRI677  AAC---TCAG-C--G-CA--ATACG-GG---T ---A. AAT-T--C-C...-A--T-—C..... _

SMNDGBL  A-~-CAT-GGG-A---AAA--TAC--TGA--TGCAAAAGAT---.. A-—-—-GAA-......._ . CA--AAT-CAAATT-AA-...~-TTG---C... .CCA-T.-Ar.......ACCT-C-A-CA-T 7260
SIVSYK173  A-T--C---G-C--T-CAG-AT-GACGGAC-T G-CTAGTT-A-.-T-CT-AACAGCAAT-T.—-.. 7624

SIVLHOEST  A-TCAT-GAG-A---AAA--T-C-TGAG-TGG . . ~TTG—C....C-TC-T-G........- A-A-T-A-CA-T 7911
SIVLHOESTA L | E $ Q K C S L R W...K NG NHM®RT $EAGS$V $S.S C L. ) K L I_N_ 2540
SIVLHOESTB Y. S $ S N R N V [ § G_N_$ S | 2456

SIVIHOESTC T H R V. T EM F F E M .. .. ] EET N _Q env

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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Rev responsive element secondary structure in RNA, see Charpentier, J Mol Evol 266: 950-56 (1997)
cleavage after |m K_..R mupmo<muﬁ
FR.HXB2R >>9.....o>>.3>.ﬁ>....4>>>4>4.>>>O.ﬁ>o.ﬁ>>>>>ﬂﬁo>>%o>.ﬁ %mo GTAGCACCCACCAAGGCAAAGA.GAAGAG.......... TGGTG..CAGAGAGAAAAA .AGAGCAGTG.....GGA..A 7767
FR.HXB2RA E__ V... E H ) . .

|_CF.90CF056
Gl_CY.94CY0323 -

“>T

SIVCPZUS
SMM251  TG.... =-G--GGG.... AG-T--=-T--+-G-G--CACT--GA-T--CT-G--C-----AG-T-TG---G-T-C-CTACT....GG---CA..-CTCA----T-..-A= ~-G-..... -TCTTTG 8170

SMM9 TG... TCTTTG 7677

STMM83293 .-TCTTCG 7839

H2A DE.BEN  T-.....-~-C-GGG...AG-C--C---T--A~G----AAC----A-T--CT-C----T--AG-TCAG-GA-G-T-CTCCT.......CAAC-C..--T---G=-C-..-A-.~-GT..... -TGTTCG 8243

H2A_DE.BENA S E E_Q._K.R ..C_V_R 2645
H2A_DE.BENB ..n|<|m|z|..x|m_|or ..... V_F_env
H2A_DE.BENC TNW . ETGNGIS$3$ K $H O L G S HL QI R EGTP. QL Q78" G T K "E_V..TCTS_ 2507

H2A_SN.ST T-....
H2B_GH.D205 TG

—C.GGB... GOCrrmTore Goree ARG AT—-CT-Comoe T--AG-T-T--GA-GAT-CTCCT .. CATAA. A-CC-GoTor Ae-GT....-T-ATGG 8219
-C-GGG....GG-Co-Cr--T-----G-G--AAC----A-T--CT-T----T--A-GTAT--A-GAT-TTCCT.......CA-TGA..~-CC--G--T-..-A-—-GT.....-T-CTTG 8205
GGG....A-Grmrrr-GC-CA=-Grmemrmemeer A-C--TT-C--G--A~-AG--AT--GA-GAT-TGT.......... G C..=-ACTC-Grrr, e, Gor..... .CCCTTCG 7875

H2B_CI.EHO
STAN1

SSABIC -GGG....AG-T--Cre-T-=-GG-=--CA-G---A-T---T-T--T--A---—A-T--GA-GAT-C-C..... ~-CC..-C--A---Cr--..-A-.
SVERTYO -AG-A-T--G-CGTT-T-CGG.......GA~-AC. AT----GC--

SVERAGM3 -AG-A-T--GA-G-T-T-CGG.......GA-~-C_AT--C----C--..-

SVER9063 e GGG..... ACG-rr-T-Gor-Gr-CAC-+-A-Cr--T-T-rwo-G--T-T--GACGTT-T-CGG . A-C---TC--..-AC-.-~-C

SVER155 . ..C- g - T---T- --AG-A-TC-G-CGAT-C-CGG.. i GC---..-AC-.-—C....CCGTTCG 7898
SGRI677 C-GGG....AG-C-----T----G-G--AAC----A-T--CT-T--T--T--AG-T-T--GA-GAT-T-C.......... ---CC..-CACA---G---..-A-.G--....CC-TTCG 7607

SMNDGBL ~ TT--... TGC----GGAGC-C-T------T-=--Cror--AATG---A-T--CA------T--AG-T-TG--A-GAC-C-CTTTAC..CTGAACAT..
SIVSYK173  -GCA....~-TC-G-T....C--Trr=-T-GA-TC-----Ar=-=-A-T--CT-T--G-----TG-TCA-CGTCG-T-TGAGTTG....CC-AA-A..-C. .
SIVLHOEST ~ TT--GGCA--GGG-C....--mo- T-GA-----T-GA-T---A-T--GT-T--T--T--AG-T-AGC-C-G-T-CGC.......... ACCCA..GG-GA~GCo-CCrnn-C-CCTCT-CTT.. 8028
SIVLHOESTA L W Q K G ..L. N I N $ $ N $ | Q L G L L L Q |
SIVLHOESTB ~C G_R_R_ V_ .. Lﬂl —$ ' D K I ES NWVCSYRS$GQOVR..

SIVLHOESTC F_V_A E_G_S.._. K Y K L I K L N P IL G_CF_ A P_T D E H R_Y_A

no RxKR cleavage site apparent in Lhoest

RRE Structure v

after B. Charpentier,
J. Mol. Evol., 266:950-62 (1997)

Stem |

]3] A
F Rev binding site as indicated
by RNA footprinting

Nucleic Acids
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Nucleic Acids

Rev responsive element secondary structure in RNA, see Charpentier, J Mol Evol 266: 950-56 (1997)
see HIV-1 complete genome annotation in Compendium for stem-loop positions

R.HXB2RA $ E L C S L G._.S WEQQEAILWAQPOQS$RS$SRYRPDNYU CLV $CSSRTI C $ G _L_ 2445

R.HXB2RB RSFVPW VILGSSRRKHAYGRSILINDADGTGOQTII'VWY S AAAEOGOFATE G Y 2423
R.HXB2RC _|o|>|r|ﬂ|r|ot..|nlr|o|>|>|o|m|a|_<_|o|>|>|m|_<_|4|r|4|<|o|>|m|o|r|r|m|m|_|<|o|o|o|z|z|r|r|x|>| env

S.WEAU160 A G T 7906

G.U4B5  -eoeeme- A-C . T A G--G-----A Aca-GiC 7329

T.ETH2220 - G A----A-G AA-—- 7275

R.84ZR085 A G G G A 7420

" TH.CM240 NS S G-G--A A--A-G 7452

850 T GA=-mee-Gmee G--G--G--A A A 7176

E.SE6165 -G------G-C e AA G--G-—-A T Cormrmme YN N T c B  S——"— 7317

F.90CF056 -G-------CT G--G-—-A G A-G A 7218

CY.94CY0323 ---G--CA G C-- G 7269

_SE.SE92809 A T G-—-A T G oM YN\ S A---- 7206

AG_NG.IBNG .o......oo comeeAA GCGG----A C-- y e AA--- 7405

AB_RU.KAL153-2 G--G-A A T--C 7895

O_CM.ANT70 .o...ﬁoo A--T-G--.. GrTCAAT e T GG CA-----Grmos A--CACACT--GC--AAG-----m---- Acrer-Gree-CCrm--A-A--A- 7952

N_CM.YBF30 ) A

SIVCPZUS
SMM251 -GCT--
SMM9 -GCT--G
STMM83293

H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA
H2A_DE.BENB
H2A_DE.BENC
H2A_SN.ST

H2B_GH.D205
H2B_CI.EHO
STAN1 -GTTG-G
SSABIC -GCT--G
SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063
SVER155

SGRI677  -GCT--G
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST =~ —ro-mr...... T-G--A...C-TC-CA-T--T=-~-C-CTG-Ar-r-=-TT--TA=-G-C--TA--A--T--Crr-=--CA-GC-G-Cr--CAA-Grr-T-rrrmrcecec GC-G---m-- oa CT-G 8154

SIVLHOESTA _$_E_ ... _u<<_u..._“m<r00r0<<>m<mx<mrmxnx0mo G_Y C S S R S S C W C_L_ 2615

SIVLHOESTB R_S .. L G_.G_S _Q _C _C H G L S I D D T N_C O_umm_|>_.~_u_>>>mm<>0>0mmwb
T | e

|_I_|
T

|
NmCcC

SI'f'II

—OU)

@]

“>TOT>00 > Wm0 m

SIVLHOESTC T[_ G_ A... T rlot..|r|r|m|>|>|o|4|>|_<_|o|r|<|m|o|_Irl |<|o|>|o|o|<|r|o|o||r|o|o|o|x|o|r|r|<|r| nv

SnIANUST arewld

R.HXB2R  TAGGAGCTTTGTTCCTTGGG..TTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAG O>O>>O>>AAAOOAO>OOQA> 7899

sawoua9) alajdwo
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Rev responsive element secondary structure in RNA, see Charpentier, J Mol Evol 266: 950-56 (1997)
see HIV-1 complete genome annotation in Compendium for stem-loop positions

B_FRHXB2R TTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTT 8034
BFRHXB2RA L R R N S | C C N S QS GASSSSROQQESMWILWZ KODTS$RINSSWGTFG GV ALTE NS F 248
BFRHXB2RB _ 35 G A T A S V A T H S L G HOAAPGRKNPGC G KI PKGSTAP G D I G L L W R_T_H_L 2467
BFRHXB2RC T_E A Q Q H L[ Q L T VW G T KOQ I QAR I L AVERVYLKDOQQL 1 G I1W G C S G K L T e
B_US.WEAU160 CG A G G C- 8041

ATUG.U455  -A---T AceeneeT T--A G c A-A c G--—-C- 7464

C_ET.ETH2220 -A Acemee-Geen-G T A---G YN S G A c C- 7410

D_ZR.84ZR085 -A G T--A A G A--A A 7555

AE_TH.CM240 -A G T--A G A--T-w-A--AC-+-<mn-Crmrmemenmeme A----C- 7587

F_VI850 A G T--A G Aceee-Coee-C c- 7311

G_SE.SE6165 -A G T--A c A A c C- 7452

H_CF.90CF056 -AC------Gr-rmrm-Armrmen-Goene-G T--A G---C G c C- 7353

AGI_CY.94CY0323 -A-----T---A AG-----G T--A G CoemeneC A--A c C- 7404

J_SE.SE92809 -A YN T G A---A C C- 7341

AG_NG.BNG  -A-----T----A yNS— T--A G c GA A--A c C- 7540

AB_RU.KAL153-2 A G--G G 8030

O_CMANT70  -AC-+--C--Gr--=-AT--C--AGG--AT-TR-A--=--T-=-GA--A--+-GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA-+-C--A--+-G-A-----AA-CC-A-----C--TAAA----G--AG-C- 8087

N_CM.YBF30 -A AT T--A T--A A-G----T--A-A T-Gorer-G-AA----AA-TC-Ar-r--Crnme-Ac--ACA--A- 7582

SIVCPZUS ~ -A--e-Cormemeeen T-Acwmenees AT-m-TemeememeTeeAcroe-To-Ac-Con-G-A--T T Gr--Ar-=-Ar-TC-Gr-r--Crmmr-Acm-=--ACA--- 8039

SMM251 -CA--AGA-----AG-AT-----G---G--C A-CA---A-C-r---A-T--GG--ACT--CA-C--G-AG+--T-------C--GGC--AG--AAATGC------A--TG-GTTT-G--AAG-C- 8434

SMM9 -CA--AGA----AG-AT---+-Gro-Go-Crmmrmree A-CT---A-Croer-A-T--G--ACT---A-C--G-AG----- GGC--CRN-AAATTCA-—---A--TG--TTT-GG-AGG-C- 7941

STMM83293  -CA--AGA--~-AG-AT-+-<-G--G-Crmrormr-A-Cor-A-Crmree-A-Tx-Go-ACT---A-Co-G-Arn-n 8103

H2A DE.BEN  -CA--AGA-----AG-AA------G---G--C A-CG--AA-C G--ACT---A-C--G-AG------- C----GGCA-AG--AAATTCA----A--TG-GTTT-G--AGG-C- 8507

H2ADEBENA _Q E T T RNV ATDURLGNETZKPPGKSHC CVYREVPEKASGTAKTFMGMCV $T G L 2732
H2ADEBENB VX R_. 0 Q E ML R LTV W G G K N L_ "N S W G CATFRQV ew
H2ADEBENC S R DN K K C C D % P S G ER KT S ROESILL SRST$S IR H S $ T H G DV RTLD RS 2678
H2A“SN.ST  -CA--AGA~---AGAA=-G---G--Corerncs ACAAAT e G=ACT-=A-C--G-A——T--C--GGC~AA-AAATTCA=--A-TG-GTTT-G-AAG-C- 7937

H2B"GH.D205  -CA-AAGA-----G-Ax-----GG-Gr-Crrrrenn G-CG--AA-C- GGCA-AA--AAATTCA---A--TG--TTC-G--AGG-C- 8483

H2B_CI.EHO  -CA-AAGA-----AG-A-------GG--G--C (cRelc.Y W Tu— G--ACT--CA-C--G-A---T--C--A--C--GGCA-AA--AAATTCA-----A-TG--TTC-G--AGG-C- 8469

STANL - CA-+-G----GA--C-AA-G----CA-T----TG-G--AA-C-+-A-T=-CC-CG--ACT--CC-T----A---=-G---~-GACA-GG--AAAT T-G---A--TG-ATTC--~-AGG-G- 8139

SSABIC -A-—-CA---G----AA—-C-AA-G----TA-T----TG-A--AA-C---A-T--CC-CG--ACT---C-T--G-A---+-G---~-GGCA-GGT--AAC-------- A--TG--TTC-GG-AGG-G- 8335

SVERTYO  -Ge-e-Temreee-GA----A-G-G--CA-T--=-TG-T--AA-C---A-T--CC-CG--ACA--CC-T--G-AG-----G------GGCA-GA--AAACTCC-----G---G-AT-G----AAG-A- 7651

SVERAGM3  -G-ere-Teemenems GA-----A-G--G--CA-T-----TG-G--AA-C--A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG---+-G----C~-GGC--GGT--AATGC------G---G-AT-G--G-AAG-C- 7680

SVER9063 AA----A-G--G--CA-T----TG-G--AA-C--A-T--CC-CG--ACA--C-T--G-AG-----G-----GGCA-GAT--AACG-C-----G---G-AT-G---AGG-C- 8182

SVERI55  -G-GA--T---rr--GA----A-G--G--CA-T=-+-TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-T--G-AG-----GGC----GGCA-GGT-AAACGC-----G---G-GT-G----AAG-A- _ 8162
SGRIBT7  -G--ACA------A--GT=----A-G--G--CA-T----TG-G--AA-C---A-T--CC-CG--ACA---C-C--G-AG+---+-G-r-----GGCA-GG--AAATTCA-—--A--TG-GT-G-—--AAG-A- 7871

SMNDGB1 ~ -A-—-CAA--GTCTG-A--C--AA-----CA-A-----AG-A--A-TT-A=-A-TC-CC-GACCAG-T----G-AT--TA-C-----C---GCTT-G---TCTCAA----G--T--AT-GGC--AGG-G- 7641

SIVSYK173  --rr-A=-G--Ar-Co-C--AGGCT-A-T-emron TG---AA-C--TA-C--CC-GC--ACA-~T-A--G-CG--T--C-GA--C--GGCCA--T--TCA-A-----A--G-ATTC--G-AG--C- 8001

SIVLHOEST - AAA--G--AG-A-----AAG=-+---CA-A-+-=-AG-G---A- T---=-A---C-CC-GACA--CC-T--GGAG--TG-G--AC-+---GCo---T-CCTC------G--TCAAT-G---AGG-- 8289

SIVLHOESTA _L_R N_S K N C_$ D S P Y G E $ R I S K H G_$ QP L R S M_$ N_I_K R S L P L G_G_V_N G _N_R _F_ 265

SIVLHOESTB $ E T AR TV KTHHMGSEESUPSTWPDSZPS$GVGETSSAPCILILGV S M ET G_L 2577

SIVLHOESTC V_E K Q_Q_E_ L L R L T I_W_G_V_K N [ Q A R L G A L E E Y V_K H QG L [ A S W G C _Q W_K Q_V_en

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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Rev responsive element end |
FR.HXB2ZR  GCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGTAAT ...TCTC.TGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAG 8143
. T R P G W_S G T E K L T |

|_CF.90CF056
Gl_CY.94CY0323
SE.SE92809  --------

“>T

T
O CMANT70  -TA—--AT-A-AAAA- G-T-..GGAA. >O...>OO ...... G-CAC-TTA--A---CA---Aw-mr AO GC-G--A-G---CATA-GCTC 8190
TGAGA--G-A-GA--C--TT--G- 7694

SIVCPZUS  -TTAT--CA ZCC. - CTAT--TGCT e GGCATCTA-T—-CAA A~ A-G-A-GA-C-TT-G- 8151
SMM251 ~-CA---A-e-A--A--CCA.. ) -AA-. ACC-GA....C----CA-TGAT--T---CAA-------- GC--A-GG--G--TTC-TGGAGGA 8531

SMM9 -CA----A-K--A--A---CCA.... ‘CT..-GA-..ACCT-R....C----CA-T-T--YT---CAA-------A-A-C-GG-G---TTCCTAGAGGC 8038

STMM83293  --CA---CA----A--A--CCA....... _TCTT..-GGT.ACCGGA....---CA-T-T-=-A---CA-=-Ac-=-G---A-GG--G--TT-CTTGAGGC 8200

H2A DE.BEN  --CA----A---A--G--GTA _— TCTT..-A-..GCCTGA....C-----AA-T-T---A---CA---------G-A-C--G-CCG-T-CCTAGAGGC 8604

H2ADEBENA _P H Y C T V G __ L F_I.A $.L EKYDMGGVGETSZPLPR G 2762

H2ADEBENB T H T T V P W V S LS. P DLW K N M_T W Q EWERKUGQVRYTLE Aew
H2ADEBENC A T [ LY _ R _G_ I LY R IT..GCG K1 $HGRGSGRNTEKTSRATGTS R 2107
H2A“SN.ST  --CA=—A—-A=A—GTA “CCT..-AA= GCCTGA.... --CA--T—ACA=A--—-GCA-CG---CCG---CCTAGAGGC 8034

H2B_GH.D205 -TCA---GA----A--A--CCA......... : _-CCC..--A-. ACC-A... -weer-A-=-T---A-~-CAAC-------A-AGC--G-CC-TTTC-TGGATGC 8580

H2B_CI.EHO  -TCA--GA---A--A-~GTA........ TCCC..-TAA..GCC-GA....C -T---A---CAAC-A----G--GC--G-CCG-TTC-TGGATGC 8566

STAN1 TCA---A-Gr---G=-C-.... . ATA-..ACC-GA....C-~-G-CA-T-T-------CA---A----G--CC----A-CTGCC-TGGA-G- 8233

SSABIC -TCA---GA-G--C-T---G
SVERTYO  -TCAT--CA-A-~-GAG-~-CCC........ T-G-CArrrrrrrrrrciiirr..=-TC..GGA-..-CCGGA....----C-AA-T-Tor-Toe-Toerememens A---C--—-AGCTG---TGGA-_ 7748
SVERAGM3  -TCAT--AA-C--A--G---C-G.

SVER9063  -TCAT--CA-A--A--A—-C-A.... ~GA-..GCCC-A....<=-C-AA---TrmmrmTmememmas A---C-G-—-GGAG-G-TGGA-G- 8279
SVER155  -TCAT--AA-A--A--C----CG...... S ACC-GA....Grrrw-A-T-Tomemen-Tormmeme-A-A-C-G--AG-AGGA-TGGAGG- 8256
SGRI677  -TCA---CA-A--A-G...... -

SMNDGBL ~ -TCAT---T--~-AGAG----C-.
SIVSYK173  --CAT--A--A-~-A-G-—G-G..
SIVLHOEST  -TCAT---AA----GAG----CA
SIVLHOESTA V_I L M_W_S G _H..

SIVLHOESTB S Y_$ C G_V_D

SIVLHOESTC T H T N V E W _T.

.A-A-..-CCCGA....C---G-AA---T---G---CAA--A-----G--GC----AG-A--G--TGA-GC 8429
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B_FR.HXB2R  CTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAA TTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTAT 8277
BFRHXB2RA A $ Y T P $ L K NR K T S K KR MNKNVYWNS$INGGOQVCG .IGLTS$QIGC G I_$ N_Y_ 255
BFRHXB2RB [N T L L N §$ R [ A KP ARKES$TRITGCIRS$MGEKTFVE.LVSHNEKTELAVVYRKT]
B_FR.HXB2RC Irl_|_..Imlrl_|m|mlmlolz|o|o|m|x|z|m|o|mlrlr|m|r|o|x|<<|>|m|r|<<|z W F NI T NW LWYTKL
B_US.WEAU160 == ToAA-- G- A y. il

ATUG.U455  -A----T-TCAAC--—----G G G Te-Crrmene-Con-G=-C--G

C_ET.ETH2220  -A----T--AAT--GCr-mr-TCrrmrmemememma G-Co-AnmmrPAmm-Tor-C-A-CroeGreCormrme-AneA-Corimeme

D_ZR.84ZR085  ------ T--AA--G T A .

AE_TH.CM240  -CA—-T-TGAGA-C--AC------- Gror-Ar-G-C-Gmrmem-A- TCH gre Ty Wiy o H— (o ——

F VI850  -A--—-T--AAA--G G .

G_SE.SE6165 -CA---T--AG-C--C A-G G c

H_CF.90CF056 GGA----T--AGG--GCr-----TCrrer--Cr-rnn-G

AGI_CY.94CY0323 AA-----T-TGGG--C A-G G Groemv

J_SE.SE92809 AA---T--AGTC G-A e

AG_NG.BNG  -A-—--T-TAATC G---G--G

AB RU.KAL153-2 T------T--AAT-----A G----A

O CMANT70  -ACC--T-TGAGGA---AC--A-GG-A--GTA--- O...O“
N_CM.YBF30 TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C- .Creemmel

SIVCPZUS  TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA-r-r-A=-TC-C-Crrermeev TCHN CH, NN Gy N oSy o, i, Jro Ml NS A 8285
SMM251 AAAT---ACAG--C-CC-A----GG-A----TT--Ax-=-G-=--CATGT-T-----CAAA-G--GA-~-GC----ATGTG--TG-Cr-.=--+-G=-C-TG-TTC---A-AAA-------C---ATG_ 8665
SMM9 AAAT---ACTSAA-Y-T-Grr-r--G-Arm-T Trmroecenv M--=-ATGT-T-----GCAAA-----A---GSK--ATNT---Y G-C-- ---K--G=-C-T--TTY---A-AAAA------C---ATG 8172
STMMB83203 * AAAT-—-ACACAAC-GT-A-—----G-T—-GTT-A-Grrooroee ATGT-T--G--GCAAA--C--A---GC----ATGTA--TG-C-.~-rx--G-C-T--CTC---G-AA-A--C---C---ATG _ 8334

H2A_DE.BEN  AAAT--CAGTCAAAGTT-A G-C----TT--A
H2A_DE.BENA _A<Om_A_n_u_umvzm4_..~_Am<<$_O_A__Am_um<m<<o_|<m_|Z_|_|OO<<w_<<MmOA
|

H2B GH.D205 ~ AAAT---ACGG-TC-GT-A---GG-T--G-TA--A-Grrrrrrr CATGT-T-rn- CA-A—-A-A—-GC-e-ATGT--TG-Torerrrnr-G--C-C--CTCC-A-AAAA-—CC-T-G 8714
H2B"CLEHO  AAAT---ACAAAA-—-C-A-----GG-A--G-TA--A---wm-oemes CATGT-T--G---CA-A-----A--C-xce-AT-T-=-CA-T -= <--=-G--T-C--CTCC---A--GCA--C--C-GG--G 8700

STAN1 AAAT--TAGTA-TACTC---TCA--G-AT-TG-G--AG-GC-G--A---ATGG-TACT-ATCAAA-G----G-G-T---A-TTC--G-----.CATC---G--G-CT--TCA---T-C--GG--T---GGG 8367
SSABIC TAAC--CAGTAGGA-TT-A--GC--G-A--TG-A---G--Cr-roenr- TTGG-TAGT-ATCAAA-~-G-TGTCT---T--GAC--T---TC.G------G--C-C-----A---T-TG-A-GG--G--GA--G 8563
SVERTYO  -AAC--TACGGGACA-T-A-TGA-GG-TAG-G-A---G-G----=---CT-G-T-CC-ATCA-A-G---AC--GT---T--GA--C---TC.-----CG-TT-CT----A-----TAACAT-T----A-GG _ 7882
SVERAGM3  TAAC---ACAA-ACA-T-A--G---G-CAG-GCA---G-G--G------TTGG-T-C--ACCAAA-—---AG--GT--T--GA---C--TC <= —-AACAT-C----A--G 7911
SVER9063  -AAC-—-ACAGAACAGT-A-T-A--G-AAG-G-A--AG----G--A--TT-G-T-CC-ATCAAAG-~-GACATCT---T--AC+-C--TC.=-=---CG-TT-CT---A----- AAACAT-C-T---A--G_ 8413
SVER155  -AAC-—-ACAAAACA-T-G---C-GG-AAGGG-A--AG-G-----—- TTGG-T-CT-ATCAAA-G--GTCAG-C---T-G----T---TC.<<--CG-TT-TT----A------AACAT-T---GA--G 8390

SGRI677  -AAC---ACTCAAC--T-G-----G-A-r--T=--Go-TC-=--CTGG-TCTG-ACCA-A---G--G-T---T--G-G--C---TC.A----CTCAC-GT---C----T-AG-C---G-T---A--G 8099
SMNDGBL  AAAC--TACAGAAA-GT-AA--C-GG-AT-TG-T-GAG-GC---GA--CAC-T-T-----CA-A-G----GAG-CCTTA- . TC---G-C--G------G=-T-T--TTGG---G-TCAA--CT----GGG 7872

SIVSYK173  -CAT--TG-TGGA--GC-CAG---G-A--G-A--A--G--G-GA=---TG--T--TC--ACAA-G---C-GG-----ACTCG----+--G.C---G--T-GT-G--A---T-C-TT---C---GA--G 8253

SIVLHOEST ~ GAAC--TACT--TC-GT-AC-----G-AT-C-C-ACAG-GCT-G-----C-GA-TA--~-TAA-A-G---C-AG---T... T-AC--T---G..-----GG-T--CT--C-C---T-TACT--G-T--G-ATG 8514

SIVLHOESTA xlqlr|r|r|o|<|xlxlzlqlnlolmlmlml_lxl_ NNL RS Y KN .LGFGVGWISHGGLL ML S M 272
SIVLHOESTB E A Y F S VTR S THHARARESES$SITSEV T RI.$ L I_E L VG Y L TTLVYTLCS$ V C 2645

SIVLHOESTC ~“ N I TS L L Q E A Y T T E LLE N ONKTFZKEKTELOQETF.NTF WS WLDI S HWFTYVEK.Y ew
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Tat and Rev intron end V exon start

B_FRHXB2R TCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAG. TGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCG. .............. TTT....CAGACCCACCTCCCA 8390
BFRHXB2RA S $ $ $ $ E A W $ V $ E $ F L L Y F L $.$ | E L G R D I_H H Y R Fot_ R P TS Qtat
BFRHXB2RB _H N D S R R L G R F KNS F CC T F Y S E %5 3% AG T_F T 11 S D P P P rev
B'FRHXB2RC F "M | VG G LV G L R I VF AV ILSTVNTRVTR_ Q T H [P env
B_US.WEAU160 A

ATUG.U455  -TG--A AA--A

C_ET.ETH2220 G---TG--A A

D_ZR.84ZR085 A

AE_TH.CM240 -T T--AA A

F_VI850 G A-—-C

G_SE.SE6165 -T T--AA

H_CF.90CF056 T--AA A

AGI_CY.94CY0323 -T A--C A

J_SE.SE92809 Acenmem-T--AA A

AG_NG.BNG  -T T--AA

ABRU.KAL153-2 A

O_CMANT70  CA-----Croememeee CAC-A----GG-G---G-TA-CA-GATA

N_CM.YBF30  CT--ermroememn Core-A-Troer-CAroemen

SIVCPZUS  -TT-reAGmrCArecArrnAA-C e T AGG-TGAT wor-AC e AGCAAemroemmre Teer

SMM251 GA--TTATG----T-T---AG-AA--CTG-- T--TAC--A- 8799

SMM9 GTG--Corore-TCT-+-AG-AA---Armrmrmeeen GA-ATA~-G-GCAG—-GT ~AGC—-GT-A-ArT—AGG-G-G-TCTCTTCCCCTCCCOCTTR-GTTYAG-—-T-CTA-YAR 8306

STMM83293  GAG--TATT---TAT---A--A---ATG-----G---CAA-CTA-A--A-GCAAT-GT.-AGC---GC-----A-A--T-~-CGG--TG-G-TCTCTTCCCCTCCCTCTTG-CGTCAG---T--CTA--AC 8468

H2A DE.BEN  GAG-GCAT------TG--AA-AA=--Crrmrmrmemen CAA-CTA----G-GCAAT-GT.-A-G----T-=--AA----C--AGG--TG-T-TCTCTTCCCCCCCCGGTTA-CTCCAA----T---TA--AC 8872
H2ADEBENA _S G Y S S G NN S F KN S N LCSAIV. KS$ I $KGLS$ACTFILFPPRILSPTDPY P re
H2ADEBENB GV H T V.V G I 1T ALRTATYVVOQLLSRFRKGYRPV F S S P P G Y L Q _Q I _H 1 H e
H2ADEBENC E C I $ $ W E $ 3L 3$E $ QS M$ CNC.$V DLERGIGILFSILPPPVISNRSI S Tta
H2A“SN.ST  GAG-TTAT--r-T--AA-AA-Tormime AA-ATA—--G-ACAA-GT-A-G---C---AA~~C-—AGG-TG-T-TCTCTTCCCCCCCCGCTTAC-TCCAA- -~ T=—-TA—-AC 8302

H2B_CI. EHO  GAT-TAT--- AT---AA-A----TA--- ....O>>.>4>0>.4>.>0>O..OO..>OO>..OO ..... >....O...>OO...O...40400._.00004000%O.:>.>040>>....4..0._.>...OO 8834

STAN1 GAT-TTAT------AT---AC-TA--TTG--T--G--G-C.--G---TATT-GGGG--GCA-AGC---G----------~ T--C-TT--T--G--T
SSAB1C C---C---G-TA---C----A-CA---TAGCT---G-TC-GC-A-TAA--A-AGGA--TC.-T-GG-AGT----AA-A--G---G----TC-
SVERTYO GAT-TT-AG--A---T---AA-AA----G------T--C---ACA-A---.-A-GG--GTA-AGTG--G------ ----GTT--TC----T
SVERAGM3 GAT-TT--GAT---CT---TA-TA----A------T-GC---A-A-A---TA----TGCA.-AGC---G-----------T--C--T--TC-T--T

SVER9063  GAT-CT-AG-----T---TA-CA----AC-T--GT--C-G-A-A-AA--.-A-AGT-GCA-CGG--G <-CrnenT=-Coeee-T
SVER155 G-T-TT--GC---AT---G-TAr---Gr-e-T-.-C---ACACA-TA-A-ACT-GCA-AGC--Gr--r-n-- T--C-T--Ter-T......
SGRI677 GAT-TT-AG-GA--TGATTA-TC---A-----T-T-C A-G-G-A-TA-GGGG--GTA-C-GA-ATAr--xnrrmreres AAT--TC..TC..
SMNDGBL ~ GAG-TT-CT---GTT---AA-TA ---An-rmeca- TT-G--A-CT--TGGAA--C-A -A-G---G T---rcc- C---CG--TG-C-TT

SIVSYK173  GAT-TTATG--A---~-CT--A--GCT----~-GC-----AG-TT-AGTG-AGGA--CA.-A--G-ATT-GTT-GGA--C-~-GTT--TA..TT
SIVLHOEST ~ CAG-GT-A--TA--CTT-TAA-CA----G------G--T-GAGCTT-A--A-ACAA-AT-.-AGTA-A-A-GT-TAG---G---AGGGTGC-C--C
SIVLHOESTA Q C $ L Y L $ S $ G $ E Y $ A L $ Y K M.$ $ K C V G G

SIVLHOESTB “S V. N Y TC N HR VK STELYNGTZRKTE S KNV S GV $ G AT

SIVLHOESTC A_V_ L _I_I_ L V_1I_ I _G_L R V L S F I I_Q_N_V_V K M_C R
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Tat end in HXB2 <-| Tat end other HIV-1 <-|

. . e . K_ K K V E R E T E T D P_F D o 2622
FR.HXB2RB . . P E G T R Q AALR R N R R R R W R E R Q R_Q . rev
. . E_E E ) ... env

CF.90CF056 . A
1_CY.94CY0323 AC N ---CA
SE.SE92809
NG.IBNG

»>C>T
0,0

CA-.. AAGA--A-G-A-GA-C--.-A-G-A---C--G--G--

SIVCPZUS . A A -TC--A--A Y N—— C GC- O....>.> O....->O ,?.....> CGA-------C- O... ...7..>
SMM251 ...G.. --=

SMM9 ... ..G..

STMM83293 .
H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA
H2A_DE.BENB

H2A_DE.BENC
H2A_SN.ST .
H2B_GH.D205
H2B_CI.EHO
STAN1
SSABIC
SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063
SVER155

>...o..o>oo....> A-C—-C-AGA--A-Co-rmeiC-T-A-C--C-T TG
-A...G..GACC---GA-A-C---C-AA-<---A--Corerene- G- -A-CGAC-GGGACT
rreei-A\...G..GACC--GA-A-C---C-AA=----A--Crememenv G-----A-C-AC--GG-CT
cereeeeniCT...G..G-GA--A-A-C-=-A-AA--C---GG------CA--A-TCCAGC--CAG--------
" CT...G..GACAA-GAA-CrAAAA——A-GAGC--GCAGCrrom GOTAACAG-GACAGC—-G-ATACAC ~G-CAG-GA-ATerrmerrerroreroorormrrrorns
.CAAGTG..G-GAA--GA-G-C---A-AA--CC-ACGAGCC--G--r---omnrmv C-ACAG---GAT--A--TAGAGTC.--G--AG-AA-.-CT-CAA
) . T-GAA--GA-A-C---A-AA--C--A-GGGCC-Grormrmrmemn C-AGCG--AGA----C--GAG-C.--G-CAG-AA--AT--G-CA .......ooooorrorecns
........ AC-----C--AGA-TC.--G-CAG-AA-.GAT--G-AAC.
AGA-C--G--A-AG--A---T-CG-A.~--CAG-AA- -ATT-G-.
SGRI677 G...T..TC--C---A-G-C---A-AA--G---GGGC----CAG--------- A--CAG---CAG--A--TG--AA---GCA-G-A-A.G---CA.....
SMNDGB1 -A-. “TATACC-CA-A-G-C---A-AA--G-A-GA-—-AGCA-CA-CTT---ACT--GAGAGC---AC--GAGAA.C-T-AAGGAA- -AT-C-T
SIVSYK173 ... GG-..-..G--A-AC--A-G--AA-.---C--ACGA-------- GCA------C----AG--CT--ACGT-TC-AC.C-TCA-C-GA-.-AT--TGA............ 8457

SIVLHOEST  GAGAAAGAAGA...G..AACCAA--A-A-C-~-A-AGA---A-GAGA--G--C--A-AC-----CTAT-TACAT--AC-TAGAG-A.G-GCAAG-AA- AT--CCA ....orvrvrerrrrrrer.. 8745

SIVLHOESTA R_K K .R._T K N_ S QT E KKRKEQILQRL STSTS$S S A RK.

SIVLHOESTB G_E_R_R_..._.. _m_u_u.ﬁoDO_uD_um_um_u<_~_u<_uIO_|D>.<Om_u.|_
I

SIVLHOESTC _E_K_E_E.._.._| N_Q_E Q P D _R E E E K G G D T E_T I_Y_ I _N L E Q_C K K E S S

ACC..C..CGAGGGGACCCGACAGGC.CCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGG.ATCCTTG....

Nucleic Acids
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B_FR.HXB2R . . GACTTACTCT.. TG. ATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGA......CGCAGG. 8588
B_FR.HXB2RA . B S A_G. 2654
B_FR.HXB2RB T Q_.rev
B_FR.HXB2RC env
B_US.WEAU160

A_UG.U455

C_ET.ETH2220

D_ZR.84ZR085

AE_TH.CM240

F_VI850

G_SE.SE6165

H_CF.90CF056

AGI_CY.94CY0323 ..

J_SE.SE92809

AG_NG.IBNG T A-ACT 8095

AB_RU.KAL153-2 Y X c s 8584

O_CM.ANT70 --GT-G-ACACG--C--CA-A-C. AA-AATAT-G-GG-... . ...CA.GGGA-CCA--A-G-GA-CAGCTA---A-G

N_CM.YBF30 I S Vo T c Ml g3 At o S CAGAGT-T---C. 8145

SIVCPZUS . <-C-G-G=---CA--AC--A-Cr-rev-. ...

SMM251 . : -..C-.-GA-C-TACCA---CC-CC--CAA-ACTC

SMM9 . . ~-T-GG--A-...-- -GGANCTGCCAA--CC-CC-G-CAG--CTC...

STMM83293 ~......T--T-.--CT-AT-CGC- A-... - ..CC.-GGA-CTACCA--CCC-CC-C-CAACCTTC

H2A_DE.BEN ~..CC.-AGAACT-CCC--CCCGCCG---GA-CTCC

H2ADEBENA ....A V. P D P P T D.S.. P L D R A I .. Q E L P DPP T DL

H2ADEBENB ...” Q_ .F [ I H L L T_ R L L 1T GLYWNTITITCTR. STK N S P G R R L]

H2ADEBENC ... T S.S %S G Y $ L. A S %S G Y T T S A E._T Y Y.~ P_R T P R P A D § S |

H2A“SN.ST ... ..CC-GGAGCTTCCA-CCC-CC-—AACTCC. .

H2B_GH.D205 AC-----G-...---AGACCTTCCAA--CC-CC-C-AAA-CTC-.

H2B_CI.EHO .AC---T-A-...CA.-AGACCTTCCAA-CCC-CC---CAG-ACTC

STAN1 GG-G-... .. 3.09.........qo>....>>.o..o......>oﬁooﬁ>......_.o>o.j>oo>...oo.ooo ......... Corrrerre 8684

SSABIC . ) -A.....~GG..... --...CAGGAAT---CC.... AGT-GGT---...C-.-CAA-CTTC--C-ACC-CC-...--GCT-C.....-T-CA-. 8877
SVERTYO ... . ..-A-TT--C.-G......-C-GG..... --..GA-GA-GC-C-AC.... ACT-GG--A-...AC.-ACAGTTGCCT--CCC-CCTCA--A-CTT.....A..... 8176

SVERAGM3 ... CA—--GA...G--A-GAGCAACT--T--A.. AG-GA--G-CCAATTGGTGCT-GAT-AGC--C.... AT--GG--A-...AC.-ACAGTTGCCT--CCC-CCT-G---ATCTT..... A......
SVER9063  ...GAGA--AA....A-AGA-GCAGTT----.-A.. AA-G---G-CCAATTGG-TCT-GACG--C--C.... AC--GG--A-...AC.-ACACCTTCCT--CCC-CCT-A--ATCTT..... A.

SVER155 -GGACG-GACAA--G--C-A-TT-GT.G-..A-G-AA-G-CCAATTGGTTCTTGACAC-C--C.... AT--GGT-AC...AC.-ACAGCTGCCT--CCC-CCTT--CAA-CTT.....A...... 8699
SGRI677 i A=-C-TCGA--AT-A-CAACT--T-.G-... T-AA--- AGA--...G-A. - ATAAG-----GG-G-..-AC-ACA-CTGCCT--CCC-CCT...CA-ATTC..... AT-—. 8407

SMNDGBL ... AA--AG—--CTT--T...A-A-. ... -GAC--....~-TTGC-AGG-AG---CC.... A-T--GGCT-..--. GC--A--AAT...C--A-AG............

SIVSYK173 ... G--A-..CT-T-—A....GCA--CAG-.. AG--T-GG-....-GA...CAG..T--GC~-C..... AG---CAGA-CTC--.---AG-CA-CTT-C-A-

SIVLHOEST ... GGC---...G--A~.G-GGA-T-GA A-.-A---T-A- ... AG--TCG-..TG--T.....==-CT-.~-...GA.-G--GCT-A----AG-G--- A-A--CCTC

SIVLHOESTA .. G H .6 G T W T G.T._S L Y .. KT R.G $ ..$L S _.$.S G S R K G E_Y_ S S..

SIVLHOESTB ..., AT ..V E R G L E_RAFT..RIALV.S.. DS P.E VGOQGRGNTP

SIVLHOESTC ... R_P_L._W_N.V D W _ N.E P L Q.. DS .L_L_V.. T_ L. L. KW L K E G_G_
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Rev end <-|
.................. TTGGTGGAATCT....CCTACAGTATTGGAGTCAGGAACT..AAAGAATAGT..GCTGTTAGCTT 8665

2 TG-Gromoronn- G- ToneGrm e A-Grm -A—ATC- 8062
8186
-A-T-w-, --A--TCT-- 8239

A A-—-T-- 8104
—-A-GAT-- 7984
S T A--AT-- 8038
-T-- 7972
 TA=-TCA--Cor-G T wememmne, 2memememen —-A---AT-- 8192
.................. - TGCAGC-G-... AAC--A--C---CTA--A---T-. .GCrrererme, o 8733
GGAA-... A--TGCA=----G-AA-A-GT-..<-G-Grer. --A-C
SIVCPZUS ~ TCAACAAGGGACTGCAA..CTGTT-AAT-CT-AGAGC-CG C--C---GGGG-... AA-CGCT--C-~-GCAAG--G--..-~-AGT--- .- 8694
SMM251 oo CA--G--T---TGCG-CCCTACGAAGGG. TTCGAGAAGTCCTCAGGAC--A-C-GACCTA---A—-G-T-GAGCT-TT-CC-TGAGGCG--..C-AAGCC-GC- 9097
SMM9 - CA--GC-T---~-GG-CGCTGCAGAGAG.CCCGTGAAGTCATCAGA-T--AG--AACCT Ar---mrmro- G--T-G-GTT-C--CC--GA-GC--C..--ARRGCTGG- 8604
STMM83293 ... ....CAA-G-AT---C-GG-TACTGCAGAGAA TTAGAGAAGTCGTCAGACTA---GCAGCCTAT T-----—- G--T-CATCTGGA-CC--GA-GC--C..--AAGC---A- 8766
H2A_DE.BEN ... o>..oﬁa>>..oo>.qo>%o_o ............. ACTGGCTGAGACT-AAGGCGGCCCAA-G--A-~-G--T-CG--TGGA-CC--GA-GCTT-..C-AAGC-TTCG 9158
Rev end <-
H2A DE.BENA oo, _ulmlmlzlmlzlolo .............. L AETS$GGPTAIWVRVDFPRSF.P S | _R 2940
H2A_DE.BENB . QST T G IR _. DW IR UK A A QI QY G CEWTIQEAF-QATF en
H2A_DE.BENC TRV 35 Q Q S G oorer TGC$SDLRRPNTCNMGATSG S K KT .S K HA'S 2874
H2A_SN.ST . CA=GT-T.~GG-G-GCATTGACAGCAGTCAGAGACTGGCTGAGATT-AAC-CAGCCTA---G--A--G-G-CG--TGGA-CC—-GA-GCGT-..C-GAGCCTTCG 8600
H2B_GH.D205 _ACC--T-T-.--CC-C... ...TCAGGCTCCCGG-TGCGTA---C------G--TCAGCTGGT-CC--GA-GCGC-..C-GAGCG--AG 9122
H2B_CI.EHO CTC-G-TTC-CC-Grovvorrerrmsrmessmmenssreereemesene CATA--C-GA---G---TCAGCTGGT-CC--GA-GC-A-..C-AAGC--AG 9099
STAN1 AACTGCTTAGACAG-AGTG-CAATA-A-T----G--T-G---C-T-CA--GAGGG--CAGCAA-G-CTT-- 8780
SSABIC 'AGACAGCTAACAGC--A.... T--TG-A--G--T-G--A--G--CA~-GC-GC--C..AGC--C-CTCA 8959
SVERTYO ~-G--A---G--CTCGCA---CA---CCGGC-C..A-AAGA-ATAC 8239
SVERAGM3 A----A---G--CT-GG----—-CA--GCCGC--C..A-AAGA---AG 8283
SVER9063 -A-C--A-—-G--CT-GG----—-CA---CCGC--C..A-AAGA--AC 8785
SVER155 - -T---A---G--CT-GG--G--CA--GCCGC--C..A-AAGA--AG 8762
SGRI677 Ge-----G--CTC---C--—-CC--GAGGC--CAACAG-GCTTGC- 8470
SMNDGB1 A-TG-A---G--TTC-TC-C-G-CC--GA-GCGA-CA-AA-C-T-GG- 8210
SIVSYK173 -CAGC---G--TTCA-C--G--..C--A-TCGCA. --A-C-TCGC- 8593
SIVLHOEST .CTAG-GTG-C-GA-CCTCAGTTGG--..GTG-C--.T-..-T--A-CCT-- 8889
SIVLHOESTA $ C GRASV G .C G I _.C$ S F 2840
SIVLHOESTB .. . T S VA EP Q LLA.V G F.V D P Frev
SIVLHOESTC T T C VWO S T[S W LW H.L L TT ew

Nucleic Acids
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3
S
®
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>
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<.
=

B_FRHXB2R  G..CTCAATGCCACAG..CCATAGCAG...TAGCTG.... AGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGATTT 8787

B'FRHXB2RA C.._ S M_P Q. P $ Q.. % L .. R'G QI G L $ K $Y KELVEILFATVYULETEGSDRAWKGF 2714

B S 3. G.D R 3 G Y RS S TR ST $ S Y S P H T $ KNTKTGTL G KD F 2702 @)

B EVV 0O GACRAIRHIPRRIRGOQGTILETRT en o

B A=--GC-- 8794 3

A . Coee-A-rncA--=-GC-- 8238 °

C T oA . GCAGC-- 8184 o

D_ZR.84ZR085 -..G-TG----A- G-TT c-c T--A----GC-- 8308 T

AE_TH.CM240 - --TGeee-Toeme, “Amememen, . ConeGr... G TommemeCoremmmemememmaneGrmemenmemces CHoT, S (ORI A-w----C-- 8361

F VIB50  -.T-Te-Acwrmem -Aee-To- GCA-----GC-- 8064 ®

G_SE.SE6165  -...--TG--A-AGT--..-A Cc--G A AGC-- 8226 ®

H_CF.90CF056 -...~-T--CA T----A-GC- 8106 >

AGI_CY.94CY0323 ... c C-T----AGC-- 8160 o

J_SE.SE92809 T-A---AGC—-_8094 3

AG_NG.BNG  -... . A ORI o S GC-- 8314 ®

AB_RU.KAL153-2 -.. A-AGG- . G--TA G---C oo>....> GC-- 8783 Z

O_CM.ANT70 .j....ﬁ-oo CA-A-C-C-GGA—-A-ATAG-A-C-GA - TA-=-CorAe-Grmne- T A---A-G-- 8855

NCM.YBF30 - .--T-—-A-A-rme_ -T--T-T A T--Co---A-ATAG-A--G-GA--ATTA A---C-A---—-AGCAC 8359

SIVCPZUS  A..T-AG--A-Acre. -Acememas VY 9. N T--AC-AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA A T--G--A---C-A~-G--A-GC- 8816

SMM251 -GAGA--TGC-A--G-AA.-TC-T--G....GGCGC-..... T--A--G-CT--T.... -GACTC-TAGGA--G-G-A---TGG--C-T-GCA--C-----G--G--T--G--A--GC-T--GCTC-CGC 9217

SMM9 -GAAA-TTGYR-G-G--A.-TC-T--- .. T--A-G-CT--T--.... -GACTC-GGG-A-G-T-G-A--G-GA--A-T-GCA--C--MR--C-C--C--G--A~-GC-T--GCTC-C-C 8724

STMM83293  -GAGAG-TGC-GG-G--A.-TC-T--G... AGCGC-.....G--A--G-CT--T--.....~-ACTC-TGG-A-G-T-G-G---AGG--CG-GGC---C--A--GC-C--C-----A--GC-T---CTC-CAC 8886

H2A DE.BEN CGAGGA-T-C-AG-G--A.-TC-T--G....GGCGC-.....T---=-TG-T--T--.... == C--CG-G-C-CATCG-G--G-GA--A-T-GCAG-T--A------m- C--G----AGCA--CTCGCCC 9278

H2A_DE.BENA E D Y _E R D_S C ..G_R .. V_G_M_V_M__.. G_S S A T _H R E G_N T R S S K K N Q A G S R _T_R_P 2980

H2A_SN.ST CGAGGG-T-C-GG-G-A.-TC-TA-..A-CGCC..... T--A~GGCT-CT—... ~GGAC- O GGG-CA-AT-G-G--G-GA--A-TTGCAG-C--A-----G--C--G-----GGCA----TCGCCC mwmo
H2B_GH.D205 CAAGGG-T-C-GG-G-AA.-TC-T--GA...GT--C-.....GA-A---.CT--T--.....--G-CTC-CAGGA----GGCG-----A--CAT-GCG--C--C--G-----C-----A--AC-T---CTC-CCC 9242
H2B_CI.EHO CCAGGG-TGC-GG-G--A.-TC-T--G....AGCGC- GACCTCGT--.....-G---CC-CAGGA----GGCAG---AG--CATTGCA-----C--G--G--C-----A--GGCT---CTCGCCC 9219
STAN1 -AGG--TTG.--G-GC-..-TGCGCA-....AGCGCC - - A-T-CTTGCAG-TCC----A-C-G--A--C-T-G-ACAT--A-------- GC----A-AAC-----C-....G 8894
SSAB1C CTGTGG-TG--GTC--AG.-TGCGA--.... - -A..... C-T-CTTGCAG-TCCAT-GT---G--AG-CAT-GCACAT--A-------- GC-C--A-AGC-T--G--ATGG- 9079
SVERTYO TCCAAA-TC--G--GGCG.TTGC-CA-....A- .CTT-CTTGCAG-TCC----A---GAAC--CGT-A---GT--A------ G-GC----A---C-T--GGAA--CC 8359
SVERAGM3 TTGT-G-TT--G---GCC.TTGC-CA-.... ...CTT-CTTGCAG-TCC----A---G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A---C-T---G-A--CC 8403
SVER9063 -TCT-G-TG--G---GCT.TTGC-CA-....A-CGCA..... ..CTT-CTTGCAG-TCCA---A---GCAC--CAT-AG--GT--A------G--C----A--GC-T--GGAA--CC 8905
SVER155 TTAA-CATC--G-.G--..-T.-T---.CGCA-CGC-..... ..CTT-CTTGCAG-TCC----A-C-G--A--CAT-A--TCT--A------G-GC----A--GC-T--GGAAG-CC 8882
SGRI677 CAAG---TG.--G-GG-..-TGCGAGG-...A---CT.....G---C-G-C.-G--T.....-CTA-T--C-G-TCC----A-C-G--AG-CAT-A---GT--A------G-GC-G--A---C-T----AAG-CC 8588
SMNDGB1 T..-G-T-CT-GT---CTTTGCG---.A.T---T--.....GA---C-G-T--CAC.....CGGA-G-CTAC-A-CAAA-A.....GA--CTT-ACAGGGTGC---.---GC-AT--TT---GC-GGGACG-GC 8324
SIVSYK173 C...GGA-GG-AA-T-CG.-G--T-GG....-G--G-CTATTT--CA-GCA---TAC.....-CC-CTACCAG-C---T-GTCGAG--CG--GCAGC-T-G--GC-G--GC-TC----A-------- G-T...C 8711
SIVLHOEST 4_.....@mo.>>ﬂ.ﬂo.o..>.Ooo..ﬁ....ﬁoo> ..... GACCAG---.C--AT......GGA-G--GG--AAC---CA..--AGAT-CA-AGCTGGCT-AG-G----ATGC-G-A--AACA-..----CAG 8999

-> Nef start L'hoest
SIVLHOESTA _..S_ S . K_M_G._ N_A_ ..F o ..... R P A A D.... o W W K T L .R R F R G G S G R NAE G G .E D Snef
SIVLHOESTB P KW A G P LA D Q _Q.Q M..._D o|o|_A|_~|mr L.EE DS E L G Q G E M Q K E Q. R G_rev
SIVLHOESTC F..__F . N_G.Q R L. << ..... T S S_R_.... E M_V_E N A Q._K I Q S W L R E K C R R N R.G_Q_env
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gp160 and gp4l

Env end <-| |-> Nef start
FR.HXB2R  TGCTATAAG.ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGAGC T ...t O>OOO>OO¢OO>O>A>OOO 8884
FR.HXB2RA . ..E_P_A A D _R__ne

|_CF.90CF056
Gl_CY.94CY0323 -
SE.SE92809  --------

CAG-A- 8293

“>T

S A-AGAACTTTC. ...CCTGAGTCT--A--TGC---CC-G-A- 8970
A AAAG-TT-rrrmrrs G C-CC-AG-Armmrmrmr AGAAA-C--Acrrmmrrrn-A-CAAACGCAAGAAC .. - 8471
SIVCPZUS AA--eoenea T--Gr-r-CA-AG-A-wrmmn AGAA-C--AA-C---T-----A-A~-CAG..................
SMM251 .G .A~-GAAATA---TC--GG-CAGT--AT--ATA-T..-CA-GGA-A--CCC-GCT--A-A..
SMM9 < iCC.T--GAAATATTGTG-GGTCAATTCAT--ATA--. -CT-GGA---C...................
STMM83293 -CC.T--GAGATAT--TG-AGGTCAATT-AT--ATA--..-CT-GGAAA--CCCGGC--CA-A A.
H2A_DE.BEN ] - 2 -CAT--ACAG-..-CA-GGA-A--CCC-GC-ACA--AA.....
H2A_DE.BENA N
H2A_DE.BENB
H2ADEBENC S C E..7. G. 0 QY 0 Q G E Y M N S. P WR NP AT E.
H2A_SN.ST ~-CA-GGA-AGCCCC-GC—A-G-GA... ..
H2B_GH.D205 A-~-AAT-C-CGGGG-G...............-.. e
H2B_CI.EHO e AGA..
STAN1 oo CT-G-A-GG--G--C-CC............--GAA-G--AA-TTGG.....
SSABIC )
SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063
SVER155
SGRI677
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
Rev
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

Nucleic Acids

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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Nucleic Acids

FR.HXB2R
FRHXB2RA V_G_A A S R D L E K H G A I_.T_ S S NT A AT N A A CA W L...E A QE E E ... E._V_G_F_ P_.nef
FR.HXB2RB K _ H K R R _R... .R_W_V_F Q. 2770

|||||||||||| G_.G_G_F_S . 2923
S.WEAU160
T.ETH2220

R.84ZR085

1111
NmCcC
O0:
c
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&)

>0 O3>0 00 W W m

ITII
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2

o

a

Gl_CY.94CY0323 -
SE.SE92809
AG_NG.IBNG

O_CM.ANT70
N_CM.YBF30
SIVCPZUS

SMM251 .
SMM9 ...
STMM83293

“>T

9089

GATGAGATGA-TA-TC- .7.>>O,ﬁ ......... --A--C--C--T. 9042
AT

T-AC-Grroorr-GrTooenT-Co Ao C--CAG- >...oo>>>..oao..>...ﬁ.

H2B_GH.D205
H2B_CI.EHO
STAN1 T-A-GA--CATGG-A- O> ----GA
SSAB1C . .A---T--AGG-AG-CA--C.--C-....---TA...
SVERTYO
SVERAGM3
SVER9063
SVER155
SGRI677
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA |
SIVLHOESTB ..
SIVLHOESTC  ....... e ———— e K_K ... R

............ TG-T--A--A--T.
voesATG-T--A--T .
. .=-ATG----A--T--.
.GAG-CAC--..--- >..>O. ........ GG-ATG- .ﬁ..q..>.. .

.>.30. .>0..O. . .,?..ﬂO..O...7.>.O>O>O>O>.OﬂO%O..?....O..A 8835

GAAGCACAAGAGGAGGAG......GA...GGTGGGTTTTCCA. 90

sawoua9 a19|dwo) SAUIANUST arewlid
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T16-9-1

| 3' LTR U3 region

CF.90CF056

>T
Q
O
<
©
&
(@]
=<
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N
w
6
AR
>

,ulm_m.w_mowmoo

AG_NG.IBNG

AB_RU.KAL153-2 ----GG--G-

O_CM.ANT70

N_CM.YBF30

SIVCPZUS

SMM251

SMM9

STMM83293

H2A_DE.BEN

H2A_DE.BENA

H2A_DE.BENB

H2A_DE.BENC

H2A_SN.ST -A-
H2B_GH.D205 A >3.ﬁ A 3> GTCT--T---A A .ﬁ> T- ﬂ>®40 G---mm--- CAGA--AT-A--CACA-ATT 9468
H2B_CI.EHO  --A-G---CGG..---C--AC- O..O........> T---ACT---A-----CA-GTCT--T A A-TT-CT-TAGTG-G-----G--TA-A--A--A--CACA-ACT 9442
STAN1 -A-G---A-G..A--G A A--T---TTG--A T-CTC A G--CA--TA-TGG--A-C--AG---G-GC-A-----GA----C-ATG 9130
SSAB1C ~A-GG--TG, CT---AC--C--Grorrr-A--T-TTG--AA--CT--G A-TTA-T--AGTG----G---A-GA-G---T-G-----C-ATG 9320
SVERTYO --G-G---AAG..A-----C-----G-A: -T--ACTT--A--G---T--TCG--------=--mnmmmmmm- A-mmmnee T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G-----GA------ ATG 8597
SVERAGM3 --A-G---AAG..A--G--GC------ -C--T--ATT---G--G--CT--TCG------------------ -=-T---A-TTA-T-----G-C--G--GA-TC-G-----AA-C----ACG 8641
SVER9063 -=-A-A---AAG.. A-----A--G--G-A------------ ATT---A--G--CT--TCG--- A--------T---A-TTA-T-----G----G--GA-TAGA-----CA-C----ATG 9143
SVER155 --A-G---AAG..A--G--AC------, A---A--A-----ACTT--A------ T--TCG-----mmmmmmmmmmeeee A--mmee T---A-TTA-T-----G-T--G---A-TA-G------ A------ ATG 9120

SGRI677 --GCA-----G..A--C--C------- AG-----C--T--ATT---A--G--CT--TC TC T---A--TA-T----TG-------- G--A-G-----GA--T---ATG 8817
SMNDGB1 -GTGT-GC--..A--TT-C------ GTGCCAT-A-----A-ATCTGA----CT-CTCT--T---A. G----A--TA-T-TAG-AGG------ G----A-----A-----C-ATG 8572
SIVSYK173 -GTGT-----.AAC---AC-C---A--T-A--C-----ATTG--AA----C--CTCT--T---A-----A-C-----A------C-G--CA-G-A-T-T-GTG---AG---G-T--A--T---C----C-ACC 8968
SIVLHOEST ~-G-AG--A--..-AG---GC-TT-TAGCCCT--C--T---A-TCT-A----C--CTCA--T---A T TA-TGG-----G-------- G--C---T-AAT---C-ACT_ 9217

m_<_.10mm4>|<_A_ulo|m|_u|_.|o|m|_u|._.|<|_A|ﬂ|_.|__u|_.|m|I|_”|__Alml_Alo|o|_.|mlo|_.|<|<<|m|o|m|x|o|_u|_|_._|_.|<|:2
SIVLHOESTB _% S A .R_ D R F V. G [P TR I_I_$ G S A I I_$ KK RV D WKGUY T G P REDR G S 5 F S T 280
Env end L'hoset <-|

SIVLHOESTC S _E A T .E T A L _$ P Y L $ D S Y R P L T F Y KR KGW TG R A I L V P E K T G H L N S L L 2939

Nucleic Acids

B_FR.HXB2R  GTCACACCTCA..GGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGA 9136
BFRHXB2RA V. T P Q. VP L R P M T VY KAAVDILSHTFLIKEZKSGGTLEGTLIHSQRROQDILDL W nef
BFRHXB2RB ~ 5 H_ L[ .R_Y_ L[ $ D_Q $ LT R QL $ I L A TF $KZKURGDWKG $F TP KEDKIS LT C G 2809
B_FR.HXB2RC ml_._lalmt.|oIalﬂlxlqlz|clrlololmlolmlmlml_ulrlﬂl_Alxlx|o|o|4|o|x|>|zImlr|u|x|x|4|m|<|_u|ww|m|<|_u 2966
B_US.WEAU160 -T-G-—-.. GCAT T A G 9136

A_UG.U455  --T-GG-A--.. T T-Ter-C--TT T--T A--G-A A G 8587

C_ET.ETH2220 . T G G

D_ZR.84ZR085

AE_TH.CM240

F_VI850

G_SE.SE6165

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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Nucleic Acids

Nef end premature in HXB2 <-|

B_FRHXB2R TCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAG...AGGCC
BFRHXB2RA |_Y H T Q G Y F P D $ Q NY TP GPGVURYPILTFGWGC CJYKLVPVETPTDIK.IE .E A .nef
BFRHXB2RB S T T H K A T S L S R T T H QG QG S D IH$P LD G A T S $ Y Q1 S Q1R $ K..R P . 2849
B_FR.HXB2RC |r|n|_._|4|x|r|r|n|wﬂl CAELCHTRARGQ QIS T DLWMUVILQASTSSARSDRR. G _Q. 3006
B_US.WEAU160 T ACT--—-C-=-TG T GA—G-G---A=T-. 9265

ATUG.U455 T AT AA---e--Croe-A=-A T---C-G-AG---G-..-A-T-.. 8716

C_ET.ETH2220 --TA T A T C-AGG-AG-G—.-AAT--... 8665

D_ZR.84ZR085 T A T-A G

AE_TH.CM240 -——-TA-T T \ A-eee--TCe--TGT.

FVIg50  -T G A G T

G_SE.SE6165 - AT A A--G G ACT----TC--C

H_CF.90CF056 ----TA c-G AG----T---C G

AGI_CY.94CY0323 ---T T-T G-G-T Aceere-AG---TC-en-TG

J_SE.SE92809 -TC-TA T C-G-—A Aceeroe-CrnTooeA

AG_NG.BNG  ----TAs-wmememe A-Tereme-Ace-G ACT-—-TC G

AB RU.KALL53-2 —-oTomrmemmmmrmememrmemenas T A-Toe=-TCrmr-A=-Ar-G

O_CMANT70  -G--TA---T--G--A-T G A-----AAC---G-TC A TG-TT--A GTCAGA--AG-GC-—~AGACTA-GA-... 9354

N"CM.YBF30  -G--Termrmememenv N PRGN Y, AA-T-----C--CG-A T--A T-GTCAG-T--AG-AG---.. --T-..

SIVCPZUS  -TeereTemermeme YV p—— C-GrrmeeT oo o ToAAe o CAA A G TT-T-C-TC-CACAGA—GG- AG---GC..

SMM251

SMM9

STMM83293

H2A_DE.BEN

H2A_DE.BENA 3100
H2A_DE.BENB 3068
H2A_DE.BENC nef
H2A“SN.ST  -AG-AA-GGA-G-G--AATAATGGA-CG T-T-AT=A-"=A=A-G--— AAT T G- TAG G- ~-GTCCCC-—..~GAG... 9117

H2B_GH.D205  -TG-GA-TGA-G-----ATTG-GT---GC-Gr-Ar-e-T--T-AT-wrmrmrem >.>..o ..... CAAATA------T---CTG-GG ..-=-GGT-CC--C--..C-A-CGAG 9594

H2B_CI.EHO  -AG-AA-TGA-G----ATTG-GT--GA-G AT A-A CAA-TT---+-C---CTA-GGr-r-rm- G---A-.....-A--T--C--_.-AC-AG... 9565

STAN1 C-CTAA-TGA-TGG---ATTA-AGA----G--AGCA--TT-C--T--crrmmv CAC-+-GA-G--C-GATG---C--C-TT=--TTG-T--G--Gr-......-~-GTCTCCC-G-...-A~-C... 9253

SSABIC CTCTTA-TGAGTGG--ATAG-AGA--GA-Gr----T-T---GAT - TAC---G-Crm-AA-TGrmrormrmmmmees TT-A-G--T-...G-CCT-TC-G-.. ——T-.. 9443

SVERTYO CTCTTA-TGA-TGG--GATAA-TGA----G-A-TGC--GGT-GAAG--A----AA-A - TC--TAAATGr----G-T Crore T Torermee Groeee. .. G--CTTACAT--G-..-A--AC... 8720

.-=CCT-CAT--G-...-A--AG... 8764
--G-T-CAT----...----AG... 9266
.T-CCCT-CAT--G-...-A--AG... 9243
..G--CCT- O>.T.O.: ----AC...

SVERAGM3  C-CT-A-TGAGTGG--AAT-A-TGA----G-A-TGCT-GG T--GA---A-----AA-------C---AGATG---C--C-TC---TT--AT-G
SVER9063  CTCTTA-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGC--GGT--A----A-----C--A--
SVER155 C-CT-A-TGA-TGG--AAT-A-TGA-----G-A-CGCA-GGT--AA---A--T---A-A-----C--GAG-TG-----C-TC----T-
SGRI677 C--TGA--GAGTGG--AATAA-AGA----G---AGCT---T----=-Co-G--A-A--G-C--GAGAG T------C-TCrrn-T Trmereee C--
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

NJIIANUST alewlid

A2 9265

sawouas a1e|dwo)
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S.WEAU160
T.ETH2220
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SE.SE6165  -----emmv
CF.90CF056 --G--

> T OT>0 0> 00 mmm
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TC GAAGA...
OAO>>-.O..AOOO>O>

STMM83293 X TCCA-TAT-—CCA-AC.TATG-GGCC 9405
H2A_DE.BEN ! - : -C-TG- TC-ATG--G--C-A-A-CTACA-GGCC 9794

H2A_DE.BENA ) } _M_S M GRHGS$CGSLTP G W | I G_T R _P 3137
H2ADEBENB ~G_R_$ . G_| . G NZ KO T $ $$ AW G DTSVGVSLHATGTL ! $ L _Q G 3100
H2ADEBENC EEE D E..GNCTLV H..P. A 0. T.SRHAD. DEHGTEG LV W Q FD S M L _A_ Y_N_Y_K_A_nef
H2A_SN.ST N “-AGCTACG-GGCC_9233

H2B GH.D205 -GG-G-AG--... - ) - 2 TTC--T--G-—-A-G-TATGTGGCT 9710

H2B CLEHO = -GG.C-AGw. A-C-CATT-TC~G-GorT.... -~ AGC-CA ) TC--T-----—--A-G-CTATGTGGCC 9681

STAN1 -GG-...T-...-GACA-T-T---C-C---....- TGCCCA : -CG. . ... 9363

SSABIC -G--TA-T--...=-=-CA-T--C--C-G--T....-- TGCTCA....... AGT.-GCCTATGA---- --G-CTG+-A--GACCC-G-T-----A-----~-CCA-TA------G-GG-CTATGTTGCT 9559

SVERTYO “A-C-T-T--...A-GACATT--C-AG-C-T.....~. AGCGCAGATGGGAGAAG.ATCCA-ATG-T--CAG--AT...G----GA-C--G-T----A---~--TCCTATG T-G---A-A--GTACG--CCC 8842
SVERAGM3  -G-CTT-T—...--GACATT--C--G-G--T.....~. AGC-CAAG TGAGGGAAG.A-CCT-ATG-A--CA---AT...G------C--G-TC----A-----TCC-ATGT-—--G-C--ATATG--CCT 8886
SVER9063  -G-CCT-T--...-GACATTA---GCG--T.....--.TGC-CAAATAAAAGAGG.A-CCC-ATG-C--CAGT-AT...G--~-GACC--G-TC----A-----~-CCTATGT----G-G--GTATG--CCA 9388
SVER155 -A-C-T-T--...A-GGCAT T-----G---......~ AGC-CAACTGCATGAAG.A-CCT-ATG-T--AA-T-AT...G--—-A-A~-G-CA----A----TCCAATGT-G--TG---GTACG--CCC 9365
SGRI677 GC--CT-T--...-GACA-T-TC--A-G--T.....-~. AGC-CAGATGGGGGAAG.ATCCT-ATG-A--A--T-AT...G------C--G-TC----A------CCGAAGT-G--GG-GG-G...T--.CG 9058
SMNDGB1 -GT-T-C--C...T--~-ATCATC---e-. . T-.C-CCCAGT.... TA-G.T-C-CA...—-A.~-T--A--AG----GACCC-CAT----TC.-GG---CCT-AT--T--C-A-G-CTTTGCAGCA 8810

SIVSYK173  TGG-GTAT-...-G-GCAT-CAC-CC-C-T-....-A.TCC-........--CT-G-CA--GGA-T-C--G-AT-..G----..CC-CAT-----AC--CA--CC--A---G--TA-A--C...-GG.. 9194

SIVLHOEST  CAG-...T--...-CACAAT--C-T--G--TTCAAG--.AGCT-G........GG..-TCCT-...-A-G.AC---T-.-G--~-GAG-C-TATC---CAC--CA-TCCAATGT-G---G-GG-CTTTATAGCC 9459
SIVLHOESTA ml_u...l _ ..E D P W. G E R _L_| L W HF NP ML AV D F | _A nef
SIVLHOESTB _Q_ ... - . K. TP GERGTIL S G TS TQOGCW O W G L[ $ P 2047
SIVLHOESTC

Nucleic Acids

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid
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TCF-1-alpha
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TTTGTTGAGCA---AGA...- AGGCTTGTCAA. AGGAAGAGGTGCAGAGAAG.. OOA>>OOO >>..O OO.T.,T. .
STMM83293 TTTGTTA-ACA---AGA.. ....,ﬂ AOO TCTAAGTC.. AGGCTTGCCAA.. AGGAAGAGGTTGAGAGAAG...GCTAACCG-AA--G-CCT-CT.
H2A_DE.BEN  TTCACTCTGTA---AGA...----T-TGGGCACAAGTC............

H2A_DE.BENA S L C T Q .K_S L G_T_S

H2A_DE.BENC F T L Y P E.. E F G H K S

H2A_SN.ST TTTATTC-ATA--AGA...G—T-TGGGTACAAGTC...

_ . AGGCCTGCCAG. AGGATGAATGGAAGGCAAG. .ACTGAAAG-AA-G-G-TAC-GTTTAGCTA .. v

H2B_GH.D205 TTCAATA-GTTT--AGA...----T- CGGGTACCAGTC .AGGGCTACCAG..AGGAGGAGTGGAAGGCTAG... ACTAAAAG-AA--G-G-TAC-TACAGATTAGGCAAGAGACAG.CAGCATA 9824

H2B _CI.LEHO TTCAGCA-GTT---AGA...G---T-TGGGTATCAGTC. . AGGAATGCCAG. AGAAAGAGTGGAAGGCTAA.. ACTGAGAG-AA-~.-G-AAC.........oooorrvereeree, 9767

STAN1 ...CCGGACA--TTTAA..G--CA---=-.....cterreerereene GGTCTTGTTAAGAGGAAGTAGCCTAACCG-A--C..-TGCGGTTAAGC......ccevveevearene 9433

SSAB1C TGGAGGCTGCA---AGA...GC--G---CG.....eeeerieeeiesieneesieenieeienes TCAGCACAAG...GCTAACCA-AAA-.CC--A--C...cceeevvrrarnens

SVERTYO AATCGGGAGTA-TTTAC...T--CA---- .GGGCTGGTGAAGAGGAAGTAGCCAGACCG-AA-C.C-G-GGTT..ocvvvrrrrrrrieerieeneens 8911

SVERAGM3 AACAGAAAATAT-TCAC...T--CA ..GATCTTGGCAAGAGGAAGT.AGCTAACCG-A--C..-TG-GGT.. .. 8953

SVER9063 AACAGACAGTATTTTGA...---CA----- .GCAATAGTGAAGAGGAAGT.AGCTAACCG-A--C..-TG-GGT... . 9455

SVER155 TCAAGGGAGTA-TTTAC...---CT-AT--............. TCAAC.AG...TTGGTACAGGAAACT.AGCCGACCA-A-C..-TGCGGT...o..oossoosseosmsseseres 9435

SGRI677 CCCGGACA--TTTA..A...G--CA----CGAACATGC . .....etteieieieiaiariareaeaearaarenenenanas AAA-CGC--G-GTC....ocoevvrceirsianns 9105

SMNDGB1 TTAACATA-CA---.TG...--T-T-T--A.T.AAGGCTAAGAGTATTGAACATCTGCCATTTTGGAAGAGG....AAGTAG...CCTAACCG-AAA-.CC--A--CTACTGCAGAACTGTAGTTGCT....... 8924

SIVSYK173 TTGGGAGA------ WGCTTGC--T-AG-G...ocoveeveeeee e AGACAAACAGGAAAACCA-AA--.-CTGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACATCT....... 9274

SIVLHOEST 0._.O>>>>>oo>o..._.00...o>..>7._>m.>@>_“_._woqoo.__..ﬁ._.o....oo.ﬁ._.._.._.o>0._.oo>>o..>o .......... GAAGTAG...CCAAACCG-AAACC-C-GCA--TCCTCTTGCAGCCCGGTTGCT....... 9565
ef end L'hoest <-

SIVLHOESTA L K K QP A. K I Q N TA F.

SIVLHOESTB S K S S [ .RRY KT [L_S.

SIVLHOESTC P_Q_K A _A_C .. E D_T K Y _C_F
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TCF-lalpha Nef end NF-kappa-B-II

K 'G_L S 2931

"R D_F_P 2906

O G T F 3062
9444

00 0 @

O'|'|J>UO>CUCU
mi

SIVCPZUS
SMM251
SMM9
STMM83293
H2A_DE.BEN
H2A_DE.BENA
H2A_DE.BENB
H2A_DE.BENC
H2A_SN.ST .
H2B_GH.D205
H2B_CL.EHO  ............. e -AA-AA-AG-ACAAAGAGGAACTAGCTAACACTGCATAGAGAAGGAAACTAGCTGATACTGC A= 9854
STAN1 . T=-C-TAG.~-A-GAATAA ....comrvvooomoeveeorereeomeores oo AG-A-TG--GAT- 9477

SSABIC TT-—G.-T-A-GA-AT........ GCTG 9654
SVERTYO ) ) AC-G.——-A-GA-ATTAAAAAC .

SVERAGM3 . ATGGTGA-----
SVER9063 . T-C--GG.~-A-GA-ATTTGAAACT..
SVER155 T--C-TAG.~-A-GA-ATTAAGAAC
SGRI677
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

T-A-A--

cleic Acids
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96-d-

Nucleic Acids

NF-kappa-B-| Spl-ll - Spi-ll Spi-l TATA Box
B_FRHXB2R GCT........GG >ooo>ooo‘oaoooqoOOO%oo>|oaoooo>ﬂoooo>.ooooqo>o..5003033509003oqjjoo.oqo;oqo 9539
B_FRHXB2RA _A .. . . S C I $ A A AF C.L Y.W 292

B_FR.HXB2RB _ L. ) ) D_P A Y K Q[ LF A_C T. 2937
B_FR.HXB2RC R__. ) )

US.WEAU160
G.U455  A--...

mi
NmMC
bl
Loom
o84
SIS
YN
Cno
>
i

OTM>00>m

(Ll
[%2]
m
%)
m
o
=
o
al
>

1

SIVCPZUS
SMM251
SMM9
STMM83293 . WTA-----A--A- O._....ﬂO G-AAC. .-

H2A_DE.BEN  AGA. . -==....-A-AT--GA---GCT--TG-G-AAC..------- .ﬂ>0.ﬂ.>....7..>.,?,?0.0....O....>.T...._...O 10059
H2A_DE.BENA R_.

H2A_DE.BENB : K G G . "T W EELVGN.ALILTVS$ MY P LTLATLY._S318
H2A_DE.BENC Q. ; . "R E .GCHAGRSWW G T. P S Y L L Y K C T R F 1 H C T 3171
H2A_SN.ST  AGA.. . T AGT - -A-AT--GA--GCC~TG-G-AAC. .-~ TACT-T--T—-A-T-T-C-C--AC-C--AT-—~T..C 9498

H2B_GH.D205 AAA.
H2B CI.EHO AGA..

___>4......>._...>>...>...o T--TT-G-AACG.C--A-T-AA TCT---T---A-T-T-C-C----C-C--AT----T.-C 9978
~CT---T=-A-T-T-C-C-----G---AT----T.-C 9949

STAN1 AGC.. A ) --..-C-~TGGC-TG-A 9566

SSABIC A-GA . ) . .C-Go-CAmmmemtemmaee GC--omn AAAC 9749

SVERTYO  AGCG . : A-w-e-A--...-C~-TGGC-TG.-A 9050
SVERAGM3  AGCA . N A---e-A---..-C~-TGGC-TG.-A 9093
SVER9063  A..... AL . Acroenee.m, A-wee-A-e-.. -C--TGGC-TG.-A 9593

SVER155  AGC. Al / A -C-TGGC-TG.-A 9574

SGRI677  -C.... -T.... A-A=-GC--TACT----m-x- TTTC--wmmmv - GoroeeAcce--Ar-. -C--TGGC-TG.-A 9233
SMNDGBL  AAA oo, CAGGGAGG-GGAGGCTCGCC-CATGC-GCTATA-AAG-AGC 9023
SIVSYK173 - - i, T---CGG---A--GCT-ACCCTA--GCATA-AAGCCG--GCTCTGTAGCTA-CCGC-GAG-TGCAACT 9386
SIVLHOEST

SIVLHOESTA. Q D G R G R F A H L L H

SIVLHOESTB

SIVLHOESTC s
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L,6-9-1

3'LTR U3 end VV 3' LTR R repeat start TAR elements of HIV-2 and SIV have extra stem-loop
B_FR.HXB2R GGTCTCTCTGGTTAGA ATC........ TGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTAGGGAACCCACT.GCTTAA.GCCTC ...ttt
NI T8 M |lll see Berkhout, Nucleic Acids Res 20(1):27-31 (1992)
TAR element stem ulge oop  stem
FR.HXB2RA L S L GA LW L TREPT.A $.A_S

[sequs)

“US WEAU160 -
“UG.U455 -
E

Z

T.ETH2220 . .
 ZR.BAZROBS ...
E_TH.CM240 .

>0 0> mm

m‘n
[%2]
m
n
m
o
2
o
o

|_CF.90CF056 ----
Gl_CY.94CY0323 -

“>T

SIVCPZUS
SMM251

SMM9 A---A-----CGG---GGCTGG
STMM83293
H2A_DE.BEN

..o>ooﬁ...9

H2B_GH.D205
H2B_CLEHO A--G----CGG--GGCTGG-
STAN1 AC--AG---CT-ACT-GGAGA-—-C
SSABIC A, ----C-G--GGCTG
SVERTYO  AC--AG---CT-ACT-GGAGA--

9978
-CT--GAGGT---CT-C-G-AC...T-G-AGG-.AG...-.----GGGTGTTCCCTG
...... T--G----TG-G-CT...----TGG-CTGGCC-TC-AGGGGTAAGAGCC.....................

=mmm==-T-T=-G----T--G-CT...----TGG-.TGGCC-.C-AGGGGTAAGGACTC......cccerririiiiiiiriie, 9134

SVERAGM3  AC--AG--CT-ACT-GGAGA---- --TGG-.TGGCC-.C-AGGGGTAAGGACTC 9177
SVER9063  AC--AG---CT-ACT-GGAGA----C- TG T--G-CT. - TGG- TGGCC-.C-AGGGGTAAGGACTC.. 9677

SVER155  AC--AG--CT-ACT-GGAGA----C-. «-T-T--G-+--T--G-CT...--~-TGG-.TGGCC-.C-AGGGGTAAGGACTC... 9658

SGRI677 CT.---GG-.TGGCC-.C-GGGGGTAAGGACTC...........coerimrnen . 9317

SMNDGB1 - 2 ....CT-AGGG-TGTATCTCTG--CAG-T--C--TAGAGC-A-GAC-AGAGTCCTGAGTGACTGGGTCTGAGCACCTCACTCGGGGCTGATC...
SIVSYK173 - - Gt APt eereeseeeeesareeeesesee e iesenee GTAGAGCGGCCCGGGAGCCCTTGCCAGTAAAGGCTA 9458

SIVLHOEST +...-CT=--C-CT-GTTCG--AGT--TTGCTCTGGGGAC-AG-AGTCGCTCCTGGGTGAGCACACTGGTCAGCTAAGCAGTCAGCCCTGGG 9752

SIVLHOESTA .. .S CSPLVRESLLWGZPAVAPGS$AHMWSAIEKOQSA AL G 3124

SIVLHOESTB .. A AL RLFGS PGS G D 00 SLLCGEHRTG QL S S O P W_ 3043

SIVLHOESTC L[S ACS GV ILALGT S S RSWV S T [V S $ AV S P G 3108

T-T--mmmm TA-GTCT..--—-AG--.TG...-. -GGG TGTTCGCTGGGGAAGGCAAGCCTAAGAGCACTCTGGTGAGGTCTTG 9866

Nucleic Acids
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.HXB2R
HXB2RA
HXB2RB

.U455

mi |'I'|| C| C| 'r'll 'r'll 'r'll n
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o

|
@ Ol (%2

_SE.SE92809

>‘—‘>IO>O>CUCUCUCUCU

IO
z!
©
@
z
®

STMM83293
H2A_DE.BEN

SVERAGM3
SVER9063
SVER155
SGRI677
SMNDGB1
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

SIVCPZUS
SMM251
STMM83293
H2A_DE.BEN

H2B_CI.EHO
STAN1
SSAB1C
SVERAGM3
SVER9063
SVER155
SGRI677
SIVSYK173
SIVLHOEST
SIVLHOESTA
SIVLHOESTB
SIVLHOESTC

HXB2RC .
WEAULBO .o T

ETH2220

F.90CF056 .
CY.94CY0323

Poly-A signal
3'LTR R repeat end \/ 3' LTR U5 region start
AATAAAGC.TTGCC...TTGAG.TGCTTCAA..GTAGTG.TGTGCCCGTCTGTTGTG 9660

~AGCTTGGTC-G-AAG-T--AT-CCA---AGC 9783
R Ce—— TA--CT-CAGT 9724

Nucleic Acids

CTAGACTCTCACC.AGTGCTTGGCCGGCACTGG..GCAGACGG.CTCCACGCTTGCTTGCTTAAAAGACCTCTT...

.CA-TGC-C- 9724
....... TC----TTAG-T-CAA-..-A

CTAGACTCTCACC.AGCACTTGGCCGGTGCTGG. GCAGACGG.CTCCACGCTTGCTTGCTTAA AACCCTCTT. .- - A.Coo-T.. AT--AA-...-~-GACA-—--—---TT

Yoy N—

T

CCA-C-CTCC 10148

-A--CCT 9987

||||||||| K K L L IV RK Y KLV S H S S L _F_ 3087
K_S C S L' L E ST S $ C L T _V_V_S_F 3149

3'LTRend |
CCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAG.CA

3017
2991

RHXB2RC V. T_L_V_T ... A 3151

@qmp
-AGTCGCC-CCTGGTC-AC--GGT.

9752
O>O>>000400.._.>:. AG 10009
..GA-CCTGATGGAATCAACCATG-AG--G- 9294
-CAG-G-AACCGTTC--TACT.GG 9779
._.O>.O0.0>..-O._.:O._.-.0._.OO 9758

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid



86 O3d
66-9-1

Z
c
o
@,
o
>
Q.
S
n

Sawouas) 919|dWwo) SNIIANUST alewlid



